IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009597793

Gene Model: XP_009597793.1
Description: NtmEXPA-13
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.
Superfanilies PLNO00S0O

Name Accession Description Interval E-value
[+ PLNO0Q50 super family 31535 expansin A; Provisional 31-258 1.95¢-120
SEQUENCES
Peptide

>NtmEXPA-13

MVFLNVAFIACVFSLMLVVAVESRIPGVYSGGAWQSAHATFY GGSDASGTMGGACG
YGNLYSQGYGVNNGALSTALFNNGLSCGACFEIKCDKDPQWCHSGSPSIFITATNFCP
PNFALPNDNGGWCNPPRSHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVVYRRVPCRKKGGIRFTI
NGFRYFNLVLVTNVAGAGDIVRVYVKGSKTNWITMSRNWGQNYQTNSVLIGQSLSF
RVTASDRRSSTSWNIAPAHWQFGQTFSGKNFRV

CDS (coding sequence)
>NtmEXPA-13

ACTACATCCACATTATCTTTCTATTTTACAGAAATGGTGTTTTTGAATGTGGCCTT
TATTGCTTGTGTTTTTTCATTAATGTTAGTAGTAGCAGTTGAAAGCAGAATCCCAG
GTGTTTATAGTGGTGGAGCATGGCAGAGTGCGCATGCTACTTTCTATGGCGGCAG
TGATGCCTCTGGTACTATGGGTGGGGCGTGTGGGTACGGTAATCTATACAGTCAA
GGGTACGGAGTGAACAATGGAGCGTTGAGCACAGCGCTATTCAACAATGGCTTA
AGCTGTGGAGCTTGCTTTGAGATCAAGTGTGACAAGGACCCACAATGGTGCCATT
CCGGTAGTCCTTCCATCTTCATTACTGCTACCAATTTCTGCCCTCCCAACTTTGCA
CTACCCAATGACAATGGCGGATGGTGTAATCCTCCTCGCTCTCATTTTGACCTCGC
CATGCCTATGTTCCTTAAGATTGCTGAGTACCGTGCCGGAATTGTCCCCGTCGTTT
ACCGCCGGGTGCCATGCAGGAAGAAAGGTGGAATAAGGTTCACAATTAACGGCT
TCCGTTACTTCAACTTGGTTTTGGTTACCAACGTCGCGGGTGCAGGGGATATCGTG
AGGGTTTACGTAAAAGGTTCAAAGACTAATTGGATAACAATGAGCCGTAATTGG
GGTCAAAATTATCAAACAAATTCGGTTTTGATTGGTCAGTCACTTTCATTTAGGGT
CACAGCCAGTGATAGACGCAGCTCCACTTCATGGAATATTGCTCCAGCTCATTGG
CAATTTGGTCAAACTTTCAGTGGGAAGAATTTCAGAGTTTAACAAGAAAAAGTAG
CTAAATTCAAGACTTTTTATTATTATGTTTCTGTTTGTTTGACTATTGTGGTTAACG
GGGTTTTGGGGGGATTGTAAAAGTCTTTAAAAAACATTGCTTTTTTGGAGTTGGG
ATTAGGGAAAAGTATGGTCTTCTTATTGTGGGGTTATTTGTTTTTTTACTTTTTCTT
TTTGGTTGTGGTGGTGAAGGAAAAGGGTTGATGAGTTTTGTGGAGAAATTAGGGA
TTTGAGAAGGGATGAATTGTAGATGACATGAGAAGAGCTGAGGCGGCTGCAAAA
ACATGTAGCCCGCAGCTACTAGTTGGACTATATATTATTAACTGTATTTGTGGTTT
AATTGAAAATATGTATGTTGTTTTAGGTA

Nucleotide



>NtmEXPA-13

AAATAAATTATAAATCATCTCATTATAATAAAATAATAAAATAAAATTATTATAC
TAAATATTAAAAGGTTACTACTTTTCTTACATTGCAAAAAATGTAGAGCGAGTAT
AATTTTGCAAAAAAGTTTTTTTTTTTTCTTTCATGTAGATACCACTTGCTCTGTTGA
TGTGTGCATCTCGTGCGAAAAGACTCTGATTAGACAAAAAGTATTTTGTGGACCA
TAAGAAAGAAAACAAATACGGCAGAGTTTTGATGTAAAAAGTAGAAATATGTCA
AAAAAAACATTTTTACTGAGTTAAGATACGAATGACACTATCTCGAAATTGTTAA
GCCCTTTAGCGAGCGTGACAGTAGAAAAGTTAATTATCGTTTGGGACTCCTATTA
AACATAGCTTGTATTTACAAAATGGGACAACTGATGGCACCATAATTACATGAAG
TGCCACTGATTCACTTTTAGGGCTCCCTCCATAAGTAGTAGTAGTAGCAAGTAGT
AAGCACTACATCCACATTATCTTTCTATTTTACAGAAATGGTGTTTTTGAATGTGG
CCTTTATTGCTTGTGTTTTTTCATTAATGTTAGTAGTAGCAGTTGAAAGCAGAATC
CCAGGTGTTTATAGTGGTGGAGCATGGCAGAGTGCGCATGCTACTTTCTATGGCG
GCAGTGATGCCTCTGGTACTATGGGTACGTCACCATTTTCAGGGGTTTTCTTGCTC
CATTTCTATTCTGTTTTTGCTCTCATTGTCATTGTTTAAATTTAAGACTAATTTTGT
GATTTACACAGGTGGGGCGTGTGGGTACGGTAATCTATACAGTCAAGGGTACGG
AGTGAACAATGGAGCGTTGAGCACAGCGCTATTCAACAATGGCTTAAGCTGTGG
AGCTTGCTTTGAGATCAAGTGTGACAAGGACCCACAATGGTGCCATTCCGGTAGT
CCTTCCATCTTCATTACTGCTACCAATTTCTGCCCTCCCAACTTTGCACTACCCAAT
GACAATGGCGGATGGTGTAATCCTCCTCGCTCTCATTTTGACCTCGCCATGCCTAT
GTTCCTTAAGATTGCTGAGTACCGTGCCGGAATTGTCCCCGTCGTTTACCGCCGGT
ATGTATTTTGTGCTTTTCCTCATTCTTTTGGTGCCTTGGGTTTGTCCTTCTCCTTCTC
GTGGGGTTATCTTTATGTGTTTGGTTTTAATTTATTGCTTTTGTCAGATTTTCTCTT
CTTTCATAGTACCGGTAGAAGGAAAATAACCTGTCACAACGTACATTGGCTGGCA
TGCTTTCTTCTTTTTACACTATTTTTAGTTTGTGCAGTATTATTACATGTAGTTATT
TTTTGGCCCAAAGTTTTGTTACACAGAGTTGAACTCTCTGTTTATGTCTCAATTAA
CTTATTAACTGGTTAAATGGTAAAGGTGATATTAAGAAAATCAAACGAAACACA
GTATTCCACAAGAATGTCAAACATCAAACCGTAGGTAGTGGAGCACAGTCTTCTA
TAGCCACCTAATCCTTGCCGTACTGCGTCCTCATATTTAATTTACTCTCTACGTAG
CACATTAACAAATCTGTCCACATGTTTGTTTCTCAAATGACCAAACTAACCTGAG
GTTTTTAAATTTATTTACGCAGGGTGCCATGCAGGAAGAAAGGTGGAATAAGGTT
CACAATTAACGGCTTCCGTTACTTCAACTTGGTTTTGGTTACCAACGTCGCGGGTG
CAGGGGATATCGTGAGGGTTTACGTAAAAGGTTCAAAGACTAATTGGATAACAA
TGAGCCGTAATTGGGGTCAAAATTATCAAACAAATTCGGTTTTGATTGGTCAGTC
ACTTTCATTTAGGGTCACAGCCAGTGATAGACGCAGCTCCACTTCATGGAATATT
GCTCCAGCTCATTGGCAATTTGGTCAAACTTTCAGTGGGAAGAATTTCAGAGTTT
AACAAGAAAAAGTAGCTAAATTCAAGACTTTTTATTATTATGTTTCTGTTTGTTTG
ACTATTGTGGTTAACGGGGTTTTGGGGGGATTGTAAAAGTCTTTAAAAAACATTG
CTTTTTTGGAGTTGGGATTAGGGAAAAGTATGGTCTTCTTATTGTGGGGTTATTTG
TTTTTTTACTTTTTCTTTTTGGTTGTGGTGGTGAAGGAAAAGGGTTGATGAGTTTT
GTGGAGAAATTAGGGATTTGAGAAGGGATGAATTGTAGATGACATGAGAAGAGC
TGAGGCGGCTGCAAAAACATGTAGCCCGCAGCTACTAGTTGGACTATATATTATT
AACTGTATTTGTGGTTTAATTGAAAATATGTATGTTGTTTTAGGTATCTTACGTGT
TACATATATAGTAGCTGGTGTACCTAAATCGACAATTTGGACTTTGACGATACTA
GTAATTCGGTATTAGTTTAAATAATTGATGTGCACAAATTGGCTTGGGATATTACT
ATTATTATCATTTAGAAATGCTAAACTATTAAGAGGAATTTCATGGACGAAAGCT




TAGGCCATTAAAGGACTTCTCTTTGCAAGTTTTGTTCAACGCTATATTTATTCAAT
GAAGGGTTCCAATTCTATGCCTTTCTTTTTGGTGGGAGTTCCCATATCAACTCCTT
GTATAATGTTGTCCCCTCTTCATTTTCTTATGATACAAAAACCAATTAGATTCTTT
AATTCATTGGCTCCGGCATCCCTTGCCGTGTATATCTTCGAACGCAGTTACAAGAT
AGGCAAGCACATCTCAGCATATCTGTTATACCATATAGATTATAGGACTATTGGA
AGGAGGAGCCCAATTACATCGTTAACTTCATACCTTTGGAATAAA



