
IDENTIFICATION 

Species: Solanum pennellii 

Locus: XP_015085983 

Gene Model: XP_015085983.1 

Description: SpnEXPA-22 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130  

EXTERNAL RESOURCES 

https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SpnEXPA-22 

MRKMAANMMLYITITILLCFLTAVNARIPGVYTGGPWQTAHATFYGGSDASGTMGG

ACGYGNLYSQGYGVNNAALSTVLFNNGLSCGACFELKCDNDGKWCLPGNPSIFVTA

TNFCPPNFALPNDDGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIGLYRAGIVPVTYRRVPCRKQGG

IRFTINGFRYFNLLLVTNVAGAGDIQKVLIKGTNTQWIAMSRNWGQNWQTNSPLVGQ

ALSIRVKASDHRSVTNVNVAPSNWQFGQTFEGKNFRV 

CDS (coding sequence) 

>SpnEXPA-22 

TCCTCCCGCTCTTCATTCACCTCCAAAAAAACACTTGTTTTCCATTTCTCTCTCTCT

CTCTACTTTCTCTCTCTTAACACTGAGCAGTAAGCGAGTGAGTATGAGAAAAATG

GCTGCCAATATGATGCTCTACATTACTATTACTATTCTTCTCTGTTTTCTCACTGCC

GTCAATGCCAGAATCCCCGGCGTTTATACCGGCGGACCATGGCAAACCGCCCACG

CCACCTTCTACGGTGGCTCTGACGCATCTGGAACTATGGGTGGAGCTTGTGGATA

TGGCAATTTATACAGCCAAGGTTACGGAGTGAATAATGCAGCGTTAAGCACAGTG

CTATTTAACAATGGCCTAAGCTGCGGAGCCTGCTTTGAATTAAAGTGTGATAACG

ATGGCAAATGGTGTCTTCCTGGTAATCCGTCCATTTTCGTGACGGCGACAAATTTT

TGCCCGCCGAACTTCGCTTTACCAAACGATGACGGCGGGTGGTGTAACCCTCCTC

GTCCTCATTTCGATCTCGCCATGCCTATGTTCCTCAAAATCGGACTGTACCGTGCC

GGAATTGTCCCCGTCACTTACCGCCGAGTACCATGCAGAAAACAAGGAGGAATTC

GATTCACAATAAACGGTTTCCGTTACTTCAATTTGTTATTGGTAACAAACGTTGCG

GGTGCAGGGGATATACAGAAGGTCTTAATTAAAGGAACAAACACACAATGGATA

GCTATGAGTCGTAATTGGGGGCAAAATTGGCAAACTAATTCACCTTTAGTGGGTC

AAGCCCTTTCTATTCGGGTTAAAGCTAGTGACCATCGTAGTGTCACTAATGTCAA

CGTGGCACCCTCTAATTGGCAGTTTGGACAAACTTTTGAAGGCAAGAATTTCCGG

GTTTAGATCCATAAACCCATTTCAACTGACCCAACCCGACCCAAAAAAACAGAAT

TACTTAGTATTATATACCACAAAAACAAGATTTTTCCTAGACTTTAATTGTTTCTC

TTTTTTACTGAGAAAGTATTGAAGTCTAAGGGGAATTAGTATCTTTTATTAATTTT

TTTGAACTTGAGTATTGTTTTTTTTTTTTTTTTAATATTTGGTGTTGTGAATTGGGC

TGAAGAGGTTGCAAAAGCACCCAAAAAAATGATTTTAAAGGGAAAAAGCATGTA

GCCCGCAGCTCTATTTGGCATGTTGATGTATTTTCTATGAATGAATACCAAAAGAT

ATATAAGTAATTATATATAATATA 

Nucleotide 



>SpnEXPA-22 

TTTATTTTATTCACTTGATTTTATGTCAAGTCAAAATAAGATCGATAAATTAAAAC

AAAGAAAATAATACTAATGCAATTACTCAATAATAAAGATAGTATTGGGGGGAA

AAATCTCTTAAATTACTAAAATAAACAAGTAAAAAGATAATATCTATTTTCAATA

TATTGGTAAAATGAAAATATTGAGTTATACCTAGGTGGGTGATGAAGTATTTGAT

TTCTGAACAATTCTTAGCTTCATTATTTTTAACTTATACATTAAGTTAGATTTTAAA

TTTATTTTTAATCATGATATCTAAACTATTTTCATCTTATATTGGTCCCTACTTAAA

ATATTCTTTTATTTTATTTTTAACATTGAATTTCAACTAAATTTAAAAAATCTCACA

CTAATAGTGAAAACTGAAAAGCCAGCCACATGAAACAATAGAGCATATCAGAAA

TGAACTTAGCTTAAGAAAAGCAAAATATTATATAAAAAGTAAAAACATTAGAGT

ATATATTATATATAATTACTTATATATCTTTTGGTATTCATTCATAGAAAATACAT

CAACATGCCAAATAGAGCTGCGGGCTACATGCTTTTTCCCTTTAAAATCATTTTTT

TGGGTGCTTTTGCAACCTCTTCAGCCCAATTCACAACACCAAATATTAAAAAAAA

AAAAAAAACAATACTCAAGTTCAAAAAAATTAATAAAAGATACTAATTCCCCTTA

GACTTCAATACTTTCTCAGTAAAAAAGAGAAACAATTAAAGTCTAGGAAAAATCT

TGTTTTTGTGGTATATAATACTAAGTAATTCTGTTTTTTTGGGTCGGGTTGGGTCA

GTTGAAATGGGTTTATGGATCTAAACCCGGAAATTCTTGCCTTCAAAAGTTTGTCC

AAACTGCCAATTAGAGGGTGCCACGTTGACATTAGTGACACTACGATGGTCACTA

GCTTTAACCCGAATAGAAAGGGCTTGACCCACTAAAGGTGAATTAGTTTGCCAAT

TTTGCCCCCAATTACGACTCATAGCTATCCATTGTGTGTTTGTTCCTTTAATTAAG

ACCTTCTGTATATCCCCTGCACCCGCAACGTTTGTTACCAATAACAAATTGAAGTA

ACGGAAACCGTTTATTGTGAATCGAATTCCTCCTTGTTTTCTGCATGGTACTCTGC

GGAAAATAATTTAATCGAACTAGTAAATATCGAATAAATCGAATGAACGATGGT

GGGGGCCAACAAGGGCATGGAATAATGTGAGCCATGTTTCGAATTACTGAATTCG

AAGCAAATGGAACAAATCCCAATTTATTTGTTTGGCCACATTCCCTTGTTACCCTC

GAAGTCCCCAAAAAATTGCAACTTTAACATTCCCTTGTACACATGGTACGAAAAC

GCGTTATACTATTTCCAATTATGTTAATTAATTTTGTCTTATATAATTTGTTGTTTT

GTTTATAAACATAAAATGAGTTAAAACGATACGTATTTTAAACAATAATGGGACC

AGCCCTTAATTTAAATGATTATATTTATAGTGATAATGATACTAGCTTAAACATGT

TGAGAGATATGGTGGCAAGTTATAGCAAACCTATAATTTTTGTCGGTATCGCAAA

AGGAAACCATTTTTTTGCAATTAATTTATATAATAATTTAAAATAAAAATAATTTG

ATTTAGATTTTTCATTTAAATTTAGCAGGAAACTAAGCACACACAAACCTCAAAA

ATCTTCAAACAAATAGAAAATATAAAAATTGAAGAATAGTATATATTTTTATATT

TACAAATAAATAAATTTGAACTTCTCTATTTTATAATTATTAGTAAGCCTTTATAG

TCGCTCAATTTCAAAAACCTCAAATATTAGTATCATTATGCAAATATCGTTACAAT

ATTAAAGTTTTCTTTCTTAAATTTCTTATTAAATGAAATACGTTTTGAAAGTAGAA

CATATTCATTCACAGTAAGTACTCCCTTCGTCCCATTTTATGTAGCATTTTTCGGA

TTTTGAGATTCAACAAGTTTATTTTTAATCATACGTTTTTCATAAATCTTTTTAACA

TTTTAAATTATCAATTATTGTGACTTATAGTACTTTTTACGTAATTTATAATTATAT

AAAGTTTTATACGCAAATATCCGGTTAAAATTAAACTGTCTGACTTTCAAAAAAC

GATAAGTGTCACATAAAATAGAACAGAGAGAGTACTATTTATTTCCAAAATAATA

ATTACAAAGCTAATACATAAAATTCCAATTATAACTTCAAATAGAAAAAATTGAT

ACTACTTCCTTTATTTTAATTAATGTGTTTTATTTTTCTTGTAAAAGATCACTTATT

TATTTTATAAATAACTCTTTGTCTTCGACTTTATACTAAAGAGAACAGCGGTGAAA

AGGATATTTTTGATATATAAAATATCTTAAATTTGTAATAGCAAAAGAGAAAAAT

ATTTTTTTTCTTAAATACTTAATAAATAAAGACTAGCATTAAATTACAGTATGGTC

CAAAATTGTAAAAAACAGTTGCAATTTTCTGCCTACAAAATAAAATCTAATTAAT

TGACAGATCTTCTCCGCATATCAGATCTTTTCCCATACCGGCCTTTAAAATGTCAA

AAATATCCCTAAATGTTTTTTCAACTCAGTTTTTCATTTATGTGATATCTTTCATTT

TTGAAAGTTAAACAATTTAATTTTAATTAAAAATTTATATGTAGAATTATTATTAT



TTTTAAAATAAAATTTATATATTTTAATAAATTAATGTAAAAAATATTATAAATCA

TACTAATTAATATTAAAAAGTCAAAAAAGAAATAAGAAATTTATGATTAAAAAT

ATGCAAAAAGGACCAGAACACATATTGATGCAAACCAGAAAAAAACAGTTAGGC

GAAACTTTCCAAATATATAAACGGCAAGCAAAAATGGAAATGCGTATCGGAAAA

CTCACCGGCGGTAAGTGACGGGGACAATTCCGGCACGGTACAGTCCGATTTTGAG

GAACATAGGCATGGCGAGATCGAAATGAGGACGAGGAGGGTTACACCACCCGCC

GTCATCGTTTGGTAAAGCGAAGTTCGGCGGGCAAAAATTTGTCGCCGTCACGAAA

ATGGACGGATTACCAGGAAGACACCATTTGCCATCGTTATCACACTTTAATTCAA

AGCAGGCTCCGCAGCTTAGGCCATTGTTAAATAGCACTGTGCTTAACGCTGCATT

ATTCACTCCGTAACCTTGGCTGTATAAATTGCCATATCCACAAGCTCCACCTACAA

ATTCGAACAAAATTCAAAAAATTCGCGCCCAAAATTGAAAAGCAAAAAACAGAA

TGATTGATTCAGAGATCCAGATTTGCAATTGTATGAGTTCTAAATCTATAAACGA

GGTTATGAACACACATTTGGCCATTACATTTTGGAAAATTTCAAAATTCAACTCG

AAGAGAAGTTGTATCTTCCCTCTAAATTATTCACAACAATTCAAAAACAACACCA

GTAAGTATTCATCACTAAACACAACTTCGATTTTTCAAATATAGCTTTTCGCTTCA

AATACCATAAGCTACTATATTCATGGCCAAACACCATCATAACTGAGTTCTAAAT

CTAATATTTGTATATATTAGTGAACTACTTAACATTGTTTGAGTAAAAGCTACTGG

ATTCAAGCTCTGCAACTGAGAGACAGTAGTAATTACCCATAGTTCCAGATGCGTC

AGAGCCACCGTAGAAGGTGGCGTGGGCGGTTTGCCATGGTCCGCCGGTATAAAC

GCCGGGGATTCTGGCATTGACGGCAGTGAGAAAACAGAGAAGAATAGTAATAGT

AATGTAGAGCATCATATTGGCAGCCATTTTTCTCATACTCACTCGCTTACTGCTCA

GTGTTAAGAGAGAGAAAGTAGAGAGAGAGAGAGAAATGGAAAACAAGTGTTTTT

TTGGAGGTGAATGAAGAGCGGGAGGAAGGTGAAGGGGGTACTTATTGAGTTTGC

GAGGGTAGAAAGGAAAGTCACAAGGGCAGGGCATGTAATTAATGCCTTCTTTTTA

TCGGAAGGATCGAAATACACCTCTAATTTCTCGTCATGAGTGAAATTATTTTGATC

ATGCAACAACAATGAGATACATTCTCGACTTTTTATTAATGTTTCTTAAGAGATCA

TTGTTATGTCATGTGAAAGATCGGAGGTGTATCTAAGTTTAGCTAGTCAAATCGA

TAAGTGTTTTTGAGGTTGTCAATAGTTTGGAGTCGAAATAGATAATTTGCAACAA

GTTCGGAAATGTTTTTAATACTTCTCTCAAAATTTATTAAAAATATATTTATTACT

TGAAATCGTCATTAGAAAATTCAAAACTCATAAGGTTAAGATTATGATTTCGACT

TTATTGAGTTGGTACATGGGAGATGAAATAATGGAAGTCTTAATGATTTTTGCTTC

ATTTTATGGCAAAAGCTTGAAGAATTTG 


