IDENTIFICATION

Species: Aquilegia coerulea
Locus: Aqcoe6G195100

Gene Model: Aqcoe6G195100.1.p
Description: AcEXLA-01

Family: Expansin Like A

3D structure:
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DOMAIN ARCHITECTURE

1 S50 100 150 200 250 264
Query seq.

Superfanilies PLNO3023

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family cl33621 Expansin-like B1; Provisional 20-247  1.85e-68
SEQUENCES

Peptide

>AcEXLA-01

MAIYLLLLCFFFLVISSSVLGCDRCVHQSKAAYFSSNAALSSGACGYKSLALGFNGGY
LAAGASSLFRDGVGCGACFQIRCKNQKICSKAGTKVILTDLNKSNETDFVLSNKAFFG
MAQKGMGQNMLKQGVVDVEYKRIPCDYKKQNLSVRVEESSQKPHYLAIKFLYQGG
QTDIAGVDVAQVGRSNYMYLTRNHGAIWDTSRFPMGPLQFRIVVTGGYDGKMVWA
PNVLPADWKTGVIYDANVQIDDIAQEGCSSCDDQEWK*

CDS (coding sequence)
>AcEXLA-01

ATGGCTATCTACTTGTTATTGTTATGCTTCTTTTTCCTTGTTATATCTTCTTCTGTTT
TGGGTTGTGATCGTTGTGTTCATCAATCTAAAGCTGCTTATTTCTCTTCAAATGCA
GCTCTTTCATCTGGTGCTTGTGGATATAAATCCTTAGCTTTAGGCTTTAATGGTGG
ATATCTTGCTGCTGGTGCTTCTTCTCTATTTAGAGATGGTGTTGGTTGTGGTGCTT
GCTTTCAGATAAGATGCAAGAACCAGAAGATTTGTAGCAAAGCAGGAACTAAAG
TGATCTTAACTGATCTAAATAAAAGTAATGAAACAGATTTTGTTCTTAGTAACAA
AGCTTTCTTTGGTATGGCTCAAAAGGGCATGGGCCAAAACATGTTGAAGCAAGGA
GTTGTTGATGTGGAGTATAAGAGAATACCCTGTGATTATAAAAAGCAAAATTTGT
CAGTTAGAGTTGAAGAATCAAGCCAGAAGCCACATTATTTAGCAATTAAGTTCTT
ATACCAAGGTGGTCAAACAGATATTGCTGGTGTTGATGTAGCTCAGGTTGGTAGA
TCAAATTATATGTACTTAACAAGAAATCATGGCGCAATTTGGGATACAAGTCGAT
TTCCAATGGGGCCATTGCAGTTCAGGATAGTAGTAACAGGAGGGTATGATGGAA
AGATGGTATGGGCACCTAATGTTCTTCCTGCTGATTGGAAGACTGGTGTGATATA
TGATGCTAATGTTCAGATTGATGATATTGCACAAGAGGGTTGTTCAAGTTGTGAC
GATCAAGAATGGAAATGA

Nucleotide
>AcEXLA-01

CTATGGTTTCTCACTACTAGTCAGTAGTCACTAACTACACAGCTGTGTTTTGTACG
CGTGCTACAATAAAAATCAAGTCGGTGAAAACAGAAAGCAGAGCAACACAACAC
CAACACGTACAGCAAATCTGTTTAGCTTTTTTTCCTCTGCCGCGTAAGTTTCAAAT




ACAGAAATGCTTGTCTCTTTCTTCATCACTTTCCATCTCTATCTTTAATACTAAACA
ATTTACAACTAGTCACTCACACTCTACTCAGCAGCTAGTATTAATAAGTCTTCCTT
CCCAGTTCTCACACTATAAATACACCAATCACTCTTCTCTTCTCTTTCACTTTTCAC
CAAACAAAACATGGCTATCTACTTGTTATTGTTATGCTTCTTTTTCCTTGTTATATC
TTCTTCTGTTTTGGGTTGTGATCGTTGTGTTCATCAATCTAAAGCTGCTTATTTCTC
TTCAAATGCAGCTCTTTCATGTAAGTTTGATTAATTTAATTTGTTGATACCCATAT
ATGAATTTGATTGAATTAAGCTAAATGGAAACATACCCATTTCATATTTTGTAGA
AATAATTAAAGGGTAGTTTTTGTTTTGATGATTTATTGCAGCTGGTGCTTGTGGAT
ATAAATCCTTAGCTTTAGGCTTTAATGGTGGATATCTTGCTGCTGGTGCTTCTTCT
CTATTTAGAGATGGTGTTGGTTGTGGTGCTTGCTTTCAGGTATATATAGACATAAA
CATAAGATTGAATGATTGATTTTTTTAAATTTGTTATGTATATATTAATGTTTGTTT
TGGTTGTAATTTGATAGATAAGATGCAAGAACCAGAAGATTTGTAGCAAAGCAG
GAACTAAAGTGATCTTAACTGATCTAAATAAAAGTAATGAAACAGATTTTGTTCT
TAGTAACAAAGCTTTCTTTGGTATGGCTCAAAAGGGCATGGGCCAAAACATGTTG
AAGCAAGGAGTTGTTGATGTGGAGTATAAGAGGTATACATAAACTTTCAACTTTG
TACCAAGCCAATTGGCTTTACCATGAAGGGGACCAATGCCTTCGAAATGCTATTT
CTTGATAGTGGTTTGGTTACACCTAACACCAATAGAAATGAGTGTTTTAAAAGAA
ATTGCAGGTCACATTTATTGTTTGTGGAGAATAATGTGATTTTTTTTTTTTTTTTTT
TTTCTATAGTAATAATATTTTAATGGTTATTTTTTGAATGTTATGGAAACAGAATA
CCCTGTGATTATAAAAAGCAAAATTTGTCAGTTAGAGTTGAAGAATCAAGCCAGA
AGCCACATTATTTAGCAATTAAGTTCTTATACCAAGGTGGTCAAACAGATATTGC
TGGTGTTGATGTAGCTCAGGTAATTAAATTTTAATGATCAATATTTAATCAAACAT
ATTACCTACAATAGATAGATAGATTACTAACTGTTATCATTTTGATCTTGATTTGG
CAGGTTGGTAGATCAAATTATATGTACTTAACAAGAAATCATGGCGCAATTTGGG
ATACAAGTCGATTTCCAATGGGGCCATTGCAGTTCAGGATAGTAGTAACAGGAGG
GTATGATGGAAAGATGGTATGGGCACCTAATGTTCTTCCTGCTGATTGGAAGACT
GGTGTGATATATGATGCTAATGTTCAGATTGATGATATTGCACAAGAGGGTTGTT
CAAGTTGTGACGATCAAGAATGGAAATGATCACAGAATAATACTACATTCTAATC
TATGTATACAGCAGGATAGTTTGATCACACAGTCTTAATCATTTGTTTTTTCGTTA
ATGTAAAGATTATGAACCAAATAACAAAAGCTTTT




