IDENTIFICATION

Species: Kalanchoe laxiflora
Locus: Kalax.1025s0015

Gene Model: Kalax.1025s0015.1.p
Description: KIEXPA-53

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/KlaxifloraFTBG2000359A_v3_ 1
KEGG:-
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GENE STRUCTURE
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Legend:
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Query seq.

Superfanilies PLNO0OO50

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00O50 super family ci31535 expansin A; Provisional 1-247 9658139
SEQUENCES
Peptide
>KIEXPA-53

MGFVGLMLVGLVCLSSFADGYGGGWTDAHATFYGGGDAAGTMGGACGYGNLYSQ
GYGTNTAALSTAMFNNGLSCGACFEIRCVNDKQWCLGGSIVVTATNFCPPNNALPN
DAGGWCNPPLHHFDLSQPVFQQIAHFRAGIVPVSYRRVPCQKKGGIRFTMNGHSYFN
LVLITNVGGAGDVQSVSIKGSRTNWEPMSRNWGQNWQSSALLNDQALSFKVTTSDG
HTITSYNVAPPNWSFGQTFAGQQFP*

CDS (coding sequence)
>KIEXPA-53

ATGGGTTTTGTGGGGCTGATGCTTGTGGGGTTGGTGTGTTTGAGCTCGTTTGCTGA
TGGGTATGGTGGAGGATGGACTGACGCTCATGCCACCTTCTACGGCGGCGGCGAT
GCTGCTGGCACAATGGGCGGTGCATGCGGGTATGGAAACTTATACAGCCAGGGA
TATGGGACTAACACCGCTGCTCTCAGCACTGCTATGTTCAACAATGGCCTGAGCT
GTGGAGCTTGTTTTGAGATTAGGTGTGTGAACGACAAGCAATGGTGTCTTGGAGG
GTCTATTGTGGTCACTGCTACTAACTTCTGCCCCCCAAATAACGCTCTCCCGAATG
ACGCCGGAGGCTGGTGTAACCCTCCTCTGCATCACTTCGATCTCTCTCAGCCTGTA
TTTCAACAAATCGCCCACTTCAGGGCTGGAATTGTTCCTGTTTCCTATAGAAGGGT
ACCTTGCCAGAAGAAAGGAGGGATAAGGTTCACTATGAATGGCCACTCCTACTTC
AACCTTGTTTTGATAACAAATGTTGGAGGAGCAGGAGATGTCCAGTCCGTTTCCA
TCAAGGGCTCCAGGACTAACTGGGAGCCCATGTCGAGAAACTGGGGCCAAAACT
GGCAGAGCAGCGCCCTCCTCAACGACCAAGCGCTGTCTTTCAAGGTCACCACCAG
CGACGGCCACACTATCACCTCCTACAATGTTGCTCCTCCAAATTGGTCCTTCGGCC
AGACCTTCGCTGGCCAGCAGTTTCCATGA

Nucleotide
>KIEXPA-53

TTATCAATTTCACCACACACCCGTTTCTAATTTAAAATGCCGCAACGCTTTACGAC
GCGGTCTTGAGCTTTGCAACAATGCTAGCGGTTTGGGGTCCCCACACCGGAGGCC
CTGAGAGTCCGTTATTTCTTGGGACTATTTTAAAGTCCCAGTCTTCACGCTCCACC
CTTTTCCTTCCCTATAAATCACACCCATTTCCCGGTTGCAGTTGGGGGCATCAGTT
TACAGTTATTAGTCAAGAAAGTGACTTGTGACTTGAGAGGTAAGGCGTGGGGTTT
TTATGTGGGTACCAAATTCTTGATGAAATGCTTGTGTGGGTTCTTAGCGCTTAAAG




TTTGCATCTTTGTGCAGGAAACATGGGTTTTGTGGGGCTGATGCTTGTGGGGTTGG
TGTGTTTGAGCTCGTTTGCTGATGGGTATGGTGGAGGATGGACTGACGCTCATGC
CACCTTCTACGGCGGCGGCGATGCTGCTGGCACAATGGGTATGTGAAAAACCCAC
AGTCTCACCAAGCATCAACCACCAGATCTCCAAACTCAAACTAAAACTCATCGAT
CTTCTGGTAAATGGGTTGTCCAAAGTTTGAATCTTGTGTGTGTTTGGTAATGCAGG
CGGTGCATGCGGGTATGGAAACTTATACAGCCAGGGATATGGGACTAACACCGC
TGCTCTCAGCACTGCTATGTTCAACAATGGCCTGAGCTGTGGAGCTTGTTTTGAGA
TTAGGTGTGTGAACGACAAGCAATGGTGTCTTGGAGGGTCTATTGTGGTCACTGC
TACTAACTTCTGCCCCCCAAATAACGCTCTCCCGAATGACGCCGGAGGCTGGTGT
AACCCTCCTCTGCATCACTTCGATCTCTCTCAGCCTGTATTTCAACAAATCGCCCA
CTTCAGGGCTGGAATTGTTCCTGTTTCCTATAGAAGGTATTCATCTTTTTCCCTCCT
CATTGTAGGGATACTCTTGTCAAGCTTACCTTGTAAATTGACTAGGTTGACTAGA
AGTTGACCGGGTGAAATGTTACACATCTCCTATTGAAGATCAGAAGAGCTAATTA
TAAGTCTAAACTTTAAGTCACCACAGTTAAAGAATCTAGACGAATCCCACCCAGT
CATCTTTTTTACTGGTGATATAATTGAGCCGTTACCCAATGAGTCTGAAGGCGCG
GGTGTGTGGCCCTCACTACAAAGAAATTTCTGAAGTCAGATTTGCGGGATGTGTA
GTTCTTGAAATGGGGTGTTCTCTAGAGACGGATATGATTGTATTTGGAACGTTTTG
CAGGGTACCTTGCCAGAAGAAAGGAGGGATAAGGTTCACTATGAATGGCCACTC
CTACTTCAACCTTGTTTTGATAACAAATGTTGGAGGAGCAGGAGATGTCCAGTCC
GTTTCCATCAAGGGCTCCAGGACTAACTGGGAGCCCATGTCGAGAAACTGGGGCC
AAAACTGGCAGAGCAGCGCCCTCCTCAACGACCAAGCGCTGTCTTTCAAGGTCAC
CACCAGCGACGGCCACACTATCACCTCCTACAATGTTGCTCCTCCAAATTGGTCCT
TCGGCCAGACCTTCGCTGGCCAGCAGTTTCCATGATCAAAAGCACCGCCTTTTCC
ACGGCTGTCTTCTTTATTTCAAGGCAGCCACGCCTAGGTTAGAATTATAATTTGGC
GGCGAATGATAGGAGCTTGTTTTAAATAGTTCCTGGTCATTTCTTTAGTTTAAACT
ACTGAGATCCTCCACACTAAAGGAGTGTTGAGTTGTGCTGTGTGTCTGGTCTGGTT
CTTCTTTTTTTGAAGCCAGCTGCAGAGAAGATTAGTTTGAAAGGCAGTGGGTCTC
ACTTGTGAAGCAATGCCCTTTTATCTTCTTTAAGGGTTTTGCATTAGGCTTATTTTA
AACCTTGTGTTTGCTGCTAAAGTTTCTAAGTGTCACCAGCTTTATTGGGTGTTAAG
TTTAGCTGTCTGGTTTGTGTCATGACATGTTTTGAACTTGAAAACTTGTAATGATG
AAAATGTTTGTTTCTCTTGACCTAGTTTGACTTTCATCGAGCAGAGGAACTGCTGG
AGAAAACCAGTGGGCTCGATGTTCGACTCACATGTTGAAACCCATAATATAAA






