
IDENTIFICATION 

Species: Arabidopsis thaliana 

Locus: AT3G15370 

Gene Model: AT3G15370.1 

Description: AtEXPA-19 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

TAIR: https://www.arabidopsis.org/  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T00041  

 

https://www.arabidopsis.org/
https://www.genome.jp/entry/T00041


EXTERNAL RESOURCES 

https://www.gabipd.org/database/cgibin/GreenCards.pl.cgi?Mode=Show&QueryKey=197c0e

f939ecd1d29302d8a4a92c1bc3&x.Overview=1&Start=1  

GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AtEXPA-19 

MDMKGTYLVTVILLVSTLSVGMCSNGWIRAHATYYGVNDSPASLGKKAIKLLFNIRF

CYFKVCMVNLFFRYNFIGGACGYDNPYHAGFGAHTAALSGELFRSGESCGGCYQVR

CDFPADPKWCLRGAAVTVTATNFCPTNNNNGWCNLPRHHFDMSSPAFFRIARRGNE

GIVPVFYRRVGCKRRGGVRFTMRGQGNFNMVMISNVGGGGSVRSVAVRGSKGKTW

LQMTRNWGANWQSSGDLRGQRLSFKVTLTDSKTQTFLNVVPSSWWFGQTFSSRGR

QFV 

CDS (coding sequence) 

>AtEXPA-19 

ATGGATATGAAGGGAACATACTTAGTAACGGTTATTCTCTTGGTTAGTACGTTAA

GTGTGGGGATGTGTTCTAACGGTTGGATAAGAGCTCATGCAACGTATTATGGTGT

CAATGATAGCCCTGCTTCACTTGGAGGAGCTTGTGGGTATGACAATCCGTACCAC

GCCGGATTCGGAGCACACACGGCGGCGCTAAGCGGTGAGCTATTCAGAAGCGGT

GAGTCATGCGGTGGGTGCTACCAGGTGAGGTGCGACTTTCCGGCGGATCCTAAGT

GGTGTCTCCGAGGAGCCGCCGTGACGGTGACGGCTACAAACTTTTGCCCAACGAA

TAACAATAATGGTTGGTGCAATCTCCCTCGCCATCACTTTGACATGTCCTCCCCCG

CTTTCTTCCGCATTGCCCGTCGCGGCAATGAAGGCATCGTCCCCGTCTTCTATCGC

CGGGTGGGATGCAAAAGAAGAGGAGGCGTGAGGTTCACGATGAGAGGGCAAGG

TAACTTCAATATGGTAATGATCTCAAACGTTGGTGGTGGCGGCTCGGTGAGATCA

GTAGCGGTGAGAGGCTCAAAGGGAAAGACTTGGCTTCAGATGACCCGTAATTGG

GGTGCCAACTGGCAGAGCTCCGGTGATCTCCGGGGACAGAGACTCTCCTTCAAAG

TTACTCTGACGGACAGCAAAACGCAGACATTTTTGAACGTTGTCCCTTCTTCTTGG

TGGTTTGGCCAAACCTTCTCTTCTCGAGGAAGACAATTCGTTTAA 
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Nucleotide 

>AtEXPA-19 

CAATTGTGAACTCAAAGCTTTCTTTTCTCGACCTCTCTTTCTTTCATCACGAAAAA

TTTATACTTATCTCAAATAAAATAAAAATATATATATATGGATATGAAGGGAACA

TACTTAGTAACGGTTATTCTCTTGGTTAGTACGTTAAGTGTGGGGATGTGTTCTAA

CGGTTGGATAAGAGCTCATGCAACGTATTATGGTGTCAATGATAGCCCTGCTTCA

CTTGGTAAAAAGGCCATTAAACTATTGTTTAATATACGTTTTTGTTACTTCAAAGT

TTGTATGGTAAATTTGTTTTTTAGATACAATTTTATAGGAGGAGCTTGTGGGTATG

ACAATCCGTACCACGCCGGATTCGGAGCACACACGGCGGCGCTAAGCGGTGAGC

TATTCAGAAGCGGTGAGTCATGCGGTGGGTGCTACCAGGTGAGGTGCGACTTTCC

GGCGGATCCTAAGTGGTGTCTCCGAGGAGCCGCCGTGACGGTGACGGCTACAAA

CTTTTGCCCAACGAATAACAATAATGGTTGGTGCAATCTCCCTCGCCATCACTTTG

ACATGTCCTCCCCCGCTTTCTTCCGCATTGCCCGTCGCGGCAATGAAGGCATCGTC

CCCGTCTTCTATCGCCGGTAACTTATTCGATGCTATAGGAGTCAATTGCTTTTTTA

TGCATATAGTGTTCATCCTTTTTGATAAGTTAATAAACTGAAACTATACATTAAAG

TATATTTTGGAGTTTTTTTTTTTTCTTTTTAAAATGTAAGGTAGAGAACATTATACA

ACCCTATCATTATTTTAAGTTATTAACATTATTGTTTAATTTATTTCATCTACATAT

CATTATTTTGCTATAATGATCATTAGCAAGCTAGGTCATTATATATTATAGCAAAA

TTTATAAGGAAAGAATGGATGAAGTTTAGATCAACATCACATTATAACATGTACA

TATACGTACGCTCACAAACAGAAAAAAAAAAAACAAAAACAAGGCCAATCCTTC

AAAAGAATCTGGAAAAAGGTTTAAATGGACTTTAGTTAAATAAAAATATAGCAT

GTAATTACTGTGATATTTATGCAAAATATCTAATAGTTTTGTAATGTGTATATATA

GGGTGGGATGCAAAAGAAGAGGAGGCGTGAGGTTCACGATGAGAGGGCAAGGT

AACTTCAATATGGTAATGATCTCAAACGTTGGTGGTGGCGGCTCGGTGAGATCAG

TAGCGGTGAGAGGCTCAAAGGGAAAGACTTGGCTTCAGATGACCCGTAATTGGG

GTGCCAACTGGCAGAGCTCCGGTGATCTCCGGGGACAGAGACTCTCCTTCAAAGT

TACTCTGACGGACAGCAAAACGCAGACATTTTTGAACGTTGTCCCTTCTTCTTGGT

GGTTTGGCCAAACCTTCTCTTCTCGAGGAAGACAATTCGTTTAACTACAAAACTA

AGTCGTGCTCTGGTCAAAACGCAATTCTTTGCTTATTTCTGAACTTGCCCTTGTTTT

AATTGGGCAGTGTTCCTTTGTTTCTCTTTTATTGCTAAATAATTTCATGCTTAATTT

TATTTAACGGAACGGTTTCTCATTTATGTATGAAGCATTACTCGACAAGTTAAAG

AGTTTTGCAGAATTTATATTAATGGAAATAACATT 

 


