IDENTIFICATION

Species: Solanum tuberosum

Locus: PGSC0003DMP400042662

Gene Model: PGSC0003DMP400042662
Description: StEXPA-06

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Stuberosum_v4 03
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02981
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Legend:
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Query seq.
Superfanilies PLNOOOSO PLNO0OOS0

. Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO0O50 super family cl31535 expansin A; Provisional 265-482 9.88e-92
[+] PLN00050 super family cl31535 expansin A; Provisional 26-256 6.29e-87
SEQUENCES

Peptide

>StEXPA-06

MARHQSFFILFITFENILLVEAYESKEVEGNLHANGWKNARATFYGDMSGGETMQGA
CGYGDLFRQGYGLETAALSTALFNSGSTCGACFQIMCVDAPKACHPGQIITITATNFC
PPNYTKTEDIWCNPPQHHFDLSLPMFLKIAEYKAGVVPVVYRRVTCQKKGGLKFEM
KGNPNWILVLVFNVGDVGDVVNMKIKGSKTGWLPMKRNWGQKWEISQQLIGQSLS
FQVQTSDGKWVQSDNVVPHNWQFERYEGKKVEGNLDEQGWKNARATFYGDMGG
NETMQGACGYGDLFKQGYGLETAALSTELFNNGSTCGACFQIKCVNAPKSCHPDQII
TITATNFCPPNYTKTTDVWCNPPQQHFDLSLPMFLKIAEYKAGVVPVVYRRVTCQKK
GGLKFEIKGNSNWILVLVFNVGDVGDVVNMKIKGSKTGWLPMKRNWGQKWEISQQ
LIGQSLSFQVQTSDGKWVQSDNVAPANWQFGQTFEAKNNF*

CDS (coding sequence)
>StEXPA-06

ATGGCCAGACACCAAAGTTTCTTCATTTTGTTCATCACATTTAATATTATACTTTT
AGTTGAAGCATATGAATCTAAAGAGGTAGAAGGAAATTTGCATGCCAATGGATG
GAAAAATGCACGTGCTACATTTTATGGTGACATGAGTGGCGGTGAAACCATGCAA
GGAGCTTGTGGTTATGGAGACTTATTCAGGCAAGGGTATGGCCTGGAAACAGCG
GCACTCAGCACAGCACTCTTTAACAGTGGTTCTACCTGTGGAGCTTGCTTTCAAAT
AATGTGTGTGGATGCTCCTAAAGCATGCCATCCAGGCCAAATCATAACTATAACA
GCCACCAATTTCTGCCCTCCAAATTACACAAAAACTGAAGACATTTGGTGCAATC
CTCCACAACATCACTTTGATCTGTCATTGCCTATGTTCTTAAAGATTGCTGAGTAC
AAAGCAGGGGTTGTACCAGTTGTTTACAGAAGAGTTACTTGCCAGAAAAAAGGA
GGTCTAAAATTTGAGATGAAAGGGAATCCTAATTGGATTCTTGTTCTTGTTTTCAA
TGTAGGTGATGTTGGAGATGTTGTCAATATGAAAATCAAAGGATCTAAGACTGGA
TGGCTACCGATGAAGCGGAATTGGGGACAAAAATGGGAGATTTCTCAGCAGTTG
ATAGGACAAAGCTTGTCATTCCAAGTACAAACTAGCGATGGCAAATGGGTTCAAT
CTGATAATGTTGTTCCTCATAACTGGCAATTTGAAAGATATGAAGGTAAAAAAGT
TGAAGGAAATTTGGATGAACAGGGATGGAAAAATGCACGAGCTACATTTTATGG
TGACATGGGGGGAAATGAAACTATGCAAGGTGCTTGTGGTTATGGAGACTTATTC
AAGCAAGGGTATGGCCTGGAAACAGCGGCACTAAGCACAGAACTCTTTAACAAT
GGATCTACCTGTGGAGCTTGCTTTCAAATAAAGTGTGTCAATGCTCCTAAATCAT
GCCATCCTGACCAAATCATAACTATAACTGCCACCAATTTCTGCCCTCCAAATTAC



ACAAAAACTACAGACGTTTGGTGCAATCCTCCACAACAACACTTTGATCTGTCAT
TGCCAATGTTCTTAAAGATTGCCGAGTACAAAGCAGGGGTTGTACCAGTTGTTTA
TAGAAGAGTTACTTGCCAGAAAAAAGGAGGTCTCAAGTTTGAGATCAAAGGGAA
TTCTAATTGGATTCTTGTTCTTGTTTTCAATGTAGGTGATGTTGGAGATGTTGTCA
ATATGAAAATCAAAGGATCTAAGACTGGATGGCTACCGATGAAGCGGAATTGGG
GACAAAAATGGGAGATTTCTCAGCAGTTGATAGGACAAAGCTTGTCATTCCAAGT
ACAAACTAGCGATGGCAAATGGGTTCAATCTGATAATGTTGCTCCTGCTAACTGG
CAATTTGGTCAGACATTTGAAGCCAAGAATAATTTTTAG

Nucleotide
>StEXPA-06

ATGGCCAGACACCAAAGTTTCTTCATTTTGTTCATCACATTTAATATTATACTTTT
AGTTGAAGCATATGAATCTAAAGAGGTAGAAGGAAATTTGCATGCCAATGGATG
GAAAAATGCACGTGCTACATTTTATGGTGACATGAGTGGCGGTGAAACCATGCGT
AAGTTATAATTATATTATAATTCCTCGTATGTTCTTGAGACACTTAACTTGGTGCC
GTGACAGTGATAAAGCTAGAAATTTTATTTTTTGAAAAAATATTTGATATTGCAT
AGATATATAAAAGTTTTTTTATTAAAGTTGTTTAATTGACTACCTTCCAAAATGAA
TAAAATTTTCAAAGGATAAAGATGTATTTTTGAGTGTTCCTTCAAAAATAATCTCT
CTATCTTCACGAGATAAATGTAAGGTCTATATACACTCTGCCCCAAACCTCACTA
GTGGAATTTAAATGGATATGTTATTGTTGATGATTTTTCATTATATTGCAGAAGGA
GCTTGTGGTTATGGAGACTTATTCAGGCAAGGGTATGGCCTGGAAACAGCGGCAC
TCAGCACAGCACTCTTTAACAGTGGTTCTACCTGTGGAGCTTGCTTTCAAATAATG
TGTGTGGATGCTCCTAAAGCATGCCATCCAGGCCAAATCATAACTATAACAGCCA
CCAATTTCTGCCCTCCAAATTACACAAAAACTGAAGACATTTGGTGCAATCCTCC
ACAACATCACTTTGATCTGTCATTGCCTATGTTCTTAAAGATTGCTGAGTACAAAG
CAGGGGTTGTACCAGTTGTTTACAGAAGAGTTACTTGCCAGAAAAAAGGAGGTCT
AAAATTTGAGATGAAAGGGAATCCTAATTGGATTCTTGTTCTTGTTTTCAATGTAG
GTGATGTTGGAGATGTTGTCAATATGAAAATCAAAGGATCTAAGACTGGATGGCT
ACCGATGAAGCGGAATTGGGGACAAAAATGGGAGATTTCTCAGCAGTTGATAGG
ACAAAGCTTGTCATTCCAAGTACAAACTAGCGATGGCAAATGGGTTCAATCTGAT
AATGTTGTTCCTCATAACTGGCAATTTGGTCAGACATTTGAAGCAAAGAATAATT
TTTAGTCATTATGTAATTTGGAAAATGAGTAGTTTATCATCTTTTTTTTTTAGAAGT
TTTTTGTTTCCGATAAATTTTCTTATTTTTGAGTGAATATTGTGCAAGTAAGGACA
TTGTGATCATTTTGTTTCTTTATTTATTTTTTCTTATAATATACTAGAGTTAATTGC
GTGGTGAGAAGACAGACGATAATGAACTTAAAGAACACATTTTAGCATTTATAA
ACGCTTAAAATATGGAGCAAAGGAAATAAATCACCATCACCAACACCTATGTTTT
TTTCACCTTTTAACATATTAAAATTTCATTGAACATAAATTTGGTTATTAGACTTTT
TTACTTTTTTGGTTGAATACATTTGCGTTTAGGACATGCATGAAAACTACTGCAAT
TACCAATATTTTTTTAATAGTTTAATGCCTAGAAATTATAGTGGGGAAAATATGTT
TTTATTGTTTAAATAATAATAGCTTTATAGAATGAGCATTCATACCGTGCGAAGC
AAAGCATGAGGCAATTTGCTAGTATTTATATTGAAGGATGAATTAGCCAGTTGAT
ATAGTATGCCTCAATAATCAAGAAGCATATTTTTCTATTTCCTCAGATTTTTAGAG
TTTTTTCCCACATAAATGGATTTTAATTAATCAAATTTAAGAAAGAGAAATATACT
TTTACAATTCTAATTTACAGCCCATAATTGTTTCCTCAAATTAAGGCTATAATAGT
TGCAGACATAGTTTACAATTTCTAAATTCAGAATTAATGCTTTTCATCTGCCAAAT
TTTAATTATGCAACTTTTTTTTTTCTAATTCAATTATTCATTAAAAAATAAAATAAT




AATAAGATAAATTTTTTCCCATTTAAATATATGAAAGTCAAATAAATTTTAAATTI
TCGTTTTTAAAAGAAGTTTTATTCACTATGCAATTATACCTTATAATGATTTAGTT
GACTGTCTCTTTTGTTTTGTTTAGGTAGTAAACATCTCTATTAATTACATTAAAAG
ACCAAAGACTATACAGTAACAAATCACTAAATTTCGACTTATCCTACTTTTCTCAG
TAAACTACAAGACAAATGAAGTAATTAACTCTCCAATTCTTTTAGAAAAATAAAA
TTGATGTAGATTTGCTTACTTAGAACTTATATAAGCACAAATGCAAATACTAATT
AATTGATAAGAATAGTAATCCAATTACAATATTTATTCTTATTACTGTAATTTCCA
TTTTTTCTAACGGACTTAATATTATGGCTATAAATTGTATGTCCAAAGCAAAGCGT
CTAACACAAATCAACTAGTGAGTTGAAACTAGTTTAGAGAAAAAAAATTGTTTTT
AGCTAAATTGCCAAACATCAAAGTTTCTTCATTTTGTTTATCACATTTGTTGCTAT
TTTTTTAGCAGAAAGATATGAAGGTAAAAAAGTTGAAGGAAATTTGGATGAACA
GGGATGGAAAAATGCACGAGCTACATTTTATGGTGACATGGGGGGAAATGAAAC
TATGCGTAAGTTATACTTGTACCTTAATTCATTATATATTATATATGTTGTTGAGA
CACTTATCATGGTGTCGAGATCAATGACGAAGTTAGAAATTTTATTTTTTGAAAAT
ATTTGAGATTGAATATATATATAAATTTTCGATTAAATTTGTTCAATTGACTACCT
TTTTCATACTATGCGCAAGAACATGATGTTAAGATATGTTACAACGAAATGTCGA
GATATGTTGCAACATATAGACCAAAAATGATTTTTCCATCACATTTCACCTACCGT
AGGGCTCTTCTATCCAGATTTAGGATGAACAATCTAAAGTAAGCTCACACTAACA
AAAGAAAACTATTTTATTTTCATTTATTTTTACTTTTTCTTTTGTATACGCCCTACA
TTCTAATATAAATAAATTTCTAGCACCTTTTTTTATGGTCCAAAAGAATAAAAAAT
TTCAAATGCCAAAGATATGTTTTTTTTTCGTAACATGTGAGTCGAGGGTCCTTTAA
AAACAATTTCTCTACCTTCACGAGATAAGGGTAAGGTATGCATACAGTCTACCCT
CCCGGAACCTCGCTTGTGGAATTTCACTGAGTATGTTGTTGTTGATGATGATGTTT
TTCATAGATATTAACATTTGTAACAAATTTATTTGAATACTATTGCAGAAGGTGCT
TGTGGTTATGGAGACCTATTCAAGCAAGGGTACGGCCTGGAAACAGCGGCACTA
ATATAAATAAATTTCTAGCACCTTTTTTTATGGTCCAAAAGAATAAAAAATTTCA
AATGCCAAAGATATGTTTTTTTTTCGTAACATGTGAGTCGAGGGTCCTTTAAAAAC
AATTTCTCTACCTTCACGAGATAAGGGTAAGGTATGCATACAGTCTACCCTCCCG
GAACCTCGCTTGTGGAATTTCACTGAGTATGTTGTTGTTGATGATGATGTTTTTCA
TAGATATTAACATTTGTAACAAATTTATTTGAATACTATTGCAGAAGGTGCTTGTG
GTTATGGAGACTTATTCAAGCAAGGGTATGGCCTGGAAACAGCGGCACTAAGCA
CAGAACTCTTTAACAATGGATCTACCTGTGGAGCTTGCTTTCAAATAAAGTGTGT
CAATGCTCCTAAATCATGCCATCCTGACCAAATCATAACTATAACTGCCACCAAT
TTCTGCCCTCCAAATTACACAAAAACTACAGACGTTTGGTGCAATCCTCCACAAC
AACACTTTGATCTGTCATTGCCAATGTTCTTAAAGATTGCCGAGTACAAAGCAGG
GGTTGTACCAGTTGTTTATAGAAGAGTTACTTGCCAGAAAAAAGGAGGTCTCAAG
TTTGAGATCAAAGGGAATTCTAATTGGATTCTTGTTCTTGTTTTCAATGTAGGTGA
TGTTGGAGATGTTGTCAATATGAAAATCAAAGGATCTAAGACTGGATGGCTACCG
ATGAAGCGGAATTGGGGACAAAAATGGGAGATTTCTCAGCAGTTGATAGGACAA
AGCTTGTCATTCCAAGTACAAACTAGCGATGGCAAATGGGTTCAATCTGATAATG
TTGCTCCTGCTAACTGGCAATTTGGTCAGACATTTGAAGCCAAGAATAATTTTTAG






