
IDENTIFICATION 

Species: Cucumis sativus 

Locus: CsGy3G007410 

Gene Model: CsGy3G007410.1 

Description: CsEXPB-01 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

http://cucurbitgenomics.org/  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02486 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

http://cucurbitgenomics.org/
https://www.genome.jp/entry/T02486


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CsEXPB-01 

MTHFLFFAALIISLSLAPPSFCFHPKSFNVSKYQSDDSDWSPAVATWYGPPDGAGSDG

GSCGYGKAVEQPPFSSFIAAGGPSLYKYGQACGACYQVKCSGEGACSGNPVTVVITD

SCPGGSCASDSVHFDLSGTAFGAMAATGRAEELRSLGVLHIQHKRVECNYPGTSINFI

VDSGSNSNYFAALIEYEDGDGELGSVELKQGAVDSNSWIPMKQSWGAVWKLDSGSA

LQAPFSLRLTALDSGKTVVANNVIPAGWQAGKSYRSVVNFDPLK 

CDS (coding sequence) 

>CsEXPB-01 

ATGACACATTTTCTTTTCTTTGCTGCCCTTATCATCTCTCTTTCACTTGCCCCCCCT

TCCTTTTGCTTCCATCCCAAATCCTTTAACGTCTCCAAGTATCAGTCCGATGACTC

TGATTGGTCCCCCGCCGTCGCCACTTGGTACGGTCCTCCTGATGGTGCTGGGAGT

GATGGAGGCTCATGTGGGTATGGAAAAGCGGTGGAGCAACCGCCATTTTCGTCGT

TTATTGCGGCGGGAGGCCCTTCTTTGTACAAATATGGCCAAGCCTGTGGAGCTTG

TTATCAGGTGAAATGCTCTGGAGAAGGCGCATGCTCAGGGAATCCAGTGACAGT

GGTTATAACTGATAGTTGTCCCGGTGGATCCTGTGCTTCCGACTCCGTCCACTTTG

ACCTAAGTGGCACTGCTTTTGGTGCTATGGCTGCTACTGGTCGGGCAGAAGAACT

ACGCAGTCTCGGTGTTTTGCACATTCAACATAAAAGGGTGGAATGCAATTATCCA

GGAACGTCGATCAATTTCATCGTTGACTCGGGGTCGAACTCGAACTATTTTGCAG

CTCTGATCGAGTATGAGGATGGAGATGGGGAACTTGGTTCAGTGGAGCTGAAAC

AGGGGGCCGTGGACTCAAACTCATGGATTCCAATGAAGCAGTCATGGGGTGCAG

TTTGGAAGCTGGACTCCGGCTCAGCACTTCAAGCACCCTTCTCCCTCAGGCTTACT

GCCCTCGACTCCGGCAAGACTGTGGTTGCTAACAACGTAATTCCAGCTGGGTGGC

AAGCAGGGAAGAGTTATAGATCAGTAGTCAACTTTGATCCACTTAAATAA 

Nucleotide 

>CsEXPB-01 

TTTTTTTTTTTTTAATAAAAATGATCAAAACGGACATCACCCGCCGAAAAGGTTG

GCTTGTATTGTTGCCTAAGAAAATATATATATATACAAACTCCCATGATGCATGG



GCATAAAGTGAAGAAATATATAATAATAAGCAAAAGTAATTGATGAGGAAGGTA

TAGTTGGAAAGGGAGGGGATGAGGAAGTCTATAAATAGGCCAAACTCTTAACCC

ATTGAGAACCCACACACATAGTCACATACACTCCACAGACTAATTAAGTTTGCAC

ACACCATATCTTTAAGTAAAATAATGACACATTTTCTTTTCTTTGCTGCCCTTATC

ATCTCTCTTTCACTTGCCCCCCCTTCCTTTTGCTTCCATCCCAAATCCTTTAACGTC

TCCAAGTATCAGTCCGATGACTCTGATTGGTCCCCCGCCGTCGCCACTTGGTACG

GTCCTCCTGATGGTGCTGGGAGTGATGGTACTATACCTAGCTACTATATATATTGC

ACTTAATTACTATATATCATCACTTGTCACTACTTTTATTTTATGCCAACCTTTAAT

TAAAAAATTAATATCATCTTAATTAATCTCACTTCATCCAACTGCATATATGTGTG

TGTGTGTGTGTATTGTTATTGTTATTTTTATTTTTATTTATAGGAGGCTCATGTGGG

TATGGAAAAGCGGTGGAGCAACCGCCATTTTCGTCGTTTATTGCGGCGGGAGGCC

CTTCTTTGTACAAATATGGCCAAGCCTGTGGAGCTTGTTATCAGGTGAAATGCTCT

GGAGAAGGCGCATGCTCAGGGAATCCAGTGACAGTGGTTATAACTGATAGTTGTC

CCGGTGGATCCTGTGCTTCCGACTCCGTCCACTTTGACCTAAGTGGCACTGCTTTT

GGTGCTATGGCTGCTACTGGTCGGGCAGAAGAACTACGCAGTCTCGGTGTTTTGC

ACATTCAACATAAAAGGTAATTAAAAGTACACAAAAGTTAATTATTTTTAGCAAT

ATTTTATTTTTATTGATAAATTAGATTACTTTTTCTGCTTTGGTACTATGTTGTGTT

AAATAAAGTAGTCTTATATATATTTATATATCTGGCTGGTAGGGTGGAATGCAAT

TATCCAGGAACGTCGATCAATTTCATCGTTGACTCGGGGTCGAACTCGAACTATT

TTGCAGCTCTGATCGAGTATGAGGATGGAGATGGGGAACTTGGTTCAGTGGAGCT

GAAACAGGGGGCCGTGGACTCAAACTCATGGATTCCAATGAAGCAGTCATGGGG

TGCAGTTTGGAAGCTGGACTCCGGCTCAGCACTTCAAGCACCCTTCTCCCTCAGG

CTTACTGCCCTCGACTCCGGCAAGACTGTGGTTGCTAACAACGTAATTCCAGCTG

GGTGGCAAGCAGGGAAGAGTTATAGATCAGTAGTCAACTTTGATCCACTTAAATA

ATTAGTTAAAAAAATTAATATAATAATTAATTAAGAGAGTTTTAATTATATAAGT

AATTAATTAGGAGATCGGGTGGAGGTGGAGCTCCGTTGTTACTTGTTAGTAACAG

CAGAGAGCAGTACAACCAGTTATAGTAATAGTAGTAATATAGTATATGAGAGTAT

GAGAAAGAGAAGTTAATTAATCTAAATATATAGGATCCATAAGTAATATATATGC

AATGAACCGAAGGTCAACTTAAATCGGTTGAGATTAAAGACTTTCTGGGTTTGTC

ACGTTATGGTTGAATTTGCATGCATAATTTTATATCAAAATAAATACTCTCCTAAT

GCTATAATTGTTGTGTTATATGTATTTATAATTTATATATTCCCATTTACCTTATTA

ACTTTAACAATACACATTTTAATTAGGTTATGTTGTGACCAGCCCACATGCCAAA

ATCATAAACCATGTTGCATGTACAACTATAATTTTAATTTGAC 


