
IDENTIFICATION 

Species: Cicer arietinum 

Locus: Ca_25510 

Gene Model: Ca_25510 

Description: CarEXPB-04 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.pulsedb.org/bio_data/80  

http://www.cicer.info/databases.php  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T02819
https://www.pulsedb.org/bio_data/80
http://www.cicer.info/databases.php


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CarEXPB-04 

MTYTLGRAFSHILILIGSLLIFLVTPSSCFNPRKLVNVSSYSSSDSDWSPSMATWYGPP

NGDGSEGGACGYGNAVGQPPFSSMISAGSPLIYDSGKGCGSCYEVKCTGNYACSGNP

VNVVITDECGGCGSDAQYHFDMSGSAFGSMAISGQDEELRNAGKIVIEHRRVECNYP

GMSLAFNVDSGSNQEYFATMIKYENGDGDLDKVEIQEGIDSSSWDTMQQSWGAVW

KFDKGSPLRAPFSIRLTTLKSGKTVVAKNVIPAGWKPGHTYRSIVNF* 

CDS (coding sequence) 

>CarEXPB-04 

ATGACTTATACACTTGGACGTGCATTCTCTCATATTCTCATCCTTATAGGTTCACT

CTTAATATTTCTAGTGACCCCTTCCTCTTGTTTCAATCCAAGGAAGCTTGTTAATG

TTTCTTCATACTCCTCATCTGATTCAGATTGGTCACCTTCAATGGCCACTTGGTAT

GGACCTCCCAACGGTGATGGAAGTGAAGGTGGTGCTTGTGGATATGGAAATGCT

GTTGGGCAACCACCATTCTCTTCAATGATATCCGCCGGAAGCCCTCTCATCTATGA

CTCGGGTAAAGGCTGTGGTTCATGCTATGAGGTGAAGTGCACAGGAAATTATGCC

TGCTCTGGAAATCCTGTAAATGTAGTTATCACTGATGAGTGTGGTGGCTGTGGCT

CAGATGCCCAATATCATTTTGATATGAGTGGTAGTGCTTTTGGTTCCATGGCAATT

TCAGGTCAAGATGAAGAGCTACGAAACGCTGGGAAAATAGTCATTGAACATAGA

AGAGTAGAATGCAACTACCCTGGTATGTCATTAGCTTTCAATGTGGACTCTGGAT

CCAACCAAGAATATTTTGCTACCATGATTAAATATGAGAATGGGGATGGTGATCT

TGACAAAGTTGAAATCCAGGAAGGAATTGACTCATCCTCTTGGGATACAATGCAA

CAATCATGGGGTGCTGTTTGGAAATTTGATAAAGGGTCACCACTTAGAGCACCAT

TTTCTATTAGGCTAACCACACTTAAGTCTGGGAAGACAGTTGTGGCAAAGAATGT

GATCCCTGCAGGTTGGAAGCCTGGTCACACTTATAGATCAATTGTGAATTTCTAA 

Nucleotide 

>CarEXPB-04 

ATGACTTATACACTTGGACGTGCATTCTCTCATATTCTCATCCTTATAGGTTCACT

CTTAATATTTCTAGTGACCCCTTCCTCTTGTTTCAATCCAAGGAAGCTTGTTAATG

TTTCTTCATACTCCTCATCTGATTCAGATTGGTCACCTTCAATGGCCACTTGGTAT



GGACCTCCCAACGGTGATGGAAGTGAAGGTATATATTAATTTGAATATTAATTTC

ATGTAGTATTAATTTCCATGGTAAGGATTGTCTAATATAGACTAGCTTCAAACGTC

ACCCACTATTCTTAATAAAATATATATTTTTTTTTTACTCACTATAAAATATATTAT

AAACATCACTCACACTATTTTTTATGTCTAAGGGTCCACCTTAGATATGAGAGGTT

TATATTACACAGACCCATCAAATAAAACCTTACTACTTAAATTATTGTGGAAAAA

GTTGAATGACTATAATTATGTATAGGTGGTGCTTGTGGATATGGAAATGCTGTTG

GGCAACCACCATTCTCTTCAATGATATCCGCCGGAAGCCCTCTCATCTATGACTCG

GGTAAAGGCTGTGGTTCATGCTATGAGGTGCTAACAATTACTACCTTCATCTCTA

ATATGACTCCAATATAACTCTCAAGACTAAATTACGAAAAATAAAATAATGTATT

GTAAATTAAATTTGTTCACAATTTTGAAGTATTTTATTAGTTTTAGCTTTGCAGAG

AGAGAGAGAGAGAATTTGCTTATATTTTTATGGTAATATTTATTAAATATTTTAGA

AAAAAGATGTATAATAATTAGAAGTATATTAAAAAATAAATAATTAATGTCTTTG

AAAAATTAAAATGAATTTCATTAAAAGAGATAAGGAATTTTTTATTTATAAGTTC

TTATATTTAACATATGTTTACTTTAGAGACATCCGTTATAATACATTGTATTAACA

TATAATGTGTTACATTTTTATTAATGGTAGTAACAGTATTGCCTTAATAATATAGT

TATATATACTGCACAAGAGTTGAGTCAAAAAATAACATTCTACGCATGAGTTCTA

AAATTACCACAATCCCTCTCTCTTTTTAAATATTATTATACAAAAGTCTTAGTTTT

ATTTGTTGTTTTTAAAGTTAACTAGTATCAACTTATTTCGTTACAAATATCTCTCAT

TATTTATTGTATAGAGAGAAATAAATTGGTTGTGATATTAAATAGTTAAAAATAT

ATATATTATAAGCAAAAAATAAATAATTTTATCAAAAATAGAAAAATTTAATTAT

TTATTTAGTATGTGTAAATAATCATAAAATGACAATTAAAAGAACCTATGTAATA

TTAATTAATGCAAATTTGAATTTTATTTTGTTCAAATTCAGGTGAAGTGCACAGGA

AATTATGCCTGCTCTGGAAATCCTGTAAATGTAGTTATCACTGATGAGTGTGGTG

GCTGTGGCTCAGATGCCCAATATCATTTTGATATGAGTGGTAGTGCTTTTGGTTCC

ATGGCAATTTCAGGTCAAGATGAAGAGCTACGAAACGCTGGGAAAATAGTCATT

GAACATAGAAGGTGGGTTCTAAGCAATATTTCTAATTAATTCTACTATGTTGTCA

AGTAAATGCTATTCCTTTGAGAGAAAAATTCTTTAATTTTGAAATTAAAGATATTG

AAATATTTTAAAAAATTTGACAATTCAAATGTTTTAATTAAACTCATTTAATTTAT

AATTTTTTTTGTTCGATTACGGTAATTAAAATTTTACGTTTTTAAATTTTTATATGT

TTGGATAAAGTAACTAAATAAAAATTTATGTTGAGTTGGGATATTTTTATGAATTT

CACAAGTTGAGGTAAAAGTACATATAGCAAACAAAAGTGATCCAAATTTCTTTTA

AGATATAGCCAAGTTTAAAATTTTGAAATGTTTATGACCAATCTACAAACATTGA

AAAACACAAATGTTTATGACCTTATAAAATTCTCCCATGTAAACATATTAAGAAA

GTTTTCAACTTATTTGACTTTTAATCTATGGATTTTTGACCGATGTGGTTTTTACGT

TTTTTATCCATATTTTAACATATTATTTACATTATTGCAATTATTAAAATGCAAGA

GATTTTTTTTTTTATGTAGAGTAGAATGCAACTACCCTGGTATGTCATTAGCTTTC

AATGTGGACTCTGGATCCAACCAAGAATATTTTGCTACCATGATTAAATATGAGA

ATGGGGATGGTGATCTTGACAAAGTTGAAATCCAGGAAGGAATTGACTCATCCTC

TTGGGATACAATGCAACAATCATGGGGTGCTGTTTGGAAATTTGATAAAGGGTCA

CCACTTAGAGCACCATTTTCTATTAGGCTAACCACACTTAAGTCTGGGAAGACAG

TTGTGGCAAAGAATGTGATCCCTGCAGGTTGGAAGCCTGGTCACACTTATAGATC

AATTGTGAATTTCTAA 




