
 

IDENTIFICATION 

Species: Nicotiana sylvestris  

Locus: XP_009768238 

Gene Model: XP_009768238.1 

Description: NsEXPA-06 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
https://www.genome.jp/entry/gn:T05026


- 

GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>NsEXPA-06 

MGFLNVAFIFSLILVAAVEGRIPGVYSGGAWQSAHATFYGGSDASGTMGGACGYGN

LYSQGYGVNNGALSTALFNNGLSCGACFEIKCDKDPQSCHSGSPSIFITATNFCPPNFA

LPNDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVVYRRVPCRKKGGIRFTINGFR

YFNLVLVANVAGAGDIVRVYVKGSKTNWITMSRNWGQNYQTNSVLIGQSLSFRVTA

SDRRSSASWNIAPPHWQFGQTFIGKNFRV 

CDS (coding sequence) 

>NsEXPA-06 

TACTTCCCCATTCCCTTTCTTCACACATTTTTCTTTCTATTCTACAGATACAGAAAT

GGGGTTTTTGAATGTCGCCTTTATTTTTTCGCTAATATTAGTAGCAGCAGTTGAAG

GCAGAATCCCAGGTGTTTATAGTGGTGGAGCATGGCAGAGTGCTCATGCTACTTT

CTATGGCGGCAGTGATGCCTCTGGTACTATGGGTGGGGCGTGTGGGTACGGTAAT

CTATACAGTCAAGGGTACGGAGTGAACAATGGAGCGTTGAGCACAGCGCTATTC

AACAATGGCTTAAGTTGTGGAGCGTGCTTTGAGATTAAGTGTGACAAAGACCCAC

AATCGTGCCATTCCGGTAGTCCTTCCATATTTATCACTGCTACTAATTTCTGCCCT

CCCAACTTTGCTCTGCCGAACGACAATGGAGGATGGTGTAACCCTCCTCGTCCTC

ATTTTGACCTCGCCATGCCTATGTTCCTTAAGATTGCTGAGTACCGTGCCGGAATT

GTCCCCGTCGTTTACCGCCGGGTGCCATGCAGGAAGAAAGGTGGAATAAGGTTCA

CAATTAACGGCTTCCGTTACTTCAACTTGGTTTTGGTTGCCAACGTGGCGGGTGCA

GGGGATATCGTGAGGGTTTACGTAAAAGGTTCAAAGACTAATTGGATAACAATG

AGTCGTAATTGGGGTCAAAATTATCAAACAAATTCGGTTTTGATTGGTCAGTCAC

TTTCATTTAGGGTCACAGCCAGTGATAGACGCAGCTCCGCTTCATGGAACATTGC

TCCACCTCATTGGCAATTTGGTCAAACTTTCATTGGGAAGAATTTCAGAGTTTAAC

AAGAAAAAGTAGCTAAATTCAAGGCTTTTTATTGATGTGTCTGTTTGTTTGACTAT

TGCGGCTAACGGGGTTTTTGAGGATTGAAAAAGTCTTTAAAAAATGCTTTTTTGG

ATTTGGGATTAGGGAAAAGTAAGGTCTTCTTATTGTGGTTTTTTTTTCCTTCTCTTT

TTGGTTGTGGTGGTGAAGGAAGAGGGTTGATGATTTTTGTGGAGAAATTAGGGAT

TTGGGAAGGGATACGAAGTGTTGATGACATGAGAAGAGCTGAGGCGGCTGCAAA

AACATGTAGCCCGCAGCTACTACTAGGACTACATATTATTAACTGTATTTGTAGTT

TAATAGAAAATATGTATGTTGTTTTTGGTATCTTACGTGTTACATTTATAGTAGCT



GATGTACCTAAATCGACAATGTGGTCTTCGACGATACTAGTAATTCGGTACTAGT

TAAAATAA 

Nucleotide 

>NsEXPA-06 

CCAACTCTCAATTCAAACCGCACTTTCTTCTGCCTTGAATTGAAATAACCTTTTGT

AAAATTCCCATAAAATTGTGCTTTCTACTTCCTTTGATAAAGACAAACAGAAAAA

ACGCAAACAGTTTATGTTGAGCTTGGTTTAGTCTAAAGGTATGAACTGAACGATG

TAATTGGGCTCCTCCTTCCAATCGTCCTATAATCTAATGGTATTAACAGATATGCT

GAGATGTGCTTGCCTAACTATGTTCGAAGATATATACGGCAAGGGATGCCGGAGC

CAATGCATTAAAGAATCTAATTGGGTTTTGTATTATAAGAAAATGAAGAGGGGAC

AACATTATAGAAGGAATTGATATGGAAACTCCCTATCCCACCCACCAAAAACAA

AGGCATAGAATTGGAACCCTTCGTTTAATGGCTAACCTTTCGTCCATGAAATTTCT

CTTAATAGTTTCACATTTCTAAACGATAATAATATCCAAGCCAATTTGTACACATC

AATTATTTTAACTAGTACCGAATTACTAGTATCGTCGAAGACCACATTGTCGATTT

AGGTACATCAGCTACTATAAATGTAACACGTAAGATACCAAAAACAACATACAT

ATTTTCTATTAAACTACAAATACAGTTAATAATATGTAGTCCTAGTAGTAGCTGCG

GGCTACATGTTTTTGCAGCCGCCTCAGCTCTTCTCATGTCATCAACACTTCGTATC

CCTTCCCAAATCCCTAATTTCTCCACAAAAATCATCAACCCTCTTCCTTCACCACC

ACAACCAAAAAGAGAAGGAAAAAAAAACCACAATAAGAAGACCTTACTTTTCCC

TAATCCCAAATCCAAAAAAGCATTTTTTAAAGACTTTTTCAATCCTCAAAAACCC

CGTTAGCCGCAATAGTCAAACAAACAGACACATCAATAAAAAGCCTTGAATTTA

GCTACTTTTTCTTGTTAAACTCTGAAATTCTTCCCAATGAAAGTTTGACCAAATTG

CCAATGAGGTGGAGCAATGTTCCATGAAGCGGAGCTGCGTCTATCACTGGCTGTG

ACCCTAAATGAAAGTGACTGACCAATCAAAACCGAATTTGTTTGATAATTTTGAC

CCCAATTACGACTCATTGTTATCCAATTAGTCTTTGAACCTTTTACGTAAACCCTC

ACGATATCCCCTGCACCCGCCACGTTGGCAACCAAAACCAAGTTGAAGTAACGG

AAGCCGTTAATTGTGAACCTTATTCCACCTTTCTTCCTGCATGGCACCCTGCGTAA

ATAAATTAAAAAACTCAGGTTAGTTTTGTCAATTGAGAAACAAACATGAGGACA

GATGTGTAATGTGATACGTGGAGTGTAAATTAAATATGAGGACGCAGTACGGCA

AGGACTAGGTGGCTATAGAAGACTGCTCCACTACCTAGGGTTTGATGTTTGACAT

TCTTGTCAAATACTCTCTCCAAAATTAGGGATTTTTTTTTTAATGTTTTCGTGAAAT

TCATCTTTTAACATTAATTAGCATTAGAATTGACCATATTAATTCTTACTATCTCA

CGTAAATACTCCTAACACATATATAAACACTATTTACTTCAAGAACAATATAGAA

AAAAAATAATTTATTTATTCTTGAAATCTGGAAAAATCACTTATTTTGAATCACAA

AAAAAAAGACCAAAAAATCACTTATTTTGAACAGTGCTGTACTTCGTTTTTTGATT

TTCCTAATATCAACTCCACCAATGGCTTTGATTTACCAGGTCGATGGAAGGCTTTG

CCATTTAACCAGTTAATTTAAGGATCCGTTAGGATATAGATTCCAAAATATTTTTT

GAAAATAACTGATTTGGATGAAATTTTATTTGAAATTAAAAATGTGTTTGGACAT

AAATTTTGGGGCAAGTTTTAACATGTTAAAAAGTATTTTTTTTCAGCAGAAATGTC

TAAATGGTAATAATTTGGCCTGAAAAAAAATCTTAAATCATATTTGAAATTTAAA

GTTTTCGTTTTCAAAATCTCCCAAAAACTAGATTAATTCTATAAACAAACATATAT

TTAAAGAGAAAAAATTAGATAAAAACTTTCAAAACTTATGGTGAAACGCCTACTA

AGTTAATTGAGTCATAAGTTAAACATAACATAAGTTAATTTCCTCTTTCGTATAAA

TGAGTAATAAAACTTTAAGCCAAAAAATAACATCATGTAATAATACTGTTCAAAC

TAATAATGCGAAAAGAGGAAAAGTATGCCAGCAAATGTAGGTGCGACAGGTTAT



TTTCCTTCTACCCTATGAAAGAACAGAAAATCTGACAAAAGCAATAAATTAAAAA

CCAAACACATAAAGATAACCCCACGAGAAGGACAAACCCAAGGCACCAAAAGA

AACAGGAGAAGCACAAAATGCTTACCGGCGGTAAACGACGGGGACAATTCCGGC

ACGGTACTCAGCAATCTTAAGGAACATAGGCATGGCGAGGTCAAAATGAGGACG

AGGAGGGTTACACCATCCTCCATTGTCGTTCGGCAGAGCAAAGTTGGGAGGGCA

GAAATTAGTAGCAGTGATAAATATGGAAGGACTACCGGAATGGCACGATTGTGG

GTCTTTGTCACACTTAATCTCAAAGCACGCTCCACAACTTAAGCCATTGTTGAATA

GCGCTGTGCTCAACGCTCCATTGTTCACTCCGTACCCTTGACTGTATAGATTACCG

TACCCACACGCCCCACCTGTTTGAATCACAAAATTGCTCTTAAGTTTAAATACATG

ACACCTCTAGCTTTACAAATTGACTTGCATTTCTTTAAAATAGAACCAAAATGTTA

GAGTACAGAGTAGAAATAATGGAGCATTTCAAGGACAAGCTAGTTTCTACTTTGA

CTAATTATATCTTAGAAAATTATACATTGAGTAAATAAGAAGAACAAGAGAACCC

CTGAAAATGGTGGTTGAAAGTGAAAAAGGTTATAGAGGGAAATGGTGACGTACC

CATAGTACCAGAGGCATCACTGCCGCCATAGAAAGTAGCATGAGCACTCTGCCAT

GCTCCACCACTATAAACACCTGGGATTCTGCCTTCAACTGCTGCTACTAATATTAG

CGAAAAAATAAAGGCGACATTCAAAAACCCCATTTCTGTATCTGTAGAATAGAA

AGAAAAATGTGTGAAGAAAGGGAATGGGGAAGTAGTGGAGGGAAAGAGGACTA

CTTATGGAGGGAGCCCTAAAAGTGAATCAGTGGCAGCTGATGTAATTATAGTGTC

AACAGCAGTCCCTTTCTGTAAATACACTACTTGCCTATGTTTATTAGGAGGCCCAA

ACGATAATTAACTTTTCTGCTAAAGGGCTCAACAATTTCGAGATACTGTCATTCGT

GTTTTAACTCAGTAAAAATGTTTTTTTTTTATCTTAGTAAATTTTTTGACATATTTC

TACTTTTTACATGAAACTCTGCCGTATTTGTTTTCTTTTATGTAATCTTTATAGTGC

TTATGGTCCACTAAATACTTTTTGTCTAATCAGAGTCTTTTGCAGACATCAACAGA

GCAAGTGGTATCTACATGAAAGAAATAAAATTGACTTAGAACAGAGAGGTCAAA

TTTTATAATCATAATACTCGCTCTACATTTTTTATAATCTAAGAAAAATAATACTT

ACTCCGTTCCAATTTAGGTGAACCAAAAAAAAAA 


