
IDENTIFICATION 

Species: Nicotiana sylvestris 

Locus: XP_009789502 

Gene Model: XP_009789502.1 

Description: NsEXPA-28 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
https://www.genome.jp/entry/gn:T05026


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>NsEXPA-28 

MEKLVPCLSICGFVLLFTCLFIEEINGQNWLNGRATFYGVNQDPSTFGGACGYDNPY

HAGFGVNTAALSSALFRNGEACGACYTVRCNRKLDRKWCLPHGAVTVTATNFCPPN

NHGGWCDAPRQHFDMSMPAFLRIARQGNEGIVPILYKRVSCRRRGGVRFTLKGQAN

FNMVMISNIGGSGDIKSVWIRGSRTKSWLAMYRNWGVNWQSRIDLRSQTLSFRLTLV

DGKTMEFLSVVPSSWKFGQTFASRRQFY 

CDS (coding sequence) 

>NsEXPA-28 

ATCATCACTTCGATTCCAAGAAATCTTCACATTCTTGTATCTTTTTGAGATTTTCA

AGGTTATGGAGAAACTTGTTCCTTGTCTTTCGATTTGTGGGTTTGTTTTGTTGTTTA

CTTGTTTGTTTATTGAGGAGATCAACGGTCAAAATTGGCTTAATGGTCGCGCAAC

TTTTTATGGTGTTAATCAAGATCCTAGCACCTTTGGTGGAGCTTGCGGTTACGATA

ACCCTTATCACGCCGGATTTGGAGTAAACACAGCGGCATTGAGTAGCGCACTGTT

CAGAAATGGAGAAGCTTGTGGAGCTTGCTACACAGTAAGATGCAACCGCAAACT

CGATCGTAAGTGGTGCCTCCCACATGGGGCCGTCACTGTGACGGCCACCAATTTT

TGCCCTCCGAACAACCACGGAGGGTGGTGTGATGCACCACGACAACACTTTGACA

TGTCCATGCCCGCTTTCCTTCGCATTGCTCGACAAGGCAATGAAGGCATTGTTCCT

ATTCTCTACAAAAGGGTGTCATGTAGGAGAAGAGGAGGAGTACGTTTCACATTAA

AAGGACAAGCAAATTTTAACATGGTGATGATATCTAATATAGGAGGTAGTGGTG

ATATAAAGAGTGTATGGATCAGAGGGTCAAGAACAAAAAGCTGGCTTGCTATGT

ATAGAAACTGGGGTGTCAATTGGCAAAGTCGTATTGACCTTCGATCACAAACGCT

GTCGTTTAGACTCACTTTAGTTGATGGCAAGACTATGGAGTTCCTCAGCGTTGTAC

CTTCTTCATGGAAATTTGGACAGACTTTTGCCTCACGCAGACAGTTCTATTAATAT

AAATACCAATTCTTGAAGTCTAGATATATATATTTAACCTACATTATGTTCATGAC

CTGAGCTTTTTTAGATGGTTCATGGACATGCTTTGTAAGTTATTATGAAAGTTGTA

TCATTTTTCTTTTTTTTTTTCCTTTTTTTTTGGCATGACAATTTCATTGTTGTTGGAA

GTCAAGAATAATGTGCATGGTTTTAACGAATTAATGCCTCATGTATTGTCGGCCTC

GAGAATTTGAGAGCGTGACAAGCTGCTTATATTTTACTAATTCCATTCATTAATGT

ACTCTTAAATCTCATGAATGAGGAAGA 

Nucleotide 



>NsEXPA-28 

GTACTAAGTTAAATGGATATATCGAGTTGTATCGACGACGACTAAGATAACCTAA

ATTCATTGGTGTGAATATATGAAATTGCTGCTCGTATAATTAGCAGCAGACCAAA

GAATCACCGACGATTACTCTAAAACAGATTTTGCATAAACTGTCACATGCACTTG

TTTTCTTCTTGTCTCTTTTCAACTTTTATTTAACAAACTCTTACGTACATTTCCGTA

TCTCCGGGGATTGCCAAAACAACGCGCATAATTTATATATATCTTTCTCAAAACG

AAAAATAATAATAATATGAAAGACAAATCATACATGCTAATTCTTATTATTTGGA

AGATGATATAAGTTTCTATTATAAGTAATCACCGACAACCGCGTATTACTATACT

GCTGCATGCTACTCTGTAGTAAGCATTGATGAATTATTCGAATTTGAGAATCCCA

AGTCTATAAAAAGAAGAAATAGGCACGTCCATTTATGCAATAGTCGAGTCATTAA

TATATCATCACTTCGATTCCAAGAAATCTTCACATTCTTGTATCTTTTTGAGATTTT

CAAGGTTATGGAGAAACTTGTTCCTTGTCTTTCGATTTGTGGGTTTGTTTTGTTGTT

TACTTGTTTGTTTATTGAGGAGATCAACGGTCAAAATTGGCTTAATGGTCGCGCA

ACTTTTTATGGTGTTAATCAAGATCCTAGCACCTTTGGTAAGTCTCGTTAAATTAG

TAACATGGGTACTGTAAATGTTTTGTTATAATGAATTTATTACAATAATTAAAACA

CACGTATGTTCTAGAAAACCAAACATGCATTATGCATATACTTTTTCTAGATGGGT

TGAGTAAAATTTGAGACGGTCAAAGCAAGTCATATTTCAATGCTCTTTTGCTTTAT

ATCATAATGTGTGTTATTGGCAGGAGAAGCTACATTCCGATAACTGTGGCCAATT

GATCATTCTTAATCAAAAAATTATACTGAATACATAGATAAAATATTAGATTTTA

AAGGTATATAACATATATTGAATATTCTTTATCGGAGTTTTATTACTTTGCTCAAA

TTTAAACATCCTTGAGAAAATTCCATCACTGCATATTGGTTCAAGATCGGTAAAT

AACGAGTCATAACCAAGTCCGCTTAACATGACCAAACTTTCCTTCCTTTTTTGTGT

TGATTTTTGAAAATACATTACTACTAATGTATTTTTTTAAACTCTTAGCTTAAATA

TATAATTCTTCAAATTTTTCATGATTTTTAATCTCCGAATTTAATTATATATATTCG

GGTTTATATATGTTGCATTTTGACTGATGGATTACACTGTTTGATCCATTTCGATT

AATTAATTAGTTTAATGAATCACTTCAAGTTCAAAGTCTAGTCGATAATGGGATT

ACAATCCAATAAGCTTAATTTGAGCAAGTTGGATGTGTTGCTAAAAAGTGAGTTA

TATCTTGCTACCTATAATACTATCCGTTATTTATACTATAAGATAACTTATAAGAC

GTACAAAAGAAATACAACCTAATTTTTAACTCCTACTTGATTGGTCAGGTGGAGC

TTGCGGTTACGATAACCCTTATCACGCCGGATTTGGAGTAAACACAGCGGCATTG

AGTAGCGCACTGTTCAGAAATGGAGAAGCTTGTGGAGCTTGCTACACAGTAAGAT

GCAACCGCAAACTCGATCGTAAGTGGTGCCTCCCACATGGGGCCGTCACTGTGAC

GGCCACCAATTTTTGCCCTCCGAACAACCACGGAGGGTGGTGTGATGCACCACGA

CAACACTTTGACATGTCCATGCCCGCTTTCCTTCGCATTGCTCGACAAGGCAATGA

AGGCATTGTTCCTATTCTCTACAAAAGGTAATATGCTATACCGTTTAAGTTTCTAT

ATTATTCATGAACTTTTATGTCGTATTATAACTAGTGGCTATTTTGTGCAAACAAC

GTCAGTCTAATATTGTTACTACTCAGTTTGTATTTATATATCTGAGTGTGGGGTTG

TAGAGGTTCTAAAGCTTTACTTTTTGTTTCAGAATATATTTTTTATAAACTTTTTCA

GCGAAATAGTATCGGCTGACACCCATATATCTTCGCCACTGTTATACATATATTTA

CTTCTTTTCCAGTTTAAGTTTAAGTAGATGCATTATTTAAATATTATAAGTTCAAT

ATTTAAACTTCTTAGTATTGAACCTATTATATTTTAAATTTATGGGTTCAGACCTA

GTAATGTGTGTAATTTTAATGAATTTTTATACTAAATTTATACCTCACGTTGAAAA

TATTGGATTCATATGAACCCGGTAATATAACACTGCATAGCATACGCCTCTGTTA

ATTAAGATCTACACGTCCTAGCGATGCTATGTTTATAGACGTTTGTTAATAAAAGT

CAAACTCGATTCTTTATCATATGCACAACTATAGATATATTAGAGAATAATTCCC

ATGTGAGCAACTTGCTTTCTGTTCAAGAATAAAGCTTACATTCCAACTACTAGAC



AACTTCTCTATATTTTAATGTTAACGTTGCACCTTTCGGCACGTTTATTTAATATAT

CCATTGTGCTGATATATATATATATATATATATATATATGAGATTTCTGCAGGGTG

TCATGTAGGAGAAGAGGAGGAGTACGTTTCACATTAAAAGGACAAGCAAATTTT

AACATGGTGATGATATCTAATATAGGAGGTAGTGGTGATATAAAGAGTGTATGG

ATCAGAGGGTCAAGAACAAAAAGCTGGCTTGCTATGTATAGAAACTGGGGTGTC

AATTGGCAAAGTCGTATTGACCTTCGATCACAAACGCTGTCGTTTAGACTCACTTT

AGTTGATGGCAAGACTATGGAGTTCCTCAGCGTTGTACCTTCTTCATGGAAATTTG

GACAGACTTTTGCCTCACGCAGACAGTTCTATTAATATAAATACCAATTCTTGAA

GTCTAGATATATATATTTAACCTACATTATGTTCATGACCTGAGCTTTTTTAGATG

GTTCATGGACATGCTTTGTAAGTTATTATGAAAGTTGTATCATTTTTCTTTTTTTTT

TTCCTTTTTTTTTGGCATGACAATTTCATTGTTGTTGGAAGTCAAGAATAATGTGC

ATGGTTTTAACGAATTAATGCCTCATGTATTGTCGGCCTCGAGAATTTGAGAGCG

TGACAAGCTGCTTATATTTTACTAATTCCATTCATTAATGTACTCTTAAATCTCAT

GAATGAGGAAGAAGAGGAAGTGATGGTGTTTAATTTCTTTAATTCGTTTTTATTTG

GATTTCTTTTTCTTTGAGTCCATTACTCATATGGTTATTGAACTACATGAATTATCG

AGTAACGTCACCTTTTTTTTATTTGTAACAAGAAAATCACTCAACTATCCGTATTG

CACTCTGATGATCACTCAACTGGATTTATTCATTTTTTAGTGGAAAATGTTGCCTT

CGCAATCCACATGAACTTTTGAACCATATAAACTAATTAATACCCGAAAAAAGCA

TATAAACCACCCATACACTCACCACCAAAGGATGTAGTGCAGCGGGGGGACTGC

TCTTCCCTTAACCAGAGGTCTCGAGTCCGAGCCCTGGGTATGGAAAAATCCTTGG

TAAGGAGAACTTCTCCCCGAATGGGGTCCTACGCAGCGCGAATCCAGATATAATC

GAGCTCCAAAGCGGGTATCGGACACTAGGTGGAAAACCAAAAAGAAAAGAAAA

CACCCATACACTCAA 


