IDENTIFICATION

Species: Kalanchoe fedtschenkoi
Locus: Kaladp0095s0561

Gene Model: Kaladp0095s0561.1.p
Description: KIEXPA-22

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Kfedtschenkoi vl 1
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Kfedtschenkoi_v1_1
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SEQUENCES

Peptide

>KFEXPA-22

MGFVGLVFVGLVCFSSVAGGY GGGWNDAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQ
GYGTNSAALSTAMFNSGLSCGACFEIKCVYNDNKWCIGGSIVVTATNFCPPNNALPNN
AGGWCNPPQHHFDLSQPVFQHIAHYRAGIVPVSYRRVPCQKKGGIRFTINGHSYFNL
VLITNVGGAGDVQSVSIKGSRTNWEPMSRNWGQNWQSSALLNGQALSFKVTTSDGH
TVTSYNVAPPNWSFGQTFAGQQFP*

CDS (coding sequence)
>KfEXPA-22

ATGGGTTTTGTGGGGCTCGTGTTTGTGGGGTTGGTGTGCTTTAGCTCGGTTGCAGG
TGGGTATGGTGGAGGGTGGAATGACGCTCACGCCACCTTCTACGGCGGCGGCGAT
GCTTCTGGCACAATGGGTGGTGCATGTGGGTATGGAAACTTGTACAGCCAGGGAT
ACGGGACTAACTCCGCTGCTCTGAGCACTGCTATGTTCAACAGCGGCCTGAGCTG
TGGAGCTTGTTTTGAGATCAAGTGTGTGAATGACAACAAATGGTGCATTGGAGGG
TCTATTGTGGTCACCGCCACTAACTTCTGCCCTCCAAACAACGCCCTCCCAAATAA
TGCCGGAGGCTGGTGCAACCCTCCTCAGCATCACTTCGACCTCTCCCAGCCTGTGT
TTCAACACATTGCTCACTACAGAGCTGGAATTGTACCCGTCTCCTACAGAAGGGT
ACCCTGCCAGAAAAAAGGAGGGATAAGGTTCACCATCAACGGCCACTCCTACTTC
AACCTTGTTTTAATCACGAATGTTGGGGGAGCAGGAGATGTCCAATCTGTTTCCA
TCAAGGGCTCGAGGACTAACTGGGAACCCATGTCGAGAAACTGGGGCCAAAACT
GGCAAAGCAGCGCCCTCCTCAACGGCCAGGCTCTCTCTTTCAAGGTCACTACCAG
CGACGGCCACACTGTCACCTCCTACAACGTCGCTCCACCGAATTGGTCCTTCGGC
CAGACCTTCGCTGGCCAACAGTTTCCATAA

Nucleotide
SKfEXPA-22

TGAAGGCATCATTTTACAGTTACCGGTCAAGAAAGTGATCTGCGACGTGAAAGGT
AGGTTGTGGGGTTTTCTGTGGGTACCAAGCGCTTGTTGAAATGCTTGTTTCGGTTT
TTAGTGCTCAAAGCCTGCATCTTCGTGCAGGAAACATGGGTTTTGTGGGGCTCGT
GTTTGTGGGGTTGGTGTGCTTTAGCTCGGTTGCAGGTGGGTATGGTGGAGGGTGG
AATGACGCTCACGCCACCTTCTACGGCGGCGGCGATGCTTCTGGCACAATGGGTA



TGTGAAGACACATGTTTTATTGACTACTACCTTTCCAGCCAGACTCAACTCAGTAA
TCTTTCAGGTTGATGCGTTGTTGAAAGTCTGAATTTTGTGTGTGTTTTGGTGACGC
AGGTGGTGCATGTGGGTATGGAAACTTGTACAGCCAGGGATACGGGACTAACTC
CGCTGCTCTGAGCACTGCTATGTTCAACAGCGGCCTGAGCTGTGGAGCTTGTTTTG
AGATCAAGTGTGTGAATGACAACAAATGGTGCATTGGAGGGTCTATTGTGGTCAC
CGCCACTAACTTCTGCCCTCCAAACAACGCCCTCCCAAATAATGCCGGAGGCTGG
TGCAACCCTCCTCAGCATCACTTCGACCTCTCCCAGCCTGTGTTTCAACACATTGC
TCACTACAGAGCTGGAATTGTACCCGTCTCCTACAGAAGGTGCTCATTCTTCTCTT
CTCATCTCACTGCAGGGCAGCCATTGTCAAGCTTGGCCTGCAAAATGACCAAGAA
TCCCAAATGGGCCTCTGAAGAGCATGTAGAAATGTTGTTCAGATTTTCTTCTTTTG
TGACTGATTTGGTTGTATTTGGGATGTTTGCGTTGTAGGGTACCCTGCCAGAAAA
AAGGAGGGATAAGGTTCACCATCAACGGCCACTCCTACTTCAACCTTGTTTTAAT
CACGAATGTTGGGGGAGCAGGAGATGTCCAATCTGTTTCCATCAAGGGCTCGAGG
ACTAACTGGGAACCCATGTCGAGAAACTGGGGCCAAAACTGGCAAAGCAGCGCC
CTCCTCAACGGCCAGGCTCTCTCTTTCAAGGTCACTACCAGCGACGGCCACACTG
TCACCTCCTACAACGTCGCTCCACCGAATTGGTCCTTCGGCCAGACCTTCGCTGGC
CAACAGTTTCCATAATCAGAAGCACCACCGCATCCTCCACGCCATAACTTTTGAG
ACTTGTAGGCGTACTTTTTTGACCTCTGCTGGTGACTGTCTTCTTTATATCAAGAC
AGCCACGCTTAGGTTAGAGTTTCATATAATTTAGAGCTTGTAGTTTGTCGGGTCAT
TGGCGAGTGACGGGAGCTTATCTATTTTAAAACAGCTCCTGGTCATTTCTTTAGGT
TTAACAGCAGAGAGGTTGGAACTTTCTCCACTTTAAAGCTTCAGGTCTGGTTCTTC
TTTTATTGAAGCCAGGCGCAGAGGGGAAGATAAGCTTGAAGAGCTGTGGTGGAT
AACACATGTAACAGATGCCACCGTTTCGCCAGTTTTCGGCCATTTCAGTCGCTTGT
AAAGCAATACCCTTCAGTTTCTTTTGAGGGTTTTGCGTTAGGCTTCTTTTCAGCTG
TCTGTGCGTTTGGTTAAAGCTTGTTTTTTTGTTGCTTGAGCTTTAAGCGTCAACATC
TTTAATGGCTGTTAGAGGGTGTGTCCATTCATGACTCCAGGTTAAGTACTGTGGTT
TGTATCATGAGTCATGATATGTTTTGAACATCAAAACTTGTAATGAGGAAAAAAA
AGTTATGTTATCTCGAATGATTCTTAGGTGGATTAAAATCATAGTTATTAAAACTG
AATCG





