
IDENTIFICATION 

Species: Panicum hallii HAL 

Locus: PhHAL.9G191800 

Gene Model: PhHAL.9G191800.1.p 

Description: PhhEXPB-16 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PhalliiHAL_v2_1   
KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PhalliiHAL_v2_1
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PhhEXPB-16 

MASMIASSKVVTLGALIFLLLVSYGLCTRIVNFNASHITADPYWVAARATWYGAPTG

AGPYDNGGACGFKNVNLPPFSAMTSCGNQPLFKDGKGCGSCYQIRCLNHPACSGNP

ETVAITDMNYYPVAKYHFDLSGTAFGALAQPGRNDELRHAGIIDIQFKRVPCIYPGLT

VTFHIEHGSNPVYFAVLVEFEDGDGDVVQVDLMEANSGWWTPMRESWGSIWRLDS

NHRLRAPFSLRITNESGQKLVAYQVIPANWAPNTYYRSNIQYQAMSSGAGLDMSSGA

GLDISSTAGLVISSAAGLDTKILGISGLICLVLFCLHGIEVP* 

CDS (coding sequence) 

>PhhEXPB-16 

ATGGCATCCATGATTGCCTCGTCCAAGGTGGTTACACTTGGTGCACTGATCTTCCT

CCTCCTTGTCTCGTATGGCTTATGCACTAGGATCGTCAACTTCAATGCCTCCCACA

TCACCGCGGACCCCTACTGGGTGGCTGCCAGGGCCACTTGGTATGGTGCGCCAAC

CGGTGCTGGCCCCTACGACAATGGTGGGGCTTGCGGGTTCAAGAACGTGAACCTG

CCTCCTTTCTCGGCCATGACGTCGTGCGGTAACCAGCCCCTATTCAAGGATGGCA

AGGGCTGCGGCTCGTGCTACCAGATAAGATGCCTCAACCACCCTGCGTGCTCCGG

CAACCCGGAGACGGTGGCGATCACGGATATGAACTACTACCCAGTCGCCAAGTA

CCACTTTGACCTCAGCGGCACGGCGTTTGGGGCCTTGGCACAGCCCGGCCGCAAC

GACGAGCTCCGCCACGCCGGCATCATCGACATCCAGTTCAAGAGGGTGCCCTGCA

TCTACCCCGGGCTGACAGTGACCTTCCACATCGAGCACGGCTCAAACCCCGTCTA

CTTCGCAGTGCTTGTTGAGTTTGAAGATGGAGACGGCGATGTGGTCCAGGTGGAC

CTCATGGAGGCCAACTCCGGGTGGTGGACGCCGATGCGGGAGTCATGGGGATCC

ATCTGGAGGCTGGACTCCAACCACCGGCTCAGAGCGCCCTTCTCGCTGCGCATCA

CCAACGAGTCCGGCCAGAAGCTGGTGGCGTACCAGGTCATCCCGGCCAATTGGG

CGCCCAACACTTACTACCGCTCCAACATCCAGTACCAGGCTATGAGCTCTGGTGC

TGGACTGGATATGAGCTCTGGTGCTGGACTGGATATAAGCTCTACTGCTGGGCTG

GTTATTAGCTCTGCTGCTGGGCTGGACACGAAAATTCTCGGGATCAGTGGCTTGA

TTTGTTTGGTATTGTTTTGTTTGCATGGGATTGAGGTGCCTTAG 

 

 



Nucleotide 

>PhhEXPB-16 

AACCATGTGACCCCCCACCAAAAAGACATCAGGTGCTCTGAGTTTGCTCCAGAGC

CATGTGAACCCCCACCAAAGGATATCCTGCAATGTGCTTCTCGCTGACCATCGAA

ACAGAGAGCTACATGTCTGCCTAGTACTAGCAACTAAAGAGCTCGCTAGTAAGAT

GGCATCCATGATTGCCTCGTCCAAGGTGGTTACACTTGGTGCACTGATCTTCCTCC

TCCTTGTCTCGTATGGCTTATGCACTAGGATCGTCAACTTCAATGCCTCCCACATC

ACCGCGGACCCCTACTGGGTGGCTGCCAGGGCCACTTGGTATGGTGCGCCAACCG

GTGCTGGCCCCTACGACAATGGTATGTACATTAATGTCGGTGCATGGCGCCAGAT

TGTATATGGCATGTATTGTTGTTGGATGATTTATAAGGTTCCGTGCATGCAGGTGG

GGCTTGCGGGTTCAAGAACGTGAACCTGCCTCCTTTCTCGGCCATGACGTCGTGC

GGTAACCAGCCCCTATTCAAGGATGGCAAGGGCTGCGGCTCGTGCTACCAGGTAC

ATTACTTGGTCAGAGATACTATTTCTAGGATGTCGATGTTGACAAGCTAATTTGTG

CTGTCAGTCTCCCTCATGAAAATGGAAACAGAGGTAGACTGAGAGAAATTAGATT

AGGGACAGTTTGGACTAAATCCTTTCATTTGTTGCTGACCTTTTTCAGATAAGATG

CCTCAACCACCCTGCGTGCTCCGGCAACCCGGAGACGGTGGCGATCACGGATATG

AACTACTACCCAGTCGCCAAGTACCACTTTGACCTCAGCGGCACGGCGTTTGGGG

CCTTGGCACAGCCCGGCCGCAACGACGAGCTCCGCCACGCCGGCATCATCGACAT

CCAGTTCAAGAGGTCCGTGACATGCACTGCTCGTTTCATAGAACCACAGGACAAC

CAATCTCAAGGCCCTACACATACAGATTCATATCTCGACCGTCTTGCTACTTTGCT

ATGGGGCCCTTGTACTTTTGCTAACCGATTTTAACGACAACTATCGGTTTGGGTAG

ATTTGTAGATTTGCACAAATAGTAGTACTGCTTCCACTTTACAATTTGGCATTTTA

GTATGCCTATGGACAAGCCTAATCCAAATTACATGTAACATGGCATGTTCCTGTA

GGGTGCCCTGCATCTACCCCGGGCTGACAGTGACCTTCCACATCGAGCACGGCTC

AAACCCCGTCTACTTCGCAGTGCTTGTTGAGTTTGAAGATGGAGACGGCGATGTG

GTCCAGGTGGACCTCATGGAGGCCAACTCCGGGTGGTGGACGCCGATGCGGGAG

TCATGGGGATCCATCTGGAGGCTGGACTCCAACCACCGGCTCAGAGCGCCCTTCT

CGCTGCGCATCACCAACGAGTCCGGCCAGAAGCTGGTGGCGTACCAGGTCATCCC

GGCCAATTGGGCGCCCAACACTTACTACCGCTCCAACATCCAGTACCAGGCTATG

AGCTCTGGTGCTGGACTGGATATGAGCTCTGGTGCTGGACTGGATATAAGCTCTA

CTGCTGGGCTGGTTATTAGCTCTGCTGCTGGGCTGGACACGAAAATTCTCGGGAT

CAGTGGCTTGATTTGTTTGGTATTGTTTTGTTTGCATGGGATTGAGGTGCCTTAGT

TGATTAGCAGGTGACAGTGACATGTCGGGTGCCCTATGTTGTAGGTGGTGTTGTG

TGTCTTGAGAGATTTGACGACTGGAAGTTAATCCTGTCCCGGAGAGAGTTGGAGG

CGCGCCCCGACACGTCCGACCTGCCGGAGGCATTGTCGGTTGAGAGCTTCATCTT

TCCGAAAAAAATTGAACCCAAATAATTTTCCTATAAATTTCTTTGATTACTCTGCG

GTTATTTTTTTGGAGTTTCTAAACATTTTCGGTTGATTCGG 




