
IDENTIFICATION 

Species: Trifolium pratense 

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA22494 

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA22494 

Description: TprEXPB-01 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>TprEXPB-01 

MQLQFSNLFFFALSLKLVLLQTTVGQLQHHTLDQHWYPGTATWYGDPEGDGSTARV

GAVGSVLFMKGEGCGACYKVKCLDNSICSRRAVTVIITDECPGCPTDQTHFDLSGAA

FGHMAISGENGQLRNRGQIHVIYRRTPCKYPGKKIAFHVNEGSTPFWLSLLVEFEDAE

GDIGTMHIREHGSSEWLQMNHLWGANWCIIGGPLRGPFSVKLSSSTGRTLSARDVVP

TNWVPKATYTSRLNFYP* 

CDS (coding sequence) 

>TprEXPB-01 

ATGCAGCTCCAATTTAGCAACCTCTTCTTCTTCGCCTTGTCTTTGAAACTGGTGTT

GCTTCAGACGACGGTTGGACAACTTCAGCACCATACTCTCGACCAACATTGGTAC

CCCGGAACCGCCACCTGGTATGGCGACCCCGAAGGAGACGGCAGTACCGCGAGG

GTAGGGGCGGTGGGTTCAGTTCTGTTTATGAAAGGGGAAGGATGTGGAGCCTGTT

ACAAAGTGAAGTGCTTAGACAACAGCATATGTTCAAGGAGAGCAGTTACGGTCA

TAATCACCGACGAGTGTCCCGGCTGCCCTACTGACCAGACTCACTTTGACCTCAG

TGGTGCTGCTTTTGGACATATGGCTATCTCCGGCGAGAACGGTCAACTCAGAAAC

CGCGGTCAAATCCATGTCATTTACCGAAGAACACCTTGTAAATATCCAGGGAAAA

AAATTGCCTTCCATGTTAACGAAGGTTCCACACCATTTTGGTTATCACTTCTTGTT

GAATTCGAAGATGCAGAGGGAGATATTGGCACTATGCATATACGAGAACATGGT

TCTAGTGAGTGGCTGCAGATGAATCATCTATGGGGAGCAAATTGGTGCATTATTG

GGGGACCTTTAAGGGGACCATTCTCAGTTAAACTCAGCTCTTCCACGGGTAGAAC

CCTATCAGCTAGAGATGTTGTTCCTACCAATTGGGTTCCAAAGGCCACTTACACTT

CTCGACTTAATTTCTACCCCTAA 

Nucleotide 

>TprEXPB-01 

CATTTCACCTCCAAGCACAATGCAGCTCCAATTTAGCAACCTCTTCTTCTTCGCCT

TGTCTTTGAAACTGGTGTTGCTTCAGACGACGGTTGGACAACTTCAGCACCATAC

TCTCGACCAACATTGGTACCCCGGAACCGCCACCTGGTATGGCGACCCCGAAGGA

GACGGCAGTACCGGTAACATATATCTCTCTTCTTTACATTTCTTTCACTTACCGAT

TTAAAATCAATGCTAGTCCAACCCACTTGGATTGGTCTGGTGCTATTGGCTTGAG



ACCTGGGAGTGTGCTTCTCAAGTCTTAGGTTCGATATAAATNNNNNNNNNNNNNN

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAGCGAGGGTAGGGGCGGTGGGTTCAGTTCTGTTT

ATGAAAGGGGAAGGATGTGGAGCCTGTTACAAAGTGAAGTGCTTAGACAACAGC

ATATGTTCAAGGAGAGCAGTTACGGTCATAATCACCGACGAGTGTCCCGGCTGCC

CTACTGACCAGACTCACTTTGACCTCAGTGGTGCTGCTTTTGGACATATGGCTATC

TCCGGCGAGAACGGTCAACTCAGAAACCGCGGTCAAATCCATGTCATTTACCGAA

GGTAACTAACTAATTACTGTCTTTTATCACTAAACAAAATGTTAAGAAACCCGGT

TTCAATTACTTGTGGAACAATTTTTTGGACAAACTTTACTTAATTTGTGGCTGAAT

TTCGGTTTACTGGGTCGCTTTTCGTTGGTACTGAAGGGTTAACACCAAAAAAATA

AATATTGAGAATCTATTTTTCATTTCAATTCCAAAATGTTGTGTTATACTCTTTCTT

ATTATTTGATTGATTTTGAGGTTACATTACATATAAATTCTGTAAAACATTTTTTA

AATAATGTAGTTATTTTTGGGTATGTATAACACTTAATTGATGTTGATATACTGAT

GAAAAAAGTATCACTGGTTAATTTCTTGGTGGGGCTGCTTTCTGAAACTTTACCTT

TGTTGTATTGACTCTTTGACGAGTTCTGTTCTTTTCTCCTTTTATGTAGTGTAAACA

TTTGACTTTAATTATTTTTTTTTTATGTAATTTACTTTTATTTTTTGTACTTTGGTTT

CTTATTTATTAGCTCAGCTCAATTTCCTTTTAAGGAAAATTGATTTATCTCTATTTT

CCCTACCATGTTTGTTCCTATACATTGAGGTAAATATTGCAATGAATCATATGATT

GATTGATGCACCCTTTTGTTTTGTTGATTAAAGGAAAGAAGTGTTTTAATTTTTAA

ACGAATTTTCTAATAAATGAAATTTGTTGATCTCTGTGTGAAATGCAGAACACCTT

GTAAATATCCAGGGAAAAAAATTGCCTTCCATGTTAACGAAGGTTCCACACCATT

TTGGTTATCACTTCTTGTTGAATTCGAAGATGCAGAGGGAGATATTGGCACTATG

CATATACGAGAAGTACGCATTTTCTTTTTTCTGTTTTTGCCTTATAATTTGAGACG

GAGAAAGTATTTGGTTCATTAATATTTTTTTTCCGATTTTTCTGAATGAGTATAGT

AATTTATTATATAACTGAAACAGAGAAATAAAATAAAGGGGCACAAGAGAAGAA

TCCTGAACTTTGATCTATCAGAGAATCAGATGCAATTACAGCTAATTAACGGTCT

CTAAAATATTAAGGAAACTTAAGCATATATTTTTATTGCTAATGTTCACTTGATAT

ATTTAACTTAGAAGAATAAATAAACTTATAAAGTGCAACAGATAGTAGTAATATA

CTATTGCATATTGCATGTTTGGAAAGCTGCATCTTGAAAACTGTTGCTGATTTTGA

CTGGAAGTAGTTGTCTAAACGTGAATTAAAGCATTCACATTACATTTCTCTTATTC

ATTTTCCTTGATAATAAAAACATACTTTAGTGTACGTTTAGTATCACATTGAGTAT

GTCAGAATTACAGTTATTCACGTGATTTTGCAGAAGCTACAAAACGTAGTTTTTTA

AAAACTACGATAGATCACCATAATTCTAAATACTTCGTGATATCATGATGGCCTT

ACTTGATTTGATACCAAGAATTCCAAATCTTAAATCACGTGTCTCTGTCTCACTCT

TTCACCATATTTTGCAATTGGGAGAAACTCTTTTCTCTCCAATTAAATATATTATC

AATGTGCTTTCTTCCTTATATTATATTGCCAACTTCATCTTAGTGCTTTTAGTGCAT

TACTATTGCTACTATTTTCTGCACTCAAAGCATGTGATATGGGACCTACATCTTTA

ACCAACATTCCTCATTTCACCCCCACTCCACTCAATGAAAGGACCTCTTTTTCTTT

TTTATATAAACTCTATCAAAGTACTTCAAACTTAACGGATCCGGATTGAGTGCGG

TCGCTGTCCTAAATTGTATGCAGTCAGCGAGATCAAAACTGTCTAACAAAGTTTA

AAGTTAGAATTTAATTTGCAATTTGAACAATGAACCAACTTTATTATTATTTTTTT

TTAATGTTCTCATAATCTCATTGTATTTTTGTTGACAGCATGGTTCTAGTGAGTGG

CTGCAGATGAATCATCTATGGGGAGCAAATTGGTGCATTATTGGGGGACCTTTAA

GGGGACCATTCTCAGTTAAACTCAGCTCTTCCACGGGTAGAACCCTATCAGCTAG

AGATGTTGTTCCTACCAATTGGGTTCCAAAGGCCACTTACACTTCTCGACTTAATT

TCTACCCCTAAAACACAATCTTTGCCTTTGGTACAAAAGAAACCAACCAAAGCTC

ATTCATTCCTATAGTGGAAAATTAATAACCACTTTTTACCTAGTTAATTAATTAAA

GTTTGGTCAGGGGTCCCATAATGCAAAATTAGTCTTCATGGGTTCCCAACTCTCAT



TTCCCTTAGTTTGCTATATATATACGTGGATCCGGATCATCTCTTGCTATTCTCCTC

ATATTTCTCGTCCTGCGTTGATCTGAACCGTCCATCCATCATTTTGTGTTGTTGACC

GTTACAATAAATTGAAATCAATAGCTGAGATTTGC 


