IDENTIFICATION

Species: Trifolium pratense

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA22494

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA22494
Description: TprEXPB-01

Family: Beta Expansin
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specific hits Pollen_allerg_1

Superfanilies OFEB_R1pA_EWP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits o
+ Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_RIpA_EXP_N-like super family 41724 double-psi beta-barrel fold of RipA, N-terminal domain of expansins, and similar domains; The . 36-141 4.29e-58
[+] Pollen_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen: This family contains allergens lol PI, Pll and PIIl from Lolium perenne 149-224 3.49e-26

>TprEXPB-01

MQLQFSNLFFFALSLKLVLLQTTVGQLQHHTLDQHWYPGTATWYGDPEGDGSTARV
GAVGSVLFMKGEGCGACYKVKCLDNSICSRRAVTVIITDECPGCPTDQTHFDLSGAA
FGHMAISGENGQLRNRGQIHVIYRRTPCKYPGKKIAFHVNEGSTPFWLSLLVEFEDAE
GDIGTMHIREHGSSEWLQMNHLWGANWCIIGGPLRGPFSVKLSSSTGRTLSARDVVP
TNWVPKATYTSRLNFYP*

CDS (coding sequence)
>TprEXPB-01

ATGCAGCTCCAATTTAGCAACCTCTTCTTCTTCGCCTTGTCTTTGAAACTGGTGTT
GCTTCAGACGACGGTTGGACAACTTCAGCACCATACTCTCGACCAACATTGGTAC
CCCGGAACCGCCACCTGGTATGGCGACCCCGAAGGAGACGGCAGTACCGCGAGG
GTAGGGGCGGTGGGTTCAGTTCTGTTTATGAAAGGGGAAGGATGTGGAGCCTGTT
ACAAAGTGAAGTGCTTAGACAACAGCATATGTTCAAGGAGAGCAGTTACGGTCA
TAATCACCGACGAGTGTCCCGGCTGCCCTACTGACCAGACTCACTTTGACCTCAG
TGGTGCTGCTTTTGGACATATGGCTATCTCCGGCGAGAACGGTCAACTCAGAAAC
CGCGGTCAAATCCATGTCATTTACCGAAGAACACCTTGTAAATATCCAGGGAAAA
AAATTGCCTTCCATGTTAACGAAGGTTCCACACCATTTTGGTTATCACTTCTTGTT
GAATTCGAAGATGCAGAGGGAGATATTGGCACTATGCATATACGAGAACATGGT
TCTAGTGAGTGGCTGCAGATGAATCATCTATGGGGAGCAAATTGGTGCATTATTG
GGGGACCTTTAAGGGGACCATTCTCAGTTAAACTCAGCTCTTCCACGGGTAGAAC
CCTATCAGCTAGAGATGTTGTTCCTACCAATTGGGTTCCAAAGGCCACTTACACTT
CTCGACTTAATTTCTACCCCTAA

Nucleotide
>TprEXPB-01

CATTTCACCTCCAAGCACAATGCAGCTCCAATTTAGCAACCTCTTCTTCTTCGCCT
TGTCTTTGAAACTGGTGTTGCTTCAGACGACGGTTGGACAACTTCAGCACCATAC
TCTCGACCAACATTGGTACCCCGGAACCGCCACCTGGTATGGCGACCCCGAAGGA
GACGGCAGTACCGGTAACATATATCTCTCTTCTTTACATTTCTTTCACTTACCGAT
TTAAAATCAATGCTAGTCCAACCCACTTGGATTGGTCTGGTGCTATTGGCTTGAG




ACCTGGGAGTGTGCTTCTCAAGTCTTAGGTTCGATATAAATNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAGCGAGGGTAGGGGCGGTGGGTTCAGTTCTGTTT
ATGAAAGGGGAAGGATGTGGAGCCTGTTACAAAGTGAAGTGCTTAGACAACAGC
ATATGTTCAAGGAGAGCAGTTACGGTCATAATCACCGACGAGTGTCCCGGCTGCC
CTACTGACCAGACTCACTTTGACCTCAGTGGTGCTGCTTTTGGACATATGGCTATC
TCCGGCGAGAACGGTCAACTCAGAAACCGCGGTCAAATCCATGTCATTTACCGAA
GGTAACTAACTAATTACTGTCTTTTATCACTAAACAAAATGTTAAGAAACCCGGT
TTCAATTACTTGTGGAACAATTTTTTGGACAAACTTTACTTAATTTGTGGCTGAAT
TTCGGTTTACTGGGTCGCTTTTCGTTGGTACTGAAGGGTTAACACCAAAAAAATA
AATATTGAGAATCTATTTTTCATTTCAATTCCAAAATGTTGTGTTATACTCTTTCTT
ATTATTTGATTGATTTTGAGGTTACATTACATATAAATTCTGTAAAACATTTTTTA
AATAATGTAGTTATTTTTGGGTATGTATAACACTTAATTGATGTTGATATACTGAT
GAAAAAAGTATCACTGGTTAATTTCTTGGTGGGGCTGCTTTCTGAAACTTTACCTT
TGTTGTATTGACTCTTTGACGAGTTCTGTTCTTTTCTCCTTTTATGTAGTGTAAACA
TTTGACTTTAATTATTTTTTTTTTATGTAATTTACTTTTATTTTTTGTACTTTGGTTT
CTTATTTATTAGCTCAGCTCAATTTCCTTTTAAGGAAAATTGATTTATCTCTATTTT
CCCTACCATGTTTGTTCCTATACATTGAGGTAAATATTGCAATGAATCATATGATT
GATTGATGCACCCTTTTGTTTTGTTGATTAAAGGAAAGAAGTGTTTTAATTTTTAA
ACGAATTTTCTAATAAATGAAATTTGTTGATCTCTGTGTGAAATGCAGAACACCTT
GTAAATATCCAGGGAAAAAAATTGCCTTCCATGTTAACGAAGGTTCCACACCATT
TTGGTTATCACTTCTTGTTGAATTCGAAGATGCAGAGGGAGATATTGGCACTATG
CATATACGAGAAGTACGCATTTTCTTTTTTCTGTTTTTGCCTTATAATTTGAGACG
GAGAAAGTATTTGGTTCATTAATATTTTTTTTCCGATTTTTCTGAATGAGTATAGT
AATTTATTATATAACTGAAACAGAGAAATAAAATAAAGGGGCACAAGAGAAGAA
TCCTGAACTTTGATCTATCAGAGAATCAGATGCAATTACAGCTAATTAACGGTCT
CTAAAATATTAAGGAAACTTAAGCATATATTTTTATTGCTAATGTTCACTTGATAT
ATTTAACTTAGAAGAATAAATAAACTTATAAAGTGCAACAGATAGTAGTAATATA
CTATTGCATATTGCATGTTTGGAAAGCTGCATCTTGAAAACTGTTGCTGATTTTGA
CTGGAAGTAGTTGTCTAAACGTGAATTAAAGCATTCACATTACATTTCTCTTATTC
ATTTTCCTTGATAATAAAAACATACTTTAGTGTACGTTTAGTATCACATTGAGTAT
GTCAGAATTACAGTTATTCACGTGATTTTGCAGAAGCTACAAAACGTAGTTTTTTA
AAAACTACGATAGATCACCATAATTCTAAATACTTCGTGATATCATGATGGCCTT
ACTTGATTTGATACCAAGAATTCCAAATCTTAAATCACGTGTCTCTGTCTCACTCT
TTCACCATATTTTGCAATTGGGAGAAACTCTTTTCTCTCCAATTAAATATATTATC
AATGTGCTTTCTTCCTTATATTATATTGCCAACTTCATCTTAGTGCTTTTAGTGCAT
TACTATTGCTACTATTTTCTGCACTCAAAGCATGTGATATGGGACCTACATCTTTA
ACCAACATTCCTCATTTCACCCCCACTCCACTCAATGAAAGGACCTCTTTTTCTTT
TTTATATAAACTCTATCAAAGTACTTCAAACTTAACGGATCCGGATTGAGTGCGG
TCGCTGTCCTAAATTGTATGCAGTCAGCGAGATCAAAACTGTCTAACAAAGTTTA
AAGTTAGAATTTAATTTGCAATTTGAACAATGAACCAACTTTATTATTATTTTTTT
TTAATGTTCTCATAATCTCATTGTATTTTTGTTGACAGCATGGTTCTAGTGAGTGG
CTGCAGATGAATCATCTATGGGGAGCAAATTGGTGCATTATTGGGGGACCTTTAA
GGGGACCATTCTCAGTTAAACTCAGCTCTTCCACGGGTAGAACCCTATCAGCTAG
AGATGTTGTTCCTACCAATTGGGTTCCAAAGGCCACTTACACTTCTCGACTTAATT
TCTACCCCTAAAACACAATCTTTGCCTTTGGTACAAAAGAAACCAACCAAAGCTC
ATTCATTCCTATAGTGGAAAATTAATAACCACTTTTTACCTAGTTAATTAATTAAA
GTTTGGTCAGGGGTCCCATAATGCAAAATTAGTCTTCATGGGTTCCCAACTCTCAT




TTCCCTTAGTTTGCTATATATATACGTGGATCCGGATCATCTCTTGCTATTCTCCTC
ATATTTCTCGTCCTGCGTTGATCTGAACCGTCCATCCATCATTTTGTGTTGTTGACC
GTTACAATAAATTGAAATCAATAGCTGAGATTTGC



