
IDENTIFICATION 

Species: Asparagus officinalis 

Locus: evm.model.AsparagusV1_10.622 

Gene Model: evm.model.AsparagusV1_10.622 

Description: AofEXPB-03 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aofficinalis_V1_1  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05243  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aofficinalis_V1_1
https://www.genome.jp/entry/T05243


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AofEXPB-03 

MIAAGNPPLFNSGKGCGVCYQVRCNGSAACTGNPVTVTITDSCPGGPCASDPIHFDLS

GTAFGALAKSGQADQLRNAGSIEIQYNRVPCNYKGFHVAFKVDSGSTPNYFAVVVE

YNSGDGALAGVDIQQSGLNTWQPMKQSWGATWQLNVGSPLIAPFSIRLTSVGSKRQI

VART* 

CDS (coding sequence) 

>AofEXPB-03 

ATGATTGCTGCGGGAAACCCTCCTCTATTCAACTCAGGCAAAGGATGTGGTGTTT

GTTATCAGGTTAGGTGTAACGGGAGCGCAGCATGTACGGGTAATCCCGTTACGGT

CACGATAACGGATAGTTGCCCGGGTGGCCCGTGCGCATCCGACCCCATCCATTTC

GATCTGAGCGGGACTGCTTTTGGGGCATTGGCTAAGTCTGGTCAAGCTGATCAAC

TTCGTAATGCAGGATCAATTGAGATTCAATACAACCGGGTTCCGTGCAACTACAA

AGGTTTCCATGTGGCCTTCAAAGTGGACTCCGGCTCGACCCCAAACTACTTCGCT

GTGGTTGTCGAATATAACTCAGGTGATGGAGCCCTCGCTGGTGTCGACATTCAGC

AATCGGGTTTGAACACATGGCAGCCGATGAAGCAATCGTGGGGAGCCACGTGGC

AGTTGAACGTCGGTTCACCGCTCATAGCGCCCTTCTCAATTCGACTAACTTCGGTC

GGATCCAAAAGACAGATTGTGGCTCGTACGTGA 

Nucleotide 

>AofEXPB-03 

ATGATTGCTGCGGGAAACCCTCCTCTATTCAACTCAGGCAAAGGATGTGGTGTTT

GTTATCAGGTCCTCTTCCTCCTAATTAATTAATTCAACTGGATCATCTCTGATTAA

ATTAATAATCAACATTGATGGTGTGAGTAATAAATTAAACAGGTTAGGTGTAACG

GGAGCGCAGCATGTACGGGTAATCCCGTTACGGTCACGATAACGGATAGTTGCCC

GGGTGGCCCGTGCGCATCCGACCCCATCCATTTCGATCTGAGCGGGACTGCTTTT

GGGGCATTGGCTAAGTCTGGTCAAGCTGATCAACTTCGTAATGCAGGATCAATTG

AGATTCAATACAACCGGTGAGATATACTTTATCGTTTATTACAAGCTAAATGTTA

GAAATTTCCTTGACTTTGGACCATTATTAGATAACCTCTCATGGATTTTAAAATAT

CAAAAAACCTATCGTAAATTCAAAGGTTATTAGAAAACTCTTTTAATTGAACTTT



GAGATTGTATCGGGAAGTCGTTTTAGGGGGACTTCCCAATAAAATCTCAAAGGCA

AAGGGCATTTTCTGATAATATCCTAAAGCTAAAAGGGGTTTCTGATAATCCGTAC

ACCTCTTTAGAGATACGATAATCCCTATACTTAATGGTGGTTTTCTCATATTTTGA

AGGTTATGGGAGTTATTTGATAATCATCCAAAACTAATGGAGCTTTGCTAATATTT

AGCCTTTATTAAATAAAATTTAGCGATTCAATTTGGGCGATGGATATTGATCAATT

TATTTGTTGATTTATTATTACTAGTATAATGCGCGTGCTTTGCACGTGAACATAAA

TGTTTTAAGTTTTGATATTTTTATTGAATAGTAAAACTACGTGTTAATAAATAAAA

TTTTATAATAAGATTGCATAAAAAGAAATTTATGAAGTAATTATTATTATATAGTT

GTTGTAATGAAACACTTTTCTTATAATGATTGACCAATGTTAACCTTTTTTTAAAT

AAGTCCCCAAATCTAAAATTAATCTTAAATAAAACTGTCACTTCTATAAACTTTCT

TAAATATGCCCCTCCAACTTGAACTGTTAACTTACTCCTATATTAACTAACCTGCA

TTAATCTTGTTAAACTTTTCCTGATGTTCCCTAGGTAGTTACACTTGATACCTACA

ATATATTGTAATAGTTACTTCTCATTATAATTATTTAATAGGATATATGAACTTTT

AGCCCATATGAACTTTAAAATTACACTAAATTCTAATGACTTTTCCATTTCAAAGA

AGATCCCCAATAATTTTTTTTAATTTTGCAAATAACCCCTAATAATTAAAACCACA

AAATGGCATAAAAAGGCATTTTGAAAGTTATTTTGGGTTTGGTATAATTTATCTA

AAAGATAATGGGGCTTTCTAAAAAAGTTATTACGGGTTTAGTATAATTTCGAAAG

TTCATAGGACCTATTTACTATAAAATGTTGAAAGTTTATAGGTTTTCTGTAATTTA

CCTTATTTAATATGATAATTTTTAGTTCAAGTAATACTATTAAAATAATTATATTT

TCTATATATAATAAAATATTTTTATAATTTTAATTTTTTATTATGTTATTGACTAAT

TATGTAATGTAAATATTTTATAAATATTTATTTTTTTTTTGTAAAAGGGTTAGTTTT

CAATCATTACCAAATATAGATTATTTAGTATCGTGTAATAATCTTTCAGAAAACA

CTTTAAAATAATATTTATTTATTTATTTATTTTATTTAATAATATAATACTAAGTAA

TAGTGTAAAATTCATAATTTATGTGATATTATTAAAATAATTGCACTATTTACTTG

ATTCAAAATTTATTCTATTTATTTTATTTCTCATTGAATTATAATATATTTTTTAAT

AGTATTTGATAATATATTATTCTATTTATACTATCATTTTAATAATTTTATTACAAT

TTATAAATAATAATTATAATAATTTAATTGGTTACTACTATTAATTTTGTATATTT

ATTTTATAAATTATTTTAGTTTATTATTTTTAAATAATTAATATTTATAATATTATT

GATAATTATAATTATTTAGGAAGGTGAGGAGTAATGATAGGTTATATTTATTTGA

TAAAAGATTAATTAGATAATGGCATTGTTAGAATTTATCCAAGTTTAAGAGGGTA

AAAAAGAAAATTAAAAGTTTTAATACCCCAATCCTCTTTTCACCCTTGTAGGGTTC

CGTGCAACTACAAAGGTTTCCATGTGGCCTTCAAAGTGGACTCCGGCTCGACCCC

AAACTACTTCGCTGTGGTTGTCGAATATAACTCAGGTGATGGAGCCCTCGCTGGT

GTCGACATTCAGCAATCGGGTTTGAACACATGGCAGCCGATGAAGCAATCGTGG

GGAGCCACGTGGCAGTTGAACGTCGGTTCACCGCTCATAGCGCCCTTCTCAATTC

GACTAACTTCGGTCGGATCCAAAAGACAGATTGTGGCTCGTACGTGA 




