
IDENTIFICATION 

Species: Mimulus guttatus 

Locus: Migut.M00818 

Gene Model: Migut.M00818.1.p 

Description: MgEXPA-19 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>MgEXPA-19 

MAIVGYTYKRVFILNVVLVICVFLKGINCQSNGWINARATFYGGNQNPSTLGGACGY

ENSYAAGFGVNTAALSGALYRGGEACGACYQVLCNRQLDSKWCLRRASVTVTATN

FCPSNNQGGWCDPPRHHFDMSTPAFFRIARQGNEGVVPVLYRRVGGRISGGVRFTLK

GHPNFNMKMRTNVGGSGDRKRAWIPGSRSPIWSPMRRNWGANWQTHFDVRTQTLS

FRITLLDGKTTEFLNVVPSSWKFGQTFSSSKQFS* 

CDS (coding sequence) 

>MgEXPA-19 

ATGGCGATTGTGGGTTATACTTATAAGCGTGTTTTCATTTTGAATGTCGTTTTGGT

AATTTGTGTGTTCTTGAAGGGGATTAATTGTCAGAGTAATGGTTGGATTAATGCTC

GTGCCACTTTCTATGGCGGGAATCAAAATCCCAGCACCCTTGGTGGAGCTTGTGG

GTACGAGAACAGCTATGCAGCTGGATTTGGTGTAAACACGGCGGCGTTGAGCGG

TGCTCTATATAGGGGCGGGGAGGCTTGCGGGGCATGCTATCAGGTACTTTGCAAC

CGCCAGCTCGACTCGAAGTGGTGCCTCCGGCGAGCCTCGGTCACAGTAACCGCCA

CAAACTTCTGCCCGTCTAACAACCAAGGCGGGTGGTGCGATCCGCCACGTCACCA

CTTCGACATGTCCACACCCGCCTTCTTTCGCATCGCCAGACAGGGTAATGAAGGC

GTGGTTCCTGTGCTCTACAGAAGGGTGGGAGGCAGAATAAGTGGGGGAGTCCGA

TTCACATTAAAGGGTCACCCCAATTTCAACATGAAAATGAGAACAAACGTGGGTG

GAAGCGGTGACAGAAAACGCGCATGGATACCGGGCTCCAGATCCCCAATATGGA

GCCCCATGCGCCGTAACTGGGGCGCCAACTGGCAAACCCACTTTGACGTCCGCAC

CCAAACGCTGTCGTTTAGGATCACTCTGCTCGACGGCAAGACTACTGAATTCCTC

AACGTTGTTCCTTCTTCCTGGAAATTCGGACAGACTTTTTCTTCCAGCAAACAGTT

CTCTTAG 

Nucleotide 

>MgEXPA-19 

ATGGCGATTGTGGGTTATACTTATAAGCGTGTTTTCATTTTGAATGTCGTTTTGGT

AATTTGTGTGTTCTTGAAGGGGATTAATTGTCAGAGTAATGGTTGGATTAATGCTC

GTGCCACTTTCTATGGCGGGAATCAAAATCCCAGCACCCTTGGTAAGAACTAATT

TATTGGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTATTTTGTATATATATATATATTTTATTTTATG

AAAAGAATACTGTTTTTATTCAACTCTATTATGGTTATTATGTGCAAGAAGAAAG

TTAATTATTTGAAATTCATAAAATAGACAATTATATTTCCATAAATAGGACAAAT

ATTTACATTTTCTAAAAGTAAGCATATATATTAAATTGTTAATTAATTAAGATCAA



TATAGTAACCTTCTTAATTTTTTTTTTAATAATTTGTGTTCCAATGAACCAAGCTCT

TCTTGAATTGAAGGTATTATAAAGTTTAAACATAAGAATATATAACGAACTATTA

AAACTTTTTGGATGAGTTGCTTTAATTAATTTCAATTATTGTAGTGGATTTTTTTAA

AATATATTTAATTAGTTGATACATGAAATTCTTCCCCCAAACAATTTTCTCTAATT

CAAAAAATACCATGCATCAATTCATCAAATACAAGTGCATGCACAATCAATTTAT

AAAATAAAATTGATCTTGACTTTCTCATGCAACAATACATACATACATAGTTAAT

TTTGACTGTCTAAAATGTTGATTTGTGATCTCAGGTGGAGCTTGTGGGTACGAGA

ACAGCTATGCAGCTGGATTTGGTGTAAACACGGCGGCGTTGAGCGGTGCTCTATA

TAGGGGCGGGGAGGCTTGCGGGGCATGCTATCAGGTACTTTGCAACCGCCAGCTC

GACTCGAAGTGGTGCCTCCGGCGAGCCTCGGTCACAGTAACCGCCACAAACTTCT

GCCCGTCTAACAACCAAGGCGGGTGGTGCGATCCGCCACGTCACCACTTCGACAT

GTCCACACCCGCCTTCTTTCGCATCGCCAGACAGGGTAATGAAGGCGTGGTTCCT

GTGCTCTACAGAAGGTGACCATGCCTGAATCCTTTTTATTTATTCAAAATATCTTA

GGTTTTTCTTTTCCTATCTTCTAATTTTTTCAAAAACAAAATCTGAAAAACAATTT

CGGGGGCGTGCCCACAAACCCCCGAAAATTTAAATTCACCGTATAACCTTATCAT

AGACTATTGAAACAATAACCGTTGTCATTAATTTCTTTACGCTATTTTTTAATGAA

TATTCAGTCACAGTAAAAAAATCCTGGCTTCTCCACTGAACACATACATGTTTGA

TTTGGCCAGCGATGAGTATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA

TATATATATATATAAAATACTAACACAAATTGCAATCACGTTGTAGCATTATTTTG

TGCCCCCTTTTTCACCAACAAAAAAAAAAAATGAATATCAAGATATATTTGTATT

TCCATTTCTAATTAAGTGTTTGGTTAAATGTACAATGATTAATTAATTGTGAAGAA

AAATATATAACAATTAACAGGGTGGGAGGCAGAATAAGTGGGGGAGTCCGATTC

ACATTAAAGGGTCACCCCAATTTCAACATGAAAATGAGAACAAACGTGGGTGGA

AGCGGTGACAGAAAACGCGCATGGATACCGGGCTCCAGATCCCCAATATGGAGC

CCCATGCGCCGTAACTGGGGCGCCAACTGGCAAACCCACTTTGACGTCCGCACCC

AAACGCTGTCGTTTAGGATCACTCTGCTCGACGGCAAGACTACTGAATTCCTCAA

CGTTGTTCCTTCTTCCTGGAAATTCGGACAGACTTTTTCTTCCAGCAAACAGTTCT

CTTAGTAAATTATTACTACCAACTTAATTAATTTATAATTAAATGGAGATTATATT

ACTCCAGATTAATTAATTTATTAATATTTATTTTTCCATGAACGATCACTTTTTTTT

TGGATGGTCCATGGATATATATAAACGTTTCAATATT 

 




