IDENTIFICATION

Species: Manihot esculenta
Locus: Manes.17G018000

Gene Model: Manes.17G018000.1
Description: MSEXLB-04
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mesculenta_v7_1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05761

EXTERNAL RESOURCES
https://cassavagenome.org/
https://cassavabase.org/
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DOMAIN ARCHITECTURE
——

Superfanilies PLMISIZS

i Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family cl3362 Expansin-like B1; Provisional 35-258 4.79%-83
SEQUENCES

Peptide

>MsEXLB-04

MAPSFKSQSLTLLSFASLLIMQTLAAEAATCTDCFINSRAAHYPNSDEQGTDSGACGF
GSFGATLNGGDVSAASDLYRGGVGCGACYQVRCTSSKYCTDKGVTVVVTDQGSSH
DTDFILSRQAFGRMAQNADAAASLLALGVIDVEYRRVSCSYPNKNITIKMDENSNPP
HYLAFVIWYQQGKQDITAVQLCETHNFVCKLLDRSYGAVWTTTSPPSGPLTLRMLFT
GEDGEENWVVPVNNIPQDWKAGETYDTGLQVNV*

CDS (coding sequence)
>MsEXLB-04

ATGGCTCCCTCCTTCAAGTCCCAGTCCCTTACTCTGCTTTCATTTGCGAGTCTGCTC
ATTATGCAGACATTGGCTGCCGAAGCTGCAACATGCACAGACTGTTTCATTAATT
CTAGAGCAGCTCATTATCCAAATTCTGATGAACAAGGAACAGATTCTGGTGCTTG
TGGATTTGGTTCATTTGGGGCAACATTAAATGGTGGGGATGTCTCAGCTGCATCT
GATCTCTACCGTGGTGGTGTTGGCTGCGGTGCTTGCTATCAGGTGAGGTGCACCA
GCAGCAAGTATTGCACGGATAAAGGAGTAACTGTTGTGGTAACAGACCAAGGTT
CAAGCCATGACACAGATTTTATTCTTAGCAGACAAGCTTTTGGTCGTATGGCTCA
AAATGCAGATGCAGCTGCTTCATTATTAGCCCTTGGAGTAATCGATGTTGAATAT
AGACGTGTTTCATGCAGCTATCCAAACAAAAATATCACAATAAAAATGGATGAA
AACAGTAACCCTCCTCACTATTTGGCATTTGTCATATGGTATCAACAAGGAAAGC
AAGATATTACTGCTGTGCAGCTATGTGAGACTCATAATTTCGTGTGCAAGCTGTT
GGATAGGAGTTACGGAGCTGTATGGACAACTACGTCACCGCCAAGCGGACCTTTG
ACGCTGAGGATGCTATTTACCGGCGAGGATGGAGAGGAGAACTGGGTGGTGCCT
GTCAATAACATCCCCCAAGACTGGAAAGCTGGAGAAACATATGATACAGGACTA
CAAGTGAATGTATAA

Nucleotide
>MsEXLB-04

TTAGCTTTCATCACCTTTGCTCTTTGTATCGTATAATGGCTCCCTCCTTCAAGTCCC
AGTCCCTTACTCTGCTTTCATTTGCGAGTCTGCTCATTATGCAGACATTGGCTGCC
GAAGCTGCAACATGCACAGACTGTTTCATTAATTCTAGAGCAGCTCATTATCCAA
ATTCTGATGAACAAGGAACAGATTGTAAGGAAATTAGGAAAAACTGATATACTT
GTTACAAAGCATGCATGCATTTTGTTCACAGTCTTCTTTCTATGAATGATTGCAGC
TGGTGCTTGTGGATTTGGTTCATTTGGGGCAACATTAAATGGTGGGGATGTCTCA
GCTGCATCTGATCTCTACCGTGGTGGTGTTGGCTGCGGTGCTTGCTATCAGGTATC



AAACCAAGATATCTATCATTTCTATCATAACTTGGTTTATCCATTTTTAAGGTTGC
TGGTTTAGACAGTTGAAGTGATTTGAGGCTAATCTGGTGTTCTTTTACATGAGCAG
GTGAGGTGCACCAGCAGCAAGTATTGCACGGATAAAGGAGTAACTGTTGTGGTA
ACAGACCAAGGTTCAAGCCATGACACAGATTTTATTCTTAGCAGACAAGCTTTTG
GTCGTATGGCTCAAAATGCAGATGCAGCTGCTTCATTATTAGCCCTTGGAGTAAT
CGATGTTGAATATAGACGGTGAGATAATACCCATTTGAGCTTTCGACTAAGTCAT
TTCGAAAAATATCGAATTTAAATTTCAATCAGAGTTGATTGGAAAAAGAAATCCT
GAGTGTTCATCAATTACTTTCCACTAACTCAGCTTTGCTCCCTTAATGCAGTGTTT
CATGCAGCTATCCAAACAAAAATATCACAATAAAAATGGATGAAAACAGTAACC
CTCCTCACTATTTGGCATTTGTCATATGGTATCAACAAGGAAAGCAAGATATTAC
TGCTGTGCAGCTATGTGAGGTAATATGCACTATTTTAAAAAAATATTTCTCTCAAC
CGACGGTTCTAACAGTAACGTCAAACAGGTCCTAAGTCTGCATCAATATTAAGAA
CTTGTAAACCTTTTGATAGCATTTCCCTTTGTATCATCTTAAGTCTCTCTCTGCCGG
ATCTTCTTCTTTTCATCCCTAATAACTTATAACACTTTTTGATGCTCAACATTGAAT
ATAACCAAAGTTTTCGACTTTAACTTCAACGGGTTAGTATAAGCTTATCCATCTAA
GAAAAAATTTTATAACTTGCAGACTCATAATTTCGTGTGCAAGCTGTTGGATAGG
AGTTACGGAGCTGTATGGACAACTACGTCACCGCCAAGCGGACCTTTGACGCTGA
GGATGCTATTTACCGGCGAGGATGGAGAGGAGAACTGGGTGGTGCCTGTCAATA
ACATCCCCCAAGACTGGAAAGCTGGAGAAACATATGATACAGGACTACAAGTGA
ATGTATAATTTATCATATGATCTAATTCAGATTTTATCATATAAAATATGTGAGTA
ATATAAATTAATCCTGGTAATGCTTAGATCTTCAGTATGTTTCATTTTTATTTCATT
ATTATATGTATATCTTTTCTCCATCTTGAGATAAG






