
IDENTIFICATION 

Species: Chenopodium quinoa 

Locus: AUR62008431 

Gene Model: AUR62008431 

Description: CqEXPA-38 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/  

http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CqEXPA-38 

MSHVVYLVLTISSLLFYSSFAHPHAGQGWTEAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLY

SQGYGTNTAALSTALFNDGLSCGACYEMRCVNDARWCLPGSIIVTATNFCPPNNALP

NNAGGWCNPPLKHFDLAQPVFQQMAHYKAGIVPVSYRRVACRKKGGIRFTINGHSY

FNLVLITNVGGAGDVHAASIKGSRTNWQSMSRNWGQNWQSNSLLNGQSLSFKVTAS

DGRTVTALNVAPPNWSFGQTYSGGQF* 

CDS (coding sequence) 

>CqEXPA-38 

ATGTCTCACGTTGTTTACCTTGTCCTCACCATTTCCTCTCTTCTTTTTTACTCTTCCT

TTGCTCATCCCCATGCCGGTCAAGGTTGGACCGAAGCTCACGCCACCTTTTACGG

TGGTGGCGACGCTTCCGGCACCATGGGAGGGGCATGTGGGTATGGAAATTTGTAC

AGCCAAGGCTATGGTACGAACACGGCGGCATTGAGCACGGCGCTGTTCAACGAC

GGGTTGAGCTGCGGTGCGTGCTACGAGATGCGGTGCGTTAACGACGCGAGGTGG

TGTCTTCCTGGGTCAATTATTGTGACGGCAACAAATTTCTGTCCACCAAACAATGC

GTTGCCAAACAACGCAGGAGGTTGGTGTAACCCTCCCTTGAAGCACTTTGACCTT

GCTCAACCTGTTTTCCAACAAATGGCTCACTACAAGGCTGGAATTGTCCCCGTTTC

CTATAGAAGGGTAGCATGCCGAAAGAAGGGTGGAATCAGATTCACAATCAACGG

TCATTCTTACTTCAACTTGGTTTTAATCACCAACGTTGGAGGTGCAGGAGATGTTC

ATGCAGCCTCAATCAAAGGCTCCAGAACTAATTGGCAATCTATGTCAAGAAACTG

GGGGCAAAATTGGCAATCCAACTCTCTCCTCAATGGTCAAAGCCTCTCCTTTAAG

GTCACCGCCAGTGACGGCCGAACCGTCACCGCCCTTAACGTGGCTCCTCCTAATT

GGTCCTTTGGCCAGACTTACTCCGGTGGCCAATTTTAA 

Nucleotide 

>CqEXPA-38 

AACTCACATCCCAAACTTCTTTACTTCCCTCACCACTTTTGCGCCTTTTCTAGCTCG

CTCTTTACTCCTTTAGTGCACAAATTCTTACACTAAAGGAACCCAAACATGTCTCA

CGTTGTTTACCTTGTCCTCACCATTTCCTCTCTTCTTTTTTACTCTTCCTTTGCTCAT

CCCCATGCCGGTCAAGGTTGGACCGAAGCTCACGCCACCTTTTACGGTGGTGGCG

ACGCTTCCGGCACCATGGGTATGCCATTTTTTTTTTATCTATTTTTTTTTCAAATTT

TGAAGTATCTATCCGCTCACTTACTGTAGTATATCATCCCACCTCCTCTAGCTGAT



ACACTAACTCAATTTAGTTAGTAAGTGAGCGGATAGATACTTTATTACGAGGAGG

TGGGATGATATACTAATTACAACACTTTAAAAATAGATACAGTCCAATTTAACAA

GCCAGACCATAAGACGGTCCAATAATTTAATTACTAACAAAAATGTAGTTTCTTA

GCAAATAATTATATATGTAAATGCATGTTGATTAATTGTTGAAATTTTGGTACAA

ATTTTTTCAGGAGGGGCATGTGGGTATGGAAATTTGTACAGCCAAGGCTATGGTA

CGAACACGGCGGCATTGAGCACGGCGCTGTTCAACGACGGGTTGAGCTGCGGTG

CGTGCTACGAGATGCGGTGCGTTAACGACGCGAGGTGGTGTCTTCCTGGGTCAAT

TATTGTGACGGCAACAAATTTCTGTCCACCAAACAATGCGTTGCCAAACAACGCA

GGAGGTTGGTGTAACCCTCCCTTGAAGCACTTTGACCTTGCTCAACCTGTTTTCCA

ACAAATGGCTCACTACAAGGCTGGAATTGTCCCCGTTTCCTATAGAAGGTTAGTT

ACTCGGGTTCACGGGTTACATATAAGGAGCTAAAAATAAAATTACGGAATGTGA

AGTTAAAATAAATATTAATGGTAGTCTATTGCCATGTGATTTAATTATGCATATAT

CATTAACCATTAATTTTTTTTTGTTAGTTTAATTCTAACTGTCGTTAGTTCTTTACT

TTAACTGTTTTGGGGGTTGCTTTTCGTAAGTTGGGGGATAAAGTTAATTAATTTAG

TAATTTTCTTTTTTATTAATTCAGAAAAAGTAAATGTACTTGGTAGTGAAAGAATA

CACTAGTGCTCATCTTTTAGCTAGTTCCATGTTATGTGTTTGTACTTTGTAGTTTAT

ATTTGTGAAAGGAACAATAATTGTTTGATAAGCTTGGCATGTTTCTTCATTCATGC

ATATATAAAAAAGTCACACAAATATAAGTATGCACCAAACTTATATTCTTAGTTT

CTTACAAATATTAAGGATAATTGAACTTGATTGCATATAGAACTTTGGTTAATCAT

GATTAACATTGATTTTTGTCTATTTTGACAACAAAAGGCACAAAAGGCCATCGTG

TATTCATATGTACTTCCTCCGTTAGATTAATAAAGTTAAAGTGAGAATGCAAGAA

GACCACTTTTGGCATATTAAACCCGCCACTTACCCAAAAATATTGTCCCTACCTTT

TTATTACAAGGGCATTTTTAGTTTTGTCTTAGGTGTTAATAATTTGTCAAATATGG

TACTCCCTCTATACCAATTAAGTATTTATCTTTTCTCCATATCACATTTTTCATTTA

TGTTACATGTACTCCGTAACAAATAATATGAAACGGATGTAGGATATTACGAGTA

CAATTCATTACTCAAGTTAAGCTATGATTAACTTATTAATATACCAAACTTTATTC

CATATTTCCATACCACATCAAAATCATAAACCTCTTTATACATCCACCTTGGAAAG

GTACCAAACCCTAAAAACAAGAACAATTACTCATAATCTTTTATGTGACATGTCC

AAATACTATGCCATTAAATTAAAAAGAAAAGCATAATATTAATAATAATCTTATG

TATGTGAATGCAGGGTAGCATGCCGAAAGAAGGGTGGAATCAGATTCACAATCA

ACGGTCATTCTTACTTCAACTTGGTTTTAATCACCAACGTTGGAGGTGCAGGAGA

TGTTCATGCAGCCTCAATCAAAGGCTCCAGAACTAATTGGCAATCTATGTCAAGA

AACTGGGGGCAAAATTGGCAATCCAACTCTCTCCTCAATGGTCAAAGCCTCTCCT

TTAAGGTCACCGCCAGTGACGGCCGAACCGTCACCGCCCTTAACGTGGCTCCTCC

TAATTGGTCCTTTGGCCAGACTTACTCCGGTGGCCAATTTTAATAAAACATAAAT

ATCACTAGAAAAAAAAGGAAAGTCATAATTTTACTAGGGCATAATTAATTAAACT

AAGTGTAGTTTTTTTTTTATTAATACAAAGTGTGGGGTACACAATAATAAGGGTT

AATTTTAGTGTAACCCTTATTAAGTTATTATATATCAGTCCTGAATTTAAAAAGGA

AAATTAAAAAATTGATTTGGGCTTTTTTTTGTAACACCAAGCCCATTTCATATTTT

TTAATTTTCTAAAAAATTCAATTATGGGTCATGGGTTATTTTATTTCTGTCCTGAT

ATTATAACGGGACAGAATTTAGGCAGGGGTGGGTTTTTACCACCCGCCAATATTT

AATTGGTTATTTTAGAAGTGAGTTTTTTTTTTTTAGGAATAATTAAAGTTTGGTTT

GAAAGTTGAGTTAAGTGATTATTGTCTGTTAAGTTTGTGTTTAAGCAAAATCAAG

TGTAATCACTGCATTAGAAGTTAAATTATGTAGTTTGTTACGAGTATAAAAGGGT

GTTATTATTATATTTTTGAGTTATGATTGAAAGTTATTTTT 


