IDENTIFICATION

Species: Nicotiana tomentosiformis
Locus: XP_009614162

Gene Model: XP_009614162.1
Description: NtmEXPA-12
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025
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Query seq.
Superfanilies

PLNOO193
Name Accession Description Interval  E-value
[+ PLN00193 super family cl33423 expansin-A; Provisional 36-265 2.04e-91
SEQUENCES
Peptide

>NtmEXPA-12

MASFHHRWSLTFFFVFATIAPIDQANAGGY SIPSVAFKATPWKLAHATFYGDETARET
MGGACGYGNLFNSGYGTDTAALSSVLYSNGYSCGQCYQIKCTQSKDCYSTIVTVTA
TNLCPPNWSQDTDHGGWCNPPRTHFDMAKPAFMKIAQWKAGIVPVSYRRVPCIRKG
GIKFSFQGNGYWLLVYVMNVGGGGDVASMWVKGTKTNWLSMSHNWGASY QAFA
TLSGQALSFKLTSYTSHETHATNVAPSNWHVGMTYQANVNFH

CDS (coding sequence)
>NtmEXPA-12

TTATCATTATCTTGAAAGTTTCTACAATGATCTGTCAAAAGGGAGGTGTAATCAA
ATTATTACAAAATTCAAAATAGTAATGGTAACATGTAAGTTTATTAACCTGCCTG
CACGTTTACATGATATTTCAACAGACACCTTCTAGTTTGATTAGGTAGTATAAACA
TAACTAATTTAAAAATACATAAGTTGACTTGTAAGTTTTACATATGTTCGTGATAG
CACGAAGCCTATACATTTGAAACATTATTTAGACACAAAAACTATATATTAAGAC
CTATCTTTACAAAATCAAATAAGGCAATTGCAATTTTCTAAAGAGTAGCATTCCT
CCTTCTCAAAAGGAGCTAAATTCCATGGCCTCTTTCCACCATAGATGGAGCTTGA
CATTCTTCTTTGTTTTTGCAACAATAGCACCCATCGATCAAGCAAACGCCGGGGG
CTATTCCATCCCTAGCGTCGCTTTTAAAGCGACCCCTTGGAAACTCGCTCATGCCA
CGTTTTATGGCGACGAGACTGCAAGAGAGACAATGGGTGGAGCTTGTGGATATG
GGAATTTATTCAATTCAGGTTATGGAACAGATACAGCAGCATTGAGTTCAGTGTT
ATATAGCAATGGATATTCATGTGGACAATGTTACCAAATAAAATGTACACAATCA
AAAGATTGCTACTCAACCATTGTCACAGTCACTGCAACCAATCTCTGCCCACCAA
ATTGGTCACAAGACACAGATCATGGTGGTTGGTGTAATCCACCTCGTACACATTT
TGACATGGCTAAACCTGCTTTTATGAAAATTGCTCAATGGAAAGCTGGCATTGTT
CCTGTTTCATATCGCAGGGTACCTTGTATTAGAAAAGGTGGAATCAAGTTTAGTTT
CCAAGGAAATGGCTATTGGTTATTGGTATATGTGATGAATGTTGGTGGAGGTGGA
GATGTGGCTAGTATGTGGGTAAAAGGAACAAAGACAAATTGGTTAAGTATGAGT
CATAATTGGGGAGCTTCATATCAAGCATTTGCAACTCTAAGTGGTCAAGCACTTT
CTTTTAAGCTCACTTCCTACACATCACATGAAACAATTATAGCTACTAATGTTGCA
CCTTCTAATTGGCATGTAGGAATGACTTATCAAGCCAATGTTAACTTCCATTGATT
AAGGCATGCAACATTTATTCTTTTTAAAAAAAAATAATTTATCGAGTTTTATTTTG
CGAT




Nucleotide
>NtmEXPA-12

AAAATTTCACTAGGAGGGTAAAATTCATTTGCACTTAGATTATGGATTTTGAAAA
CCTACACAATATTTTTTTTAATATATCTCGCTCGGTGTTTATTACCCACTTTGGGGC
TCAACAATTCGAATTCACATTGCGTTTGGCCCATCAAAGGAAAAAACGCTCCCTA
CCAAGATTAGATACCTTATGTTTCATTCTTCTCATCTATTTACATGTACTCCATCTA
CTTTTCTTAATGAAGTTATTTCACTTTTAGCTCTCGTCAGAAACTATTTATATTCTG
TAGCCGAAAAGTGTATAAAATTTATATAATTTTTTTTATATAACATATAGAATGTT
ATACACTATCCTCCCCAGACCCCACTTGTAGGATTTTTTTTTTGGGTCGTTGTTGTT
GTGTATATATATATATATATAATGTACAAAAATATTTTTTCGGCTATTATTTTGAA
AGCGGTTATACAGTGTCATTTTTCCTTTCTTAGTATTGTAATTATTTATATTATCAT
TATCTTGAAAGTTTCTACAATGATCTGTCAAAAGGGAGGTGTAATCAAATTATTA
CAAAATTCAAAATAGTAATGGTAACATGTAAGTTTATTAACCTGCCTGCACGTTT
ACATGATATTTCAACAGACACCTTCTAGTTTGATTAGGTAGTATAAACATAACTA
ATTTAAAAATACATAAGTTGACTTGTAAGTTTTACATATGTTCGTGATAGCACGA
AGCCTATACATTTGAAACATTATTTAGACACAAAAACTATATATTAAGACCTATC
TTTACAAAATCAAATAAGGCAATTGCAATTTTCTAAAGAGTAGCATTCCTCCTTCT
CAAAAGGAGCTAAATTCCATGGCCTCTTTCCACCATAGATGGAGCTTGACATTCT
TCTTTGTTTTTGCAACAATAGCACCCATCGATCAAGCAAACGCCGGGGGCTATTC
CATCCCTAGCGTCGCTTTTAAAGCGACCCCTTGGAAACTCGCTCATGCCACGTTTT
ATGGCGACGAGACTGCAAGAGAGACAATGGGTGCGTTACACAAAACTAAAAACA
TTGTTGTACATTTTACTAAACCTACCCAATCCTTTTGTTTTTCTTATCATTTTAATT
TTACTTGGAGCAACTGTCAAGTTATCTCCGTGTGACCTATAGGTCACGGGTTCTAA
CCATGAAATCAGCCAATGATGCTTGCAAAAGGGTAACTGCCTACATCACACCCCC
TTGGGGTGCGACCTCCCTTAGATCTTGCGTGAACATAGGATGCTTTGTGAACCAG
AGGTTGCCCCGTCATAAGAAGAACAACTATGTTCTCTCTTACCCTCCACATAGCTT
GAGGTTAGAGGTGCTCTTCCACTAGAGCAAGCCTCACTTATTCGTCACAATCTTG
AATTTGTGACGAAATTGAAGATCTGTCAAAAGAAGAATTTGCGTCACTTTTTCCT
GAGATGACCATCTATCCATCAAAAATCCGTCACAATCTGAATTCTGTGACGGATT
GCAAATACTAAATTTCTTCTAGTTAATAAGTCTAATGTTTTTATTTATTTATTTCCT
ATTATTTTTGTAGGTGGAGCTTGTGGATATGGGAATTTATTCAATTCAGGTTATGG
AACAGATACAGCAGCATTGAGTTCAGTGTTATATAGCAATGGATATTCATGTGGA
CAATGTTACCAAATAAAATGTACACAATCAAAAGATTGCTACTCAACCATTGTCA
CAGTCACTGCAACCAATCTCTGCCCACCAAATTGGTCACAAGACACAGATCATGG
TGGTTGGTGTAATCCACCTCGTACACATTTTGACATGGCTAAACCTGCTTTTATGA
AAATTGCTCAATGGAAAGCTGGCATTGTTCCTGTTTCATATCGCAGGTATATTTCT
TTTCTTTTTTACAACATTTAATATTCTAGACGCAATGGACTGATATAAGACGGGTC
TGTGAGTTCAACTGAACTGATTACTTTCTTTTCGAACTATGCTATAAACAGATATT
TTTTTAAAAATGTACATGGATATAGTGAATCTAGATATCGTGAATTCGTTTCTTGA
CAATGCCATGCAAGTATTTTGAATATTGTTTTCACCAAATCTATTTTCAAACACAC
ACTTTCAACATGATTAGTAAATCAAGACAACCTAAGGATCCACGAAACATAGCA
AAAATGGGCTCTAAATTTACTTGCCTCTAATCTTCTCTATCTTTTTCGTACGGTCGT
GTTCGGATTAACCGCACGTTTCAACTATTCTACCAGATACTTGTTATCAGGGGCA
GAGTTACCATTGTCCAATGGAAGTCAATTGACATCCTTTTTTCGAAAACTTACACT
ATATAGATAGATCAAATTATTTATATGTATATACACAATATTTAAATCCACTTGGC
TTTTCATATATTTAGTTCTTTATATTTTGAACATACATTGTGAATATCTATGTTCAA




ACACACTCATTCTACATAATGGTAAATTAAGAAACTAAGGATCCGGGAAACATA
GCAGAAATGGACTCTAAATTTACATGCCTCTAATTTGCTCTATAATTATTTTAATA
ACGATAGCGTCCGCGTCAGTTTGTGCACAACGGCGAACCTACAACTATAGCTAGT
GAGTGCTCAAGCACCTATTGTGTCTTACCCAAACATTATATTTTTATATTGGAAGC
CGCTAAATAACATACAAAGATATTGGCTGAGAGCCCAATTTCAAAGCAGCATTTC
AAGATTTAAGACAGTTGAGCATTCACGACTTAAAAATTCTGAGTTTGCCACTGTG
TACGTTTCAACAATTCTACCAAATATATGCTACCTCTAACATGCATTATTGCTTCA
TGGTTGCAGGGTACCTTGTATTAGAAAAGGTGGAATCAAGTTTAGTTTCCAAGGA
AATGGCTATTGGTTATTGGTATATGTGATGAATGTTGGTGGAGGTGGAGATGTGG
CTAGTATGTGGGTAAAAGGAACAAAGACAAATTGGTTAAGTATGAGTCATAATT
GGGGAGCTTCATATCAAGCATTTGCAACTCTAAGTGGTCAAGCACTTTCTTTTAA
GCTCACTTCCTACACATCACATGAAACAATTATAGCTACTAATGTTGCACCTTCTA
ATTGGCATGTAGGAATGACTTATCAAGCCAATGTTAACTTCCATTGATTAAGGCA
TGCAACATTTATTCTTTTTAAAAAAAAATAATTTATCGAGTTTTATTTTGCGATTG
TTCTTGTATCGACTGATGTTTTGTTAGTGAAAGACTTGCTATATAATTTTAGTAAT
GAGTATTATCATTATTGTATCTGTACACAGACTTTTACACTATCGCATTGAAATTG
GCATACTAACATGTAACTCTTAACACACTCATAATTGGTTTAACAGTCACAGTAA
GAATAGTCTAACATCATTGCAACATTCCTACCTTGGATGTGCTACTGAACGATTA
ATAGATAATAGAGCGAATGGATATAATGGATTCATATAGCCGATCCCAAATTGTA
GTTGATTGATATATTGTCGACACACAAACTACTTTATCATTTAACTAATTAAGGCC
CAATTCAGAATATTTTGCTCAATGAATTTCATTCAAATATAGACTGCATTACATTG
ATGATTTTGCAATCATCTCACAAACAAGTGAACCAAAAAACATTGAATTTGTTGA
AAACTAAAAGGGAATTGAACATTAGGAAAAAATGTAATATGACAATAGTTATTC



