IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009760108

Gene Model: XP_009760108.1
Description: NsEXPA-10
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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DOMAIN ARCHITECTURE

Superfanilies PLN0O0OS0O

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family cl31535 expansin A; Provisional 37-264 3.3%-88
SEQUENCES

Peptide

>NsEXPA-10

MLLLSLLVAFTLYSATPLVQSHYNWSPSSSSSSPSTFQSEWRPARATYYAATDPRDVV
GGACGYGDLERTGYGKATAGLSTVLFDKGQICGACFEVRCVEDLRWCIPGTSIIVTA
TNFCAPNYGFEVDGGGHCNPPNAHFVLPIEAFEKIAIWKASNMPIQYRRIKCRKEGGV
RFTMGGAGIFLSVLVSNVAGAGDIVAAKIKGSRTGWLPMGRNWGQNWHINADLKN
QPLSFEITSSDGVTLTSYNVAPKIWNFGQTFEGKQFGS

CDS (coding sequence)
>NsSEXPA-10

AAAAGGAGCGCCGACAAGCCCAATTAGTAAAGTTCAAAAAAGCAGCCAAGAAAC
ATGACCATCCATGGTGCACCTTAAACAAGTCCAGCAACTTCCATAAAAATCTCTG
CAAAAAGTGACAAACCTTCCCTTTTCCTCTTATTTCTTGCTCTGAAAAATCATCAG
ATTCAAGAGTTGAAGCTAACAAATTATTTCTGCAAGTAGTGAAAACATATACATT
CTGTTAATTAAACCTTGTACTTGTAACTATGCTACTATTATCACTATTAGTAGCAT
TTACACTCTATTCAGCAACACCATTAGTCCAATCTCATTATAACTGGTCACCTTCT
TCTTCTTCCTCCTCCCCCTCTACTTTCCAGTCCGAGTGGCGTCCTGCACGCGCCAC
GTACTACGCGGCCACGGACCCACGTGACGTTGTCGGTGGCGCGTGTGGGTACGGT
GATTTGGAGAGAACTGGTTATGGAAAAGCTACAGCTGGGTTAAGCACTGTGTTGT
TTGATAAAGGTCAGATCTGTGGTGCTTGTTTTGAAGTGAGGTGTGTGGAGGACTT
ACGTTGGTGCATTCCTGGTACTTCTATTATTGTTACGGCGACGAATTTTTGTGCTC
CCAATTATGGGTTTGAGGTAGATGGAGGTGGTCATTGTAATCCTCCTAATGCCCA
TTTTGTGCTGCCCATTGAAGCTTTTGAAAAGATTGCTATTTGGAAAGCTTCTAATA
TGCCCATTCAATATCGCAGAATAAAGTGCAGAAAGGAAGGTGGAGTTCGATTCA
CTATGGGTGGCGCTGGCATATTTTTGTCGGTGCTAGTAAGTAATGTTGCAGGTGC
AGGTGATATAGTGGCAGCAAAAATTAAGGGTTCAAGAACAGGATGGCTTCCTAT
GGGTAGGAATTGGGGCCAAAACTGGCATATTAATGCTGACTTGAAGAATCAGCC
ACTTTCTTTTGAGATAACGAGTAGTGATGGGGTCACTTTGACATCTTACAATGTAG
CTCCTAAGATCTGGAATTTTGGTCAGACCTTTGAAGGCAAGCAGTTTGGATCTTA
GAACTCTTGCCAAAATTGTATCTAATTCCTCATCTTCCATTTGGGATTGGCCAAGA
TCGGCTGGCGATGGTGGGGCATTTTTGTTCGAGTTCATGTTGGACAAGTGACTAC
CTGATTTGGATGTTGCAGAGCAAAGCTGTGCGATTGTATCGTATGTTATTCTTCTA
TTAAACACCTGTGAACTTGAATGAAACCAGAGAAAAAAACTTGCCACTTGGAAG



GCACTGTTGTTCCTATTTTGCAATATATGACTGCTTCTGAAAGTATTATTTTTATTT
AAGTAATATAGTAATTAGATCATGTAATGCAAAGGTACTTCAAAAGAATTGTAAT
CAAGCAACTGTGTGCCGGCCAGAATGTTGCACACCCTGAATCAAAGTGGTTAGAA
TTGCTGTTTTGTAGA

Nucleotide
>NSEXPA-10

TTTTCTTCTTCATACTGTTGTGAGCTGGTACTTTTTAGTAGAAAATGATAATTTTTG
CCATCTTGCAGTTTGCCGGTACCGAGTGAATATAGATCCTCTCCATATTACTTGAC
TTGTCTTAAACTAATAGAGTTCTGATTGCAACCTTGATTTGACTTGTATAACTGAC
AAAATGCATGATTTGCCATATGCCAGGTCTCTGGAAAACTACAAAAGGAAAATG
GCAACCTGGAGCTTTGGGTTTTATGATGAATGAAAAATAATGTTATACTACTATTT
AACAGGTTGTATATATTTATAGCCTTGTGCCTTTGATACATTACCTAAAGTTGATA
GGAACAAGGGAGAGCATTTTGATCATTTGACAAAACATCTATAATATCAAGGAA
ACATTTTTCTCCTTTTATGTGCAACATCACTTTTTGCAGGAAGACTTTTGAAACAC
AAGTCATGAGAATATTCTCATAGATTTCATCAAATTCAAGAAGCAATATTCTTAA
TCTACAAAACAGCAATTCTAACCACTTTGATTCAGGGTGTGCAACATTCTGGCCG
GCACACAGTTGCTTGATTACAATTCTTTTGAAGTACCTTTGCATTACATGATCTAA
TTACTATATTACTTAAATAAAAATAATACTTTCAGAAGCAGTCATATATTGCAAA
ATAGGAACAACAGTGCCTTCCAAGTGGCAAGTTTTTTTCTCTGGTTTCATTCAAGT
TCACAGGTGTTTAATAGAAGAATAACATACGATACAATCGCACAGCTTTGCTCTG
CAACATCCAAATCAGGTAGTCACTTGTCCAACATGAACTCGAACAAAAATGCCCC
ACCATCGCCAGCCGATCTTGGCCAATCCCAAATGGAAGATGAGGAATTAGATAC
AATTTTGGCAAGAGTTCTAAGATCCAAACTGCTTGCCTTCAAAGGTCTGACCAAA
ATTCCAGATCTTAGGAGCTACATTGTAAGATGTCAAAGTGACCCCATCACTACTC
GTTATCTCAAAAGAAAGTGGCTGATTCTTCAAGTCAGCATTAATATGCCAGTTTT
GGCCCCAATTCCTACCCATAGGAAGCCATCCTGTTCTTGAACCCTTAATTTTTGCT
GCCACTATATCACCTGCACCTGCAACATTACTTACTAGCACCGACAAAAATATGC
CAGCGCCACCCATAGTGAATCGAACTCCACCTTCCTTTCTGCACTTTATTCTGTTC
AGGATTAAGAAACGAAAGCATATGGTTAGGTATCCATACAGGAAAGAATCAGCA
ATGGAATTATAAGAACTACTCGCATTGTCCAATTAAAAAGGGAGATAAACATGTA
GATTCATCCGATAAGAAAAAAAGTGAATCTACAGCCTCATTTGGGATTGGATCAG
AAGGGGAACATCTTGGGGAAACATTATGGGTAATTTTTAATGTCTGAACGTCAGA
AACAGAGCATGCAGTTTGACCTTCAAAGGTCAAGTCCATTGACTACACTGATTAT
CCTCCTTGATACTGTCCAACATCTTACCCCTAACTAGTTAGGAAAAAAGAGGGGC
CGCGAGATGGCCTACTTAGTTCAGAGTACCACTAGACAGAAGAAGCCAAAGTCTT
TATATTAAATTTTTGTTGATGAAATCCAAGCTATCAGCCATAGCAGTTTCTCTGCA
TGATCTCTCTATCTTGGTAACAATCATGAAATGAAAGCTCGATAAACTTCAAGTC
AACTCAATTCAATATGCCGAATCAATGTACAGCAAAAGTGGCACTTTAGTTGAGC
AACTTCTATGCTAAGAGCTAATGCAAGTACTACAGTGGTCAATATGCTGGCAAAT
GTAATCCACTAAAATCCTAATATTTGACTACTTATAAGTAGGTTTGATCAAAGGC
CCATTAGGCATAACAAAATCTTGTTAAAAGTAAAAACCAAAGTCATCTGGTCCTA
AAAGCATAGATTGTTTCCTGAATCGAACCATAATATTTCCTGGAAACCAAAACAA
TCCAAAAGTTAATTCTTTATAAAAACTAACACAAATATTTTTCAAAACATCTGAA
AGTGAATCTAACCACACAACTTACTTTAAATTGTGTTTATCGAAAAATAGTTATCC
AAAACTGAACCAAGATCAGATCCATGCATCACCAAACCTTCATTTCCTTCAACAC




TACCATAGTCTGCTACCATAGTCTATCAAGAAGTCAGCTTAGTAGAGTTTGAGAC
GCAAGGAGCCTTACTTTCAGATGCAACTTTGGTGTCAACTGGTGCTCCAAATCTTT
CTGTTACAAGCATATCAAAACAGGCAGGTAACTAATGAAAAGTCCACTCCTCCCA
ATTCCTCCCTATATTTTGTTCTTCCTACAGTCTCTACCTACGATTTCAACCTATAAA
GGGAGGGATCCATCTAGACTCCTAGTTGCTCTTCTAGAGTATTTAGAGTAGTCAA
CTACATTTTGGTATCACTATTATCAACAACTCCACCAGATTTTCAAATCTCCTCCA
TTACCTGATAATTGTTCAACTACATCTTCATCCACATCCTCCCTTTTTTTCCTCCTT
CTGGATCATCTCCTTATCATCGTCCGCTTGTAGACTGATAATAACAATTTATAAGT
CTTATCCTGATCACAAATCCTTGCATACATGACCAGGAACGAATACATGCACATC
CATCTGTATGATTTTACATAAGACTCACAACATTCCAATCGCAGAGGTAAGATAA
TAGCAACTGTGTCTGTTCATTTATGATTTTTGTTTTATAAGTAAATAGCAAGTGCT
CATAGCATAGCTTATCCATTAATCCATCTCCATATTAGGTGTGTTATGATTCTTGT
GCCACAGATAGCTCCATCCTATAATGAAGAAAACTAAAACTGATAGTCTGGTAGT
CACAGCCACAATCAAGCTTGCTGTAATTTTTGCATAGTTCATAAGAAGCTTTCATA
CATTACCTAATCGATTTAAACTTTAGATCATCTTCTGCAGATACATTGGTATATGA
TTTAAACAATGTATACATAAATACACCCTACAATGGATATACCATACCCATATTT
AACCATATGCATCGACCACATAGTTTAAAGGAATTGCCTTAAAGAAGCGCCTCCG
CATTTAAATCAGGACAACTTTGGCAACAAATAGAAGATACCTACATGAAGCTACA
CAAATCCATGCTACTTCCACATAAATCAGTGCCAATATCTGTTCATCAATTTTCGA
ACCACTTCATATAGAAATAGAATGTGCATATCTTGACATTAGGAAAAAAAATTAG
CCCATCCTGAAGCATAGAAATTACAACTATGACTAGGTTCCTCATTGCAAGACTT
TTAAATATATGTTGGTAATTTTACTTCGGTTCATATAAAACTGACCCCCAAATCCA
TCACAAAACTGACAAATAATTCATCTTTAGGACCCTCTATGCTTCTCATATGTATA
TTTTGGCTTTTCCCTTTCATTTTTTTCCATTGCTCAAATGGAATATCTCTATTTCCTT
GATTTTTACCACGTCCATGCAGGTTTCGTTCAATTTTTCAGTAAACGGGTAAATCA
ATCAACAAGTAAACTTCAATCTTAAATTAGTTACGATTCCACTTTGTTAAGGTCCA
TTTCATTCTAATACTAAATAAGTTACTGTAAATGAGTGTGTGTCTAAACACGCAC
AGACAAACAATATCGCCAAATTTAACTCTGCCAGTATCAATTCTAGCAGGAATAA
ACAGTTAGAAAAGGGTGAGCAGATAATGCATGGGTGTTCAGAGGCAGTTGTAAT
ATTCAGGCAGTGATAATTGAACCAGTTGAATATTTAAAAAAAAAAAAAACAATC
TAGTAGTGTGACAACACAAACCTGCGATATTGAATGGGCATATTAGAAGCTTTCC
AAATAGCAATCTTTTCAAAAGCTTCAATGGGCAGCACAAAATGGGCATTAGGAG
GATTACAATGACCACCTCCATCTACCTCAAACCCATAATTGGGAGCACAAAAATT
CGTCGCCGTAACAATAATAGAAGTACCAGGAATGCACCAACGTAAGTCCTCCAC
ACACCTCACTTCAAAACAAGCACCACAGATCTGACCTTTATCAAACAACACAGTG
CTTAACCCAGCTGTAGCTTTTCCATAACCAGTTCTCTCCAAATCACCGTACCCACA
CGCGCCACCGACAACGTCACGTGGGTCCGTGGCCGCGTAGTACGTGGCGCGTGCA
GGACGCCACTCGGACTGGAAAGTAGAGGGGGAGGAGGAAGAAGAAGAAGGTGA
CCAGTTATAATGAGATTGGACTAATGGTGTTGCTGAATAGAGTGTAAATGCTACT
AATAGTGATAATAGTAGCATAGTTACAAGTACAAGGTTTAATTAACAGAATGTAT
ATGTTTTCACTACTTGCAGAAATAATTTGTTAGCTTCAACTCTTGAATCTGATGAT
TTTTCAGAGCAAGAAATAAGAGGAAAAGGGAAGGTTTGTCACTTTTTGCAGAGAT
TTTTATGGAAGTTGCTGGACTTGTTTAAGGTGCACCATGGATGGTCATGTTTCTTG
GCTGCTTTTTTGAACTTTACTAATTGGGCTTGTCGGCGCTCCTTTTTCTTTTAAATT
AAAAGAGAATGGATATTTTTCAATTGAAAGATACTACCTACATGAATAATGCATC
ATTGTCATACTATTTTAGCATTATTCGAGCAATTAATGTTATATTATGGTCCATCT
ATCCCAATTTGTTTCGCATTTTTACTGTTTAGAGTGAAGAATATTTTTTTACAGCA




AAATACGTTATCACCCTAAACTTGACATAGATTATTAGTTATAGCTTTAAATTATT
CATAGTCTTAATTACCCCTCTCAACTTGGCCTTTTGAGAGCCAGTACCCCTGAACG
CTGATGTGACAAAGAGTGTGAATGCACTCGCTTGCCACGTGGATTTTTCTACATA
TGTTACATCTTTTTTGAAAAATAAAATATATTTTTACCTTTTTAAGTATGTTACTTT
TTTAGATAGTTTTTTCCGAATATAATTTATAATAAAATTTGGATAGAACTACATTA
TTTATGCTAAATTTTTTTATTTAGCTAAAAATAATAATGTTT




