
IDENTIFICATION 

Species: Sesamum indicum 

Locus: XP_011098644 

Gene Model: XP_011098644.1 

Description: SinEXPA-22 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04135  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SinEXPA-22 

MTSFAVFLVGFFSFVTSAYGYYGGWINAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQG

YGTNTAALSTALFNNGLSCGACFQLVCVNDPQWCLRGSIIVTATNFCPPGGWCDPPN

HHFDLSQPVFLRIAQYRAGIVPVLYRRVPCRRSGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVGGAG

DVQAVYIKGSRTAWQPMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFKVTTSDGRSVVSYNVAP

PNWSFGQTFSGGQFR 

CDS (coding sequence) 

>SinEXPA-22 

CTCCCTCCACCCCTATTTATTCCCATCAAACACTTTATTCACTTCCTCACAACTCCT

CCTCCTTCTGCACATGCTCAAACTTTTTAGCCTCTCTAGAGTGGAAATATGACTAG

TTTTGCAGTTTTCTTAGTGGGTTTTTTCTCGTTTGTGACATCTGCATATGGCTATTA

TGGAGGTTGGATTAATGCTCATGCCACCTTCTATGGAGGAGGTGATGCATCTGGA

ACAATGGGCGGGGCTTGTGGGTATGGAAACCTGTACAGCCAGGGATATGGAACT

AATACAGCAGCACTCAGCACAGCTCTGTTTAACAATGGTTTGAGCTGTGGAGCAT

GTTTTCAGTTGGTGTGCGTGAATGATCCACAATGGTGTCTACGGGGATCCATAAT

CGTCACAGCCACCAATTTCTGCCCTCCAGGCGGGTGGTGTGATCCCCCCAACCAC

CACTTTGATCTCTCTCAGCCTGTTTTCCTACGTATCGCACAGTATAGAGCCGGCAT

CGTGCCCGTCCTCTACAGAAGAGTGCCGTGCAGAAGAAGTGGGGGAATCAGGTT

CACCATCAACGGCCACTCATATTTCAATCTAGTCCTCGTAACTAATGTCGGGGGT

GCTGGAGATGTACAGGCAGTGTACATCAAGGGATCAAGAACTGCATGGCAGCCA

ATGTCAAGAAACTGGGGCCAAAACTGGCAGAGCAATTCATACCTCAATGGACAA

AGCCTGTCTTTCAAGGTTACCACAAGCGATGGCCGAAGCGTCGTCTCGTACAACG

TTGCTCCGCCCAACTGGTCTTTTGGCCAGACGTTCTCCGGAGGTCAATTCCGCTAG

GCCAGTACTGCAACCAGCGATCAACGGGAGTATGGTGTTATAAACTGAAACTGTT

TAACTAATTATAATCTAGTTTAGTGCGAGAAAAGACACTATAAGAATCCAATATA

TACTTAAAAGGGCTTATTTTGAAGGAGCCCTAGCTACTCCTTAATTTGCAGTGAGT

AGTATATATCTACTTCACA 

Nucleotide 

>SinEXPA-22 



TGGTACAACATCACATGAGTTTTGATCTTAATAATGTAAGGGCTGGACCGCAGTT

TAATGTTGAAATATCGTTTTTTGATTTCTGGAAGTCGCAAGTTTGGCTGAGAAAA

GATCAGAAAACCATGGAATTCGATCCATCTGAACACAATTATTCATATTCGGGAA

TCAAGAAGTACATACACATAAGACGATTTCTTATAATACATGACGATATGTGCCA

ACGTACATTGTACAGATTTCTTTCAGACAATCAATCTCCTTTAGAGATTTCCTTTC

TGGACATTCTGAGAATGTCTAGCTTCAGCTTATGATAAACTTTAACTTGGCTTATA

CAAACAACAATACTGATTCTGCTTAGAAAACTCTTCCAGGGATTATTAGCAGTAC

TAATTTGAGAGCCCTGGAGGTTGCAAATAATCTTTTTTTTTTTCTTTTTGTTCTCTT

TTTCTTTTGCCTCTCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCCACCCCCCCACTCTTCCACACTT

GTGAAGTAGATATATACTACTCACTGCAAATTAAGGAGTAGCTAGGGCTCCTTCA

AAATAAGCCCTTTTAAGTATATATTGGATTCTTATAGTGTCTTTTCTCGCACTAAA

CTAGATTATAATTAGTTAAACAGTTTCAGTTTATAACACCATACTCCCGTTGATCG

CTGGTTGCAGTACTGGCCTAGCGGAATTGACCTCCGGAGAACGTCTGGCCAAAAG

ACCAGTTGGGCGGAGCAACGTTGTACGAGACGACGCTTCGGCCATCGCTTGTGGT

AACCTTGAAAGACAGGCTTTGTCCATTGAGGTATGAATTGCTCTGCCAGTTTTGG

CCCCAGTTTCTTGACATTGGCTGCCATGCAGTTCTTGATCCCTTGATGTACACTGC

CTGTACATCTCCAGCACCCCCGACATTAGTTACGAGGACTAGATTGAAATATGAG

TGGCCGTTGATGGTGAACCTGATTCCCCCACTTCTTCTGCACGGCACTCTGTACGA

CAAAACATGATCAAGCAAATCTCCTTAATTAGTTATTATTACAATAGGTAAAAGT

CGTTCAGTCAATGTTGTAATAATACCAAGAAATAACAAGAAGGTATTGTAATTAA

TTATTACAAATTGCATCTAGTTCTCAACTTAACAGTGAAATGATTGTGAAAGGCT

ACCAAGCTATTTAGAGGTCATGGTGGAGAGTGTTTTGACAATGACAGCCATCTAT

GATCTAACCCTTCCATCATGTGTAGGGCACGTGGCTCATGAACTAAGTAATTGTTT

CTTTGTCATGATCTTTTTACTTTTTCTTCTCTTCATCTTACTATTTCTAATTCAAGCT

TTTTAGCAAAATCCAGAAACATTGCAACTCGTTGGTATGTATTAGCTATTAAAGG

ATTAACCATGCACCTTCTGTAGAGGACGGGCACGATGCCGGCTCTATACTGTGCG

ATACGTAGGAAAACAGGCTGAGAGAGATCAAAGTGGTGGTTGGGGGGATCACAC

CACCCGCCTGGAGGGCAGAAATTGGTGGCTGTGACGATTATGGATCCCCGTAGAC

ACCATTGTGGATCATTCACGCACACCAACTGAAAACATGCTCCACAGCTCAAACC

ATTGTTAAACAGAGCTGTGCTGAGTGCTGCTGTATTAGTTCCATATCCCTGGCTGT

ACAGGTTTCCATACCCACAAGCCCCGCCTGCCAAAAATTAACAACAACAACAAA

AGTTATACAGAAATACGTAAATATACAAGTTATATAATTTTTTGTTACAAGTGAA

TGAAATAATTACATACCCATTGTTCCAGATGCATCACCTCCTCCATAGAAGGTGG

CATGAGCATTAATCCAACCTCCATAATAGCCATATGCAGATGTCACAAACGAGAA

AAAACCCACTAAGAAAACTGCAAAACTAGTCATATTTCCACCTGCATCACAAGAA

AAATGAAAGGGGGTTTAGTTAATATTATTAATTATGGAGTTGTGAGTATGTAAAG

AAGGAAATTAAGCAAATCAAGAAGTTGAATTTCTTTACTCTAGAGAGGCTAAAA

AGTTTGAGCATGTGCAGAAGGAGGAGGAGTTGTGAGGAAGTGAATAAAGTGTTT

GATGGGAATAAATAGGGGTGGAGGGAGAGATGTGTGAAAAGTGTAGGGCAAAG

CAGTGAAGGTGACATATATGTGATAAGTTTTCATCTGTTGCATGGGACCATGACG

ACAACTGAGAAGTTGTTTTCTGGATGTTTAAGATAAAGGGATTGTGTTGTATGTA

TGTTACGTATGTATGTTTTTGTGCATGAAATCTTACAATGTTAGAATTAAAACCGC

GTGGGCTTATTGAAGAAGTAGATTCGGGAATTTTGTTAGTGGTGGCGCATGGCAT

GGGTGGAAAATCCCACTCCCTGCTCTGCTTCAAATGGAAACCAACACTTTGTTCT

ACGCCCAATACCACTACAAATGGAGAATCTATCTTGCCCCTAATTCTCTCCATTAA

TTAACTGTCACTGCCTAATCATTTCACATTTTGCGTTTTATATATGTACGTACGTTT



GTCGTATGTTATGATACAGTACGTACCTAAAATATGAGATGAAATACCATATTAA

AATAGACGATGGGATTAATTGTGTAATTTT 


