IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015964352

Gene Model XP_015964352.1
Description: ADEXPA-14
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.
Superfanilies

+ Name Accession Description Interval E-value
[+ PLND0193 super family 33423 expansin-A; Provisional 12-263 1.89e-91
SEQUENCES

Peptide

>AdJEXPA-14

MASILQCRGCFLIAFTCIFATFMGESKVAMATFRPSSWALAHATFYGDETASATMGG
ACGYGNLFQSGYGTDTAALSSRLFNNGYACGTCYQIKCYQSSACYNNVAFTTVTAT
NLCPPNWSEPSDDGGWCNPPRAHFDLSKPVFMKIAQWKAGIVPILYRRVPCQRKGGL
RFNFQGNGYWLLVYVMNVGGGGDIASMWVRGSRTGWIQMSHNWGASYQAFATLA
GQSLSFRVTSYTTKETHAWNVAPSNWNYGLTYSSAANFR

CDS (coding sequence)
>AJEXPA-14

TTATCCTCTCATAAGAAAATCATGTTGTAATATAATATATACTCCTCTTTTTTTAAT
ATAACTACGAATTCTGGAAGAGTCACCCTTGCTAACAAAATCGTATAGTTCACTT
ACTAAATATCAATTAATTCCCAAGGTCAATATTGTGGCGGCGGGAAACAATAGAA
GAATGACAATATATTGTGGTGTTGACTTTTGGAAGATTAGAGGCACCATACCATG
TTCGTGGAGATCACGAAGGCAAGTTCTTAGTTACAACATACGTGTCCAAAGAATT
TGGAACTTATATATATAAGGAATTGATGTACTTGTCCGTGACCATGGTCGCATTG
CATTCCTTTTCTAAGGAACAGTAATATCTGGCACAATTCCAACCTATAATCATGGC
CTCCATTCTTCAATGTCGTGGCTGCTTTCTGATTGCTTTTACATGCATCTTCGCAAC
ATTCATGGGGGAGTCAAAAGTAGCAATGGCAACATTTCGACCAAGTAGCTGGGC
TCTTGCACATGCTACCTTTTACGGTGATGAAACAGCTTCTGCCACCATGGGAGGT
GCATGTGGGTACGGGAACTTGTTTCAAAGCGGTTACGGGACGGACACGGCAGCA
TTGAGCTCAAGGTTGTTCAACAACGGGTATGCGTGCGGGACATGTTACCAGATAA
AGTGCTACCAATCAAGTGCATGCTATAACAACGTGGCCTTCACAACCGTCACCGC
CACCAATCTTTGCCCTCCAAATTGGTCCGAGCCCTCCGATGACGGTGGTTGGTGC
AACCCTCCGCGAGCCCATTTTGACCTGTCCAAGCCGGTCTTCATGAAAATTGCCC
AGTGGAAGGCCGGCATAGTCCCCATCCTATACCGCAGAGTGCCATGCCAAAGAA
AGGGAGGGCTTCGATTTAATTTCCAAGGGAATGGATACTGGCTATTGGTGTATGT
GATGAACGTGGGAGGCGGAGGAGACATTGCGAGCATGTGGGTGAGAGGAAGCA
GAACGGGATGGATTCAGATGAGCCACAACTGGGGGGCTTCGTACCAAGCATTTG
CGACTCTGGCTGGGCAATCTCTGTCTTTCAGGGTTACTTCTTACACTACTAAAGAG
ACTATTATTGCATGGAATGTTGCTCCTTCTAATTGGAACTATGGACTCACTTACTC
CTCCGCTGCCAATTTCAGATGAATGTATGTAATGTGACTAAATAAGTCAGAATCT
GTCGCCACAACCGCATCGGTTCCCTTGTTTATTAGATGATTTTATGTGAAGATCAT



ACTTAAAAATTCTTAGATGAATTAACATGTTTGTTTAATAATTTTCAAATTTTCAA
TAACAA

Nucleotide
>AJEXPA-14

TTGTCTCTTAACCAAAACTTTCAATGGATTTCACAGTTACTTTTGATCAATGGTTA
TTAGAATACATTATTTATTAACCCCTCCTATGACTCAAAATATACTCCGCATTAGA
AGAAATCGAAGCTTAAATAAATTAAAGAGTGGTCTTACTCTATGAATTCTGGTTA
TACAGTTGCATTCAAATTTTTCACACCCCAATAGAATTCCTCCTAAAGTTTTCACC
CGAAATATGATTTGGAAATCAATTTGGTTCATCAAAGTTTTAAACTCTTTATTTGA
AAAGTTATCCATGGAGGTCTACCGGTAAATCAACATCTCAAAACTAGAATTCTCA
ATTTCTAAGCTATATGTCCTAAATACAAGAATGTCCTAAAATAAAGCCATGCACT
ATTTAATTAATTGTCCACTGGCACCAAAGATTTGGCAAGAATTGGGAGTAATGAA
TTTATCTACTGTAGAATTGGACCTCTAGCGGTGGTGGAAAAGCACAACGTTATAC
CTTGTTATTGAAAATTTGAAAATTATTAAACAAACATGTTAATTCATCTAAGAATT
TTTAAGTATGATCTTCACATAAAATCATCTAATAAACAAGGGAACCGATGCGGTT
GTGGCGACAGATTCTGACTTATTTAGTCACATTACATACATTCATCTGAAATTGGC
AGCGGAGGAGTAAGTGAGTCCATAGTTCCAATTAGAAGGAGCAACATTCCATGC
AATAATAGTCTCTTTAGTAGTGTAAGAAGTAACCCTGAAAGACAGAGATTGCCCA
GCCAGAGTCGCAAATGCTTGGTACGAAGCCCCCCAGTTGTGGCTCATCTGAATCC
ATCCCGTTCTGCTTCCTCTCACCCACATGCTCGCAATGTCTCCTCCGCCTCCCACG
TTCATCACATACACCAATAGCCAGTATCCATTCCCTTGGAAATTAAATCGAAGCC
CTCCCTTTCTTTGGCATGGCACTCTGATACATTAACCAATAAGTTACGAGAAATAT
TTTATGCCATGAAAACTCACATGCAGTTGTATTTATATAAAGTTAATAATATAAA
GTTAATAATTGAGTCAAACCTGTCAAATCATACCTGCGGTATAGGATGGGGACTA
TGCCGGCCTTCCACTGGGCAATTTTCATGAAGACCGGCTTGGACAGGTCAAAATG
GGCTCGCGGAGGGTTGCACCAACCACCGTCATCGGAGGGCTCGGACCAATTTGG
AGGGCAAAGATTGGTGGCGGTGACGGTTGTGAAGGCCACGTTGTTATAGCATGC
ACTTGATTGGTAGCACTTTATCTGGTAACATGTCCCGCACGCATACCCGTTGTTGA
ACAACCTTGAGCTCAATGCTGCCGTGTCCGTCCCGTAACCGCTTTGAAACAAGTT
CCCGTACCCACATGCACCTCCTTCAAATCCATAGTGAAATTAATTAAGATAAGCA
ATGGTAATTAAGGAATAATTAATTAAGATAAGATATATACCCATGGTGGCAGAA
GCTGTTTCATCACCGTAAAAGGTAGCATGTGCAAGAGCCCAGCTACTTGGTCGAA
ATGTTGCCATTGCTACTTTTGACTCCCCCATGAATGTTGCGAAGATGCATGTAAAA
GCAATCAGAAAGCAGCCACGACATTGAAGAATGGAGGCCATGATTATAGGTTGG
AATTGTGCCAGATATTACTGTTCCTTAGAAAAGGAATGCAATGCGACCATGGTCA
CGGACAAGTACATCAATTCCTTATATATATAAGTTCCAAATTCTTTGGACACGTAT
GTTGTAACTAAGAACTTGCCTTCGTGATCTCCACGAACATGGTATGGTGCCTCTA
ATCTTCCAAAAGTCAACACCACAATATATTGTCATTCTTCTATTGTTTCCCGCCGC
CACAATATTGACCTTGGGAATTAATTGATATTTAGTAAGTGAACTATACGATTTTG
TTAGCAAGGGTGACTCTTCCAGAATTCGTAGTTATATTAAAAAAAGAGGAGTATA
TATTATATTACAACATGATTTTCTTATGAGAGGATAACGTGCCGGCAGGTTCCCTT
GGGTTGTTTGGTGTATTTCATCACCGGGTAGAGATTAGAAAATTAATTCTCATTAG
TCAATGTAATAATTCTTTTAAGGGTTGTTTGGCACAATTCTTATATAGGGGATGGG
GAATTTGGAGTTGAACTTGATCGGTGACCGTGTTAATTAGGGAATAAGGATCCTG
ATTGCACTATCTCATCCAGTGGTGTATGAACAATTCTTGGTAATATATGATACACA



AAGCTCATATAATTAAAGCTTTCAAGTATGACAGTGGTGGCACATATTACAATAG
TGATTTATCACCACTGTTTTCTGAGTTGATAAAATTAGTCACTACCCATTTGTGTG
TCTTGTATATATCTTCACGTACTCCACTTAGGAACTGCTTCCTTCTGGTAATGTAA
TCAATCTTGTAGTTGAATCATACACCAATGCGGTACCACAGCTGAGGATAATGTT
AATTTCGATTGTCAGACTAATTATCTATCATAAACA





