IDENTIFICATION
Species: Cicer arietinum
Locus: Ca 18084

Gene Model: Ca_18084
Description: CarEXPA-03
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/bio data/80
http://www.cicer.info/databases.php
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Superfanilies PLNOOOS0

PLN00050 Z\:‘C:"“T:ﬂl‘. c Al‘—ﬂ‘ EEEEE expansin A; Provisional — In::r;:l !?5‘-:::33
SEQUENCES

Peptide

>CarEXPA-03

MALIGLLLVVFHTMFSSAYGYGGGWVNAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSQG
YGTNTAALSTALFNNGLSCGSCFEIRCANDHRWCLPGSILVTATNFCPPNNALPNNNG
GWCNPPLHHFDLAQPVFLRIAQYKAGIVPVSYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFNLVLV
TNVGGAGDVHSVAVKGSKTGWMPMSRNWGQNWQSNNYLNGQTLSFKVTTSDGQT
VVSNNVAPSGWSFGQTYSGAQFR*

CDS (coding sequence)
>CarEXPA-03

ATGGCTCTAATTGGTTTACTCTTGGTGGTGTTTCACACAATGTTTTCCTCTGCTTAT
GGCTATGGTGGAGGTTGGGTTAATGCACATGCTACCTTCTATGGAGGGAGTGATG
CATCTGGAACAATGGGTGGAGCATGTGGATATGGTAACCTTTACAGTCAAGGATA
TGGAACTAACACAGCTGCTCTAAGCACAGCTCTGTTCAACAATGGTTTGAGCTGT
GGATCTTGTTTTGAAATTAGGTGTGCTAATGATCATAGATGGTGTCTTCCTGGTTC
AATTTTGGTCACTGCTACTAATTTCTGTCCACCAAACAATGCCTTACCTAACAATA
ATGGAGGATGGTGTAACCCTCCTTTGCATCACTTTGATCTTGCTCAGCCTGTTTTT
CTTCGCATTGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTTCCTGTTTCTTACAGAAGGGTACC
CTGCAGAAGAAGGGGAGGAATTAGGTTCACAATCAATGGTCATTCCTACTTCAAT
TTAGTTCTTGTAACTAATGTTGGTGGTGCTGGTGATGTTCATTCAGTTGCTGTTAA
AGGGTCTAAAACAGGGTGGATGCCTATGTCGAGAAACTGGGGACAAAACTGGCA
AAGCAACAACTACCTTAATGGACAAACCTTGTCCTTCAAGGTTACAACAAGTGAT
GGTCAAACTGTGGTTTCCAACAATGTTGCCCCATCTGGTTGGTCCTTTGGTCAAAC
TTATTCCGGTGCTCAATTCCGCTGA

Nucleotide
>CarEXPA-03

ATGGCTCTAATTGGTTTACTCTTGGTGGTGTTTCACACAATGTTTTCCTCTGCTTAT
GGCTATGGTGGAGGTTGGGTTAATGCACATGCTACCTTCTATGGAGGGAGTGATG
CATCTGGAACAATGGGTATGCAACAACAACTATAACAAAAGTTCAAATTTTTATT
ACTTATTTAAATTATTTCAACAATTTAGAGCAAACCCATCTGACTAATTTGTTTAA
TAATGAAATTTATTTAGGTGGGTATGCAATAACTATGAAAAAGTTCAATTTTTTTT
TATTACTTATTTTAATATTTCAACAATTTAGACTAAACCCATTTGACTAATTTGTTT



ATTAACTAAATTTAATTAGGTGGGTATGCAACATCTATGAAAAAGTTCAAATTTT
TATTACATGTTTGTATTATTTCAACAATATAGAGCAAACCCATTTGACTAATTTGT
TTATTAATGTTATTTGTTTAGGTGGAGCATGTGGATATGGTAACCTTTACAGTCAA
GGATATGGAACTAACACAGCTGCTCTAAGCACAGCTCTGTTCAACAATGGTTTGA
GCTGTGGATCTTGTTTTGAAATTAGGTGTGCTAATGATCATAGATGGTGTCTTCCT
GGTTCAATTTTGGTCACTGCTACTAATTTCTGTCCACCAAACAATGCCTTACCTAA
CAATAATGGAGGATGGTGTAACCCTCCTTTGCATCACTTTGATCTTGCTCAGCCTG
TTTTTCTTCGCATTGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTTCCTGTTTCTTACAGAAGG
TAACTTTTTTTCTTTCTTTATTTAGCACTTTTTGTTTTTTGCTTTTGATTTTAAATTG
GGATAATGGGTTGGCCCTCCTTGTCACTTTCAACTAGTGAAAGGGGTTTTTCTTAT
TTCTATTTCGAGTCACATGTATTTGGAAGTTTCCTAACTTTCGTTATCTATGTTTGT
TTTTAGTTATAGTGTAATTTCTTTTAGTTAAAAGATTTGGATTTTATCTATGTGGTT
AAACGAGGTTCCTTTTAGAGGTGGTAATTTCTGCAGTGAAAACACTGTGTTTTTTA
CTAAATGGTTGGTGAATTGTAACTAACTTTTTATGTTTTCGGTTTTAATTTATATTT
TAACTAATAAATAAATTTTAATCAACTAATAAATTTTAAAAAAGTATAGATTAAT
TATTTTTCACTATTTTTTACAATTTTTTTTTTAAAAATAGATCTAATATTTTCATAA
ATTTTTAAATATGAAAGCTAATTTTAATATATTTTTTTTCTTTCTAATAATGCTTTC
TTCATAACTTTATCTTCATTGTTTTTTTTTGGTTGAGCACTTCCATATTTTTCTAATC
ACAATTTTTTTATTATATGAATCTTGTATCTCCTTAATCCTTATTAGGAATTTAAAA
TAAACACAAATTTAATAAAATAAAAAATAAGCATATATTTAGAAAATAAACAAG
TTCTAGGCGTTATGAAATTTATTGTTTGGTGGATATGTGTAGGGTACCCTGCAGAA
GAAGGGGAGGAATTAGGTTCACAATCAATGGTCATTCCTACTTCAATTTAGTTCT
TGTAACTAATGTTGGTGGTGCTGGTGATGTTCATTCAGTTGCTGTTAAAGGGTCTA
AAACAGGGTGGATGCCTATGTCGAGAAACTGGGGACAAAACTGGCAAAGCAACA
ACTACCTTAATGGACAAACCTTGTCCTTCAAGGTTACAACAAGTGATGGTCAAAC
TGTGGTTTCCAACAATGTTGCCCCATCTGGTTGGTCCTTTGGTCAAACTTATTCCG
GTGCTCAATTCCGCTGA






