IDENTIFICATION

Species: Boechera stricta

Locus: Bostr.0556s0121

Gene Model: Bostr.0556s0121.1.p
Description: BosEXPA-01
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
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KEGG:-
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Legend:

CDS s upstreamy downstream — Intron

DOMAIN ARCHITECTURE
ey

Superfanilies PLND3023

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family 21 Expansin-like B1; Provisional 19-250 5.34e-159
SEQUENCES

Peptide

>BosEXPA-01

MLMGKMGLLGILLLVFAAMLCSVHGYDAGWVNAHATFYGGSDASGTMGGACGYG
NLYSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCQSDGAWCLPGAIIVTATNFCPPNNA
LPNNAGGWCNPPLHHFDLSQPIFQRIAHYKAGVVPVSYRRVPCQRRGGIRFTINGHSY
FNLVLVTNVGGAGDVHSVAVKGSRTRWQQMSRNWGQNWQSNNLLNGQALSFKVT
ASDGRTIVSNNIAPASWSFGQTFTGRQFR*

CDS (coding sequence)
>BosEXPA-01

ATGTTAATGGGAAAGATGGGTCTTTTGGGAATTTTGTTGTTGGTTTTTGCTGCAAT
GTTGTGCTCTGTTCATGGCTATGACGCTGGATGGGTCAATGCTCATGCAACCTTCT
ATGGTGGAAGTGATGCTTCAGGAACAATGGGTGGAGCTTGTGGGTACGGGAATC
TCTACAGTCAAGGATACGGAACCAACACTGCAGCGTTAAGCACCGCACTGTTCAA
CAACGGGCTTAGCTGCGGCGCGTGTTTCGAGATCAAGTGCCAGAGCGACGGLCGC
GTGGTGCTTACCTGGTGCTATCATAGTCACAGCCACCAATTTCTGTCCTCCGAACA
ACGCACTTCCTAACAACGCTGGTGGTTGGTGTAACCCTCCGCTTCACCATTTTGAT
CTGTCTCAGCCGATTTTCCAACGCATTGCTCATTACAAAGCAGGTGTTGTCCCTGT
TTCTTACAGAAGGGTTCCGTGCCAGAGAAGGGGAGGCATAAGGTTTACAATCAA
CGGCCACTCTTACTTCAACCTTGTTTTGGTCACCAATGTTGGCGGTGCTGGAGATG
TTCACTCTGTTGCGGTTAAAGGTTCCAGAACAAGGTGGCAACAAATGTCAAGAAA
CTGGGGACAGAACTGGCAAAGCAACAATCTATTAAACGGTCAAGCATTGTCCTTT
AAGGTTACTGCTAGTGATGGTCGAACTATCGTCTCTAACAACATTGCTCCAGCTA
GTTGGTCGTTCGGACAAACCTTCACAGGCCGTCAATTCCGTTGA

Nucleotide
>BosEXPA-01

AAGCAAAGCAACTATCTCTCTCTTTCAAATTCCATTTTTCTCACTCTCCATAAAGC
TCTGCACTTTCTCAAAGGAGAATGTTAATGTAATCATCTTTCTATTTCACTCCACT
CTCTGTCTATGATTTCAATCTTTAACTGTTTTTTGTTACTTTCTTAATGATAATGTC
CAGAGTTCTAAATTTGTCTGAAAATCTGTTCAATTGTAGGGGAAAGATGGGTCTT
TTGGGAATTTTGTTGTTGGTTTTTGCTGCAATGTTGTGCTCTGTTCATGGCTATGAC



GCTGGATGGGTCAATGCTCATGCAACCTTCTATGGTGGAAGTGATGCTTCAGGAA
CAATGGGTATGTGCTCTGTTCATGGCTATGTTCTCTAAAATGCTTTTTATGAAAAG
TAAATTTAGAAAGTTTACATTTTTGTTGATGTTGTCTCTAGGTGGAGCTTGTGGGT
ACGGGAATCTCTACAGTCAAGGATACGGAACCAACACTGCAGCGTTAAGCACCG
CACTGTTCAACAACGGGCTTAGCTGCGGCGCGTGTTTCGAGATCAAGTGCCAGAG
CGACGGCGCGTGGTGCTTACCTGGTGCTATCATAGTCACAGCCACCAATTTCTGT
CCTCCGAACAACGCACTTCCTAACAACGCTGGTGGTTGGTGTAACCCTCCGCTTC
ACCATTTTGATCTGTCTCAGCCGATTTTCCAACGCATTGCTCATTACAAAGCAGGT
GTTGTCCCTGTTTCTTACAGAAGGTAAACATACTTTTTTACTGTCACAAAGTCTTA
ATCTTCTTTTGTAAATCTTAACTGTGTTAAATTTCTTGCTATGGGTCTTCGTAAGTT
TTCTCGTTGCTCTGTGTCTTAAAAGATGCTGTCAATTTATTGTTGAAAGTTTCAAT
CTTTTTTCAATTTTCACTAATCTTGTTAATTCTCTGGTTCGTCTCTGTTATTTAACT
GATAGTTTTTTTTTTGCTTCATATGTAGGGTTCCGTGCCAGAGAAGGGGAGGCAT
AAGGTTTACAATCAACGGCCACTCTTACTTCAACCTTGTTTTGGTCACCAATGTTG
GCGGTGCTGGAGATGTTCACTCTGTTGCGGTTAAAGGTTCCAGAACAAGGTGGCA
ACAAATGTCAAGAAACTGGGGACAGAACTGGCAAAGCAACAATCTATTAAACGG
TCAAGCATTGTCCTTTAAGGTTACTGCTAGTGATGGTCGAACTATCGTCTCTAACA
ACATTGCTCCAGCTAGTTGGTCGTTCGGACAAACCTTCACAGGCCGTCAATTCCG
TTGAAATTGTTTTTTAATTCGGTCTTTATATAGTTTAGGGTGTGTGTAGTGGTGAG
GAAAGAGGAGAGATATAGTGAGAGGGTTTAAGGCTTTTTAGGGTTTTAAGTGGA
GAGCCTTAAAACTTTCTTTGACTCTTGAGAGGTGAAATGGAGAAAAGGGCTTATT

TTAAAAGGGCTCTTTTTGTCATTTTAAGGATTAGGGTTTTAGTAAGTGGGTATTGA
GTAGTAGAGTGGTGTGTCTTAAGGGATCTCCTATGTTTCACCAATGGGTTCCTTTG
TTTTATCACTTTTTATATTTCCTTTTTTTGACCTTTTTCTGTCTTGTGGTTTAAAAAG

CAGAAGTGGGTAGGGGCAGAGGAGGAATTTGACCACCCGCCTTGTGTTTTTATTT
TTCTTCTTGGGTCGTTTTTGTTTACGTTATTAAGTTGTAATGTATTTGGTTGTTTAA
GATCAGCTTTACCTGTGGGTTTGATAAGTGTTTTGTTACCAGA



