
IDENTIFICATION 

Species: Sesamum indicum 

Locus: XP_011076589 

Gene Model: XP_011076589.1 

Description: SinEXPA-07 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04135  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SinEXPA-07 

MDASMSSLVLFLLLGLCLCLPGAYGDYGGWDSAHATFYGGGDASGTMGGACGYG

NLYSQGYGTNTAALSTALFNNGLTCGACYELTCSGEPRWCLPGTITVTATNFCPPNPS

LPNDNGGWCNPPRQHFDLAEPAYLQIAQYKAGIVPVSFRRVPCQKKGGIRFTINGHS

YFNLVLVTNVGGAGDIRSVSIKGSNTGWQPMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFQVTT

SDGRIITSYDVASTGWQFGQTFEGGQF 

CDS (coding sequence) 

>SinEXPA-07 

TGTAAACACACTCCCCTCTATATAAATATGCCCCTTTCCCTCCACATTTTGTACTA

AGCTCTCAACCCCCCACCCCTCACCATCCCTTCTCATCTCCCACTCCATTTTTCCTA

ATTACTACATTGCATTTTAGTTTCTGCCTCTCTTTTTCAATGGATGCTTCCATGAGC

TCTCTTGTATTGTTCTTGTTGTTGGGCTTATGCTTGTGCTTGCCCGGAGCCTACGGT

GATTACGGGGGATGGGATAGCGCTCACGCCACCTTTTATGGTGGTGGGGATGCAT

CCGGCACAATGGGTGGTGCTTGTGGGTACGGTAATTTGTACAGCCAAGGATACGG

TACAAACACAGCAGCACTAAGCACTGCTCTTTTCAACAATGGATTGACCTGTGGG

GCGTGCTACGAGCTGACGTGCTCGGGCGAGCCGAGATGGTGCTTGCCGGGCACC

ATCACGGTCACCGCCACCAATTTCTGCCCTCCCAACCCCTCTCTGCCTAACGACAA

CGGTGGGTGGTGCAATCCGCCCCGCCAACACTTCGACTTGGCCGAGCCTGCTTAC

TTGCAAATTGCCCAGTACAAAGCAGGAATTGTTCCGGTCTCTTTCCGAAGGGTGC

CCTGCCAGAAAAAGGGGGGAATAAGGTTCACAATCAATGGCCACTCCTACTTCA

ACCTAGTCTTGGTTACCAATGTGGGCGGTGCAGGGGACATTCGTTCCGTGTCGAT

CAAGGGATCCAACACTGGATGGCAACCCATGTCGAGAAATTGGGGTCAAAACTG

GCAGAGCAATTCCTACCTCAACGGTCAAAGCTTGTCATTTCAAGTCACCACCAGC

GATGGTAGAATCATTACTAGCTATGACGTTGCGTCCACTGGTTGGCAGTTCGGAC

AAACATTTGAAGGGGGGCAATTCTAGTTGCATTAAGTAATAAAAGCTAGAGAAA

TTATTTCAAAAGCTTTTTTTTTTTTTTCTTTTAAAACTTATTATAAGAGGACAAAAA

GGATCGAATTGAATTGTATATGGCATAAAGGGTGAGTAGGAGTGGAAGAGGCTC

CGAGAGCTGTGGTGGCAGGATTGCGCCCGCTTAGGCCTAATATATGTGTGTAGTG

AAGTTATAGCGATCGATTTTCTCTCTTTTTTTTAAAGGAGATATTCAAATGGTGGG

TGAAAATTACGGAATGTATCCACCAAAACTATCATGTATAAGTTTGTAGGTTTGA



TCCCTAACTCAGTACAAATGTTGAGTTGGGGCTACTTAATATGATTGAATACGCTT

TTATGGGGCATTAATTTT 

Nucleotide 

>SinEXPA-07 

AAAGCCATTACCAAAATTTTAAGTTTTAATAATAGTTAATCAACATCTATCACGA

TTTATAAAAAAAGAATAAATAACTTACATTTGACATTGTTTTAAATATGGCGAAA

ATACTTGCTTTGATTTTTAGTTATAATTAATAATTTGGCATCTTTTACAGAAATAA

AAACTAGTAATTATTGCACAATCATAGTATTCACAATGGTATATTACTTTTAATCG

TTATAATCAACTATATAACAAAAAAAATGTATATATATATATATATATAGATATA

TAGAATCAAGAAAAGGAGGAATTAAAGAGTTGATGTGAGAAATGCATGTGGTGG

TAGGGCCAATGAGACCAGCAGTTGGTAGTTCAAGTTGTAAACAAATGCATGTGCA

TCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCACCTAAATACCTATGCATATTTCGATTCACT

TCTTCTGTGGCAGTGGCTCTCACCCCTAACTTGTCACTTTCTACCATTATTTCTCTC

TGTAAACACACTCCCCTCTATATAAATATGCCCCTTTCCCTCCACATTTTGTACTA

AGCTCTCAACCCCCCACCCCTCACCATCCCTTCTCATCTCCCACTCCATTTTTCCTA

ATTACTACATTGCATTTTAGTTTCTGCCTCTCTTTTTCAATGGATGCTTCCATGAGC

TCTCTTGTATTGTTCTTGTTGTTGGGCTTATGCTTGTGCTTGCCCGGAGCCTACGGT

GATTACGGGGGATGGGATAGCGCTCACGCCACCTTTTATGGTGGTGGGGATGCAT

CCGGCACAATGGGTACGTTAAATCTTTGAGAACCAAGTCGTTTTTATGTGCATGA

GTTGTTGTATGTTTCCTTGGTTTCAGAATCGAAGTTCTTGTATGTGTATTGTGTGTG

TATGTATATTTTGGGACGTTCTTAGATATATATTCAACTAAAAAGTAAAATTTTAT

TTTTAATTCTGTAATTTTAGGTCGTTATCATTTTTGGTCCTATAATTTACTCCATTT

ATACATTTAATTTTTTTTTATGAATTTAATTTTAAATATCTCATAATTGATCTTTTT

TTTTTTTTGACAAATTTAATCTTACATTAACATGGTATATGTTAGTTAGTACATGT

ATAGAAGTTTAACATACATACTCTGACCTTTCAGCATTGTCTAACGACCACTTCTT

CTGATAGGCCCACACATCTACTTTAGTTGCTGAATATTTGTTACCTACTACAAGTT

AGCAATGTGGATTTAAGTCCGACTAAATTATTTAATTTTAAATTTTATTTAATACA

TACACGCCATGTGTATAATTTTTTTTGTTAAATAAAATAAAGTGCGTAATTTTTGT

ATATATAACTTGTGTATATTAGATATAATAGAAGATAGAATAGGATTTAAAATAG

AAAATTTACTTCAAATTTCAGGATGGGAGTCTAACAAGCGACACATTTTTCCTAC

TGTAGGTGGTGCTTGTGGGTACGGTAATTTGTACAGCCAAGGATACGGTACAAAC

ACAGCAGCACTAAGCACTGCTCTTTTCAACAATGGATTGACCTGTGGGGCGTGCT

ACGAGCTGACGTGCTCGGGCGAGCCGAGATGGTGCTTGCCGGGCACCATCACGG

TCACCGCCACCAATTTCTGCCCTCCCAACCCCTCTCTGCCTAACGACAACGGTGG

GTGGTGCAATCCGCCCCGCCAACACTTCGACTTGGCCGAGCCTGCTTACTTGCAA

ATTGCCCAGTACAAAGCAGGAATTGTTCCGGTCTCTTTCCGAAGGTAACATCAAT

TGTGTCTTTTTCTTCACATAATACACCTATTATTTTCAGTAGTAGTGATGGTAATA

GATCAAACTTGGAGGAGAATTTATAAAATTTGAATATAATATTATTAACAAAAAT

ATTTTTGTAAAAAAAGCATTTATACGGATAAACTTTTCACAAGAATTGTCTGTTGA

GAAGACAGTCCAACAATTTGAACACAAAACTTCTCCCTGTTCTTGCTAATACAAT

ACATGATTTTCTATGGTAGGGTGCCCTGCCAGAAAAAGGGGGGAATAAGGTTCAC

AATCAATGGCCACTCCTACTTCAACCTAGTCTTGGTTACCAATGTGGGCGGTGCA

GGGGACATTCGTTCCGTGTCGATCAAGGGATCCAACACTGGATGGCAACCCATGT

CGAGAAATTGGGGTCAAAACTGGCAGAGCAATTCCTACCTCAACGGTCAAAGCTT

GTCATTTCAAGTCACCACCAGCGATGGTAGAATCATTACTAGCTATGACGTTGCG



TCCACTGGTTGGCAGTTCGGACAAACATTTGAAGGGGGGCAATTCTAGTTGCATT

AAGTAATAAAAGCTAGAGAAATTATTTCAAAAGCTTTTTTTTTTTTTTCTTTTAAA

ACTTATTATAAGAGGACAAAAAGGATCGAATTGAATTGTATATGGCATAAAGGG

TGAGTAGGAGTGGAAGAGGCTCCGAGAGCTGTGGTGGCAGGATTGCGCCCGCTT

AGGCCTAATATATGTGTGTAGTGAAGTTATAGCGATCGATTTTCTCTCTTTTTTTT

AAAGGAGATATTCAAATGGTGGGTGAAAATTACGGAATGTATCCACCAAAACTA

TCATGTATAAGTTTGTAGGTTTGATCCCTAACTCAGTACAAATGTTGAGTTGGGGC

TACTTAATATGATTGAATACGCTTTTATGGGGCATTAATTTTGATGGGCTTTTGCT

TTTATTGCATTAAAGTCTAGAGAAAATTCAACGTTCTCTCTATATTTATAATGATT

ATAAATAATTTTTTTATTATTTAAAAAAATATACATATTTTGTAAATTAATGATTG

TCTAATAATATTTTTTTTTGTTACACTCCAATTTAAACCATCATTAATTTTAAGAA

ATATTTTGTTTCTATACACAGTTTTTGTTTAGTTGGGAAGTGACAATCAAACTATC

TTGTGACAAGTATAAATTGATTGATTGATAGTTGGTCAGATTAATAATGTCATAA

CTAGATATTTATTGCGTACCATAGCCCATGACTATTANNNNNNNNNNNNNNNNN

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNAGTATATAATTGTGAGAATTAATTGCTTAAAAA

AAATCAAAATATTTGGATCATGTAAGAAATTTAAATTGAAAAAAAATAAATGTA

ATGAAGAAATGTGTGGTATACTATAACAAATTAATGTTAATTATA 


