IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016190918

Gene Model: XP_016190918.1
Description: AipEXPA-09
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.
Superfanilies PLNOOOSO

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN0O050 super family cl31535 expansin A Provisional 1-248 1.14e-141
SEQUENCES

Peptide

>AipEXPA-09

MALIGFLLVSFLTMFSSAYANGGAGWTNAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQ
GYGTTTAALSTALFNNGLSCGSCYEIKCVNDQKWCLPGSIVVTATNFCPPNNALPNN
AGGWCNPPLHHFDLAQPVFLRIAQYKAGIVPVAYRRVACRRRGGIRFTINGHSYFNL
VLITNVGGAGDVHSVSIKGSKTGWMPMSRNWGQNWQSNNYLNGQSLSFKVTTSDG
RTVVSNNVAPAGWTFGQTYTGAQFH

CDS (coding sequence)
>AipEXPA-09

CTGCCAACCATTTTTCCTCACTCCTCTGCTTCACAATCACATTTATCTCTCCCGTGT
TGCTGCAGCAGCTAGCCCCCTCTTTTGTTGTCCCCATAATATCAAAATTAATTCCC
TTTAGTATAAGGAAAGGAAAATGGCTCTCATTGGGTTTCTCTTGGTTAGTTTTCTT
ACTATGTTCTCCTCAGCTTACGCCAATGGTGGAGCAGGATGGACCAATGCTCATG
CTACCTTCTATGGCGGGGGTGATGCATCAGGGACAATGGGTGGGGCTTGTGGATA
TGGAAACCTCTATAGCCAGGGGTACGGAACAACCACTGCTGCTTTGAGCACTGCA
CTTTTCAACAATGGCTTGAGCTGTGGCTCTTGCTATGAGATTAAGTGTGTGAATGA
CCAGAAATGGTGCCTCCCTGGCTCCATTGTGGTCACTGCCACTAATTTCTGCCCTC
CAAACAATGCATTGCCAAACAATGCAGGTGGGTGGTGCAACCCTCCTCTTCACCA
CTTTGATCTAGCTCAGCCTGTGTTCCTCCGCATTGCTCAATACAAAGCTGGAATAG
TCCCTGTCGCTTACAGGAGGGTGGCATGCAGGAGAAGAGGAGGAATAAGGTTCA
CTATTAATGGTCATTCCTACTTCAACCTAGTACTAATCACAAACGTTGGTGGTGCT
GGTGATGTTCATTCTGTGTCCATCAAGGGTTCAAAAACCGGTTGGATGCCAATGT
CAAGAAACTGGGGACAAAACTGGCAGAGCAACAACTACCTCAATGGCCAAAGCC
TCTCATTCAAGGTCACTACAAGTGATGGCCGTACAGTGGTCTCTAACAATGTTGC
CCCAGCTGGTTGGACCTTTGGCCAAACCTACACTGGTGCTCAATTCCACTAGGGT
CCTTATGGTCAAAAGTCCAACTCAAATTTTTACATATATACATACGTAGTATGTGA
CCTAAAATAGTATACTAGGGTATTAGATAGTATGCTACTAGTAATAGTCATGGGG
TCAAGCCTCTGGTCTTTTTAAAATTTGGCTTTCTAGGGTTTTGAGAAGGGCTTATT
TTAAAATGGTCCTTCAATTTTTAAGTTTTTATCTTGTGTTATGGAGAAGTTGGGGG
GACCCTCTTGTTAAATTGGCCCTTCACTTTTCGGAAAAGCTTTTTGTGAACCTTCC
TGCTACTAAATAGAAGCTAGCAGGGGGTGGAACTTTCTTTTTAATATTTTTATTAT
GGGTGAACAACTACTAAATTGGAAGAGGTGGATTCTATTATGGTTACCACCCGCC




ATTAGTAGTGGGGTTACTTTTTCCGCTTTATTGGGCGTGTTGTGAGCATTGTTTGC
TCTTGGAGTATGTCTAGTTTTATGGGAGAATATTGTAGTGTAAATTTTCCTAATGG
AAAGTTTCTGTTATTAACTACTCCTTTGTATTTTA

Nucleotide

>AipEXPA-09
ATGACCTATTTCTATATGAAAATTGCTCAAATTTATTTTACATGACATATGCATTA
ACTAAAACTATCACTTTTTTTTTATTTTTTACCAAAAATAAGAGACTCAAACCCGC

AACCTCTTAATTGAGTATGAAAAGACTATGTCATTTGAGCTTATAATTCATTGGCA
ACTAAAACTATCACTCTTGCTAATTGAAAACCTATCGTAATAATAATGTAGGCCC
CATTTTTGTGATGCTGTCTCAAACTGTATTTCCTTGGTCACATACAGATCCGAAAC
ATGAGCACAAAGATTGTTTATATTTCAACTTCATGTGTGGCCCATGTTATTAGGCC
CTTAGGAATCAAATCTTTACCCATCTTGAGAAGTCTTGATTTGCTTTACTCAGCCG
AAGAGAACAATTATTACTACTTTCCTTTTTGTCTTCTAATTCTTTTTAAAAAAATA
TTATCCTTCTTTTCTTTTAAAAATAGGTAAATGGATATATGGGCAATAAGAAATA
AAATACAAAGGAGTAGTTAATAACAGAAACTTTCCATTAGGAAAATTTACACTAC
AATATTCTCCCATAAAACTAGACATACTCCAAGAGCAAACAATGCTCACAACACG
CCCAATAAAGCGGAAAAAGTAACCCCACTACTAATGGCGGGTGGTAACCATAAT
AGAATCCACCTCTTCCAATTTAGTAGTTGTTCACCCATAATAAAAATATTAAAAA
GAAAGTTCCACCCCCTGCTAGCTTCTATTTAGTAGCAGGAAGGTTCACAAAAAGC
TTTTCCGAAAAGTGAAGGGCCAATTTAACAAGAGGGTCCCCCCAACTTCTCCATA
ACACAAGATAAAAACTTAAAAATTGAAGGACCATTTTAAAATAAGCCCTTCTCAA
AACCCTAGAAAGCCAAATTTTAAAAAGACCAGAGGCTTGACCCCATGACTATTAC
TAGTAGCATACTATCTAATACCCTAGTATACTATTTTAGGTCACATACTACGTATG
TATATATGTAAAAATTTGAGTTGGACTTTTGACCATAAGGACCCTAGTGGAATTG
AGCACCAGTGTAGGTTTGGCCAAAGGTCCAACCAGCTGGGGCAACATTGTTAGA
GACCACTGTACGGCCATCACTTGTAGTGACCTTGAATGAGAGGCTTTGGCCATTG
AGGTAGTTGTTGCTCTGCCAGTTTTGTCCCCAGTTTCTTGACATTGGCATCCAACC
GGTTTTTGAACCCTTGATGGACACAGAATGAACATCACCAGCACCACCAACGTTT
GTGATTAGTACTAGGTTGAAGTAGGAATGACCATTAATAGTGAACCTTATTCCTC
CTCTTCTCCTGCATGCCACCCTATGAAACCATAAAAGGACACACCTTCAGCACTC
TTTGAAAAACCATTCACCAAAATTAACAAACCCTAAACCATAAATAAGCCCAATT
TGGGAATTTGATAAAGATAGTAACTTTATACCTCCTGTAAGCGACAGGGACTATT
CCAGCTTTGTATTGAGCAATGCGGAGGAACACAGGCTGAGCTAGATCAAAGTGG
TGAAGAGGAGGGTTGCACCACCCACCTGCATTGTTTGGCAATGCATTGTTTGGAG
GGCAGAAATTAGTGGCAGTGACCACAATGGAGCCAGGGAGGCACCATTTCTGGT
CATTCACACACTTAATCTCATAGCAAGAGCCACAGCTCAAGCCATTGTTGAAAAG
TGCAGTGCTCAAAGCAGCAGTGGTTGTTCCGTACCCCTGGCTATAGAGGTTTCCA
TATCCACAAGCCCCACCTGAAACAAACACAACAAATGTTCATGACCCATTAAAAG
TTACTCAAATGGGGTTGCAAAAAATTGAAGCTTTTAGAAAAATACAAAACAAAA
ATGAGTGCATGCATACCCATTGTCCCTGATGCATCACCCCCGCCATAGAAGGTAG
CATGAGCATTGGTCCATCCTGCTCCACCATTGGCGTAAGCTGAGGAGAACATAGT
AAGAAAACTAACCAAGAGAAACCCAATGAGAGCCATTTTCCTTTCCTTATACTAA
AGGGAATTAATTTTGATATTATGGGGACAACAAAAGAGGGGGCTAGCTGCTGCA
GCAACACGGGAGAGATAAATGTGATTGTGAAGCAGAGGAGTGAGGAAAAATGGT
TGGCAGTGGTACCTAATTTATAGAGGTTTGAGGGGTTTGGACTTTGGAGGGTAGC




ATAGGGCCACAATCAAAACTTTAACTAATGTGTTATATTATATGTGCATTGCAATT
AGGGCCATTAAAATGATAAAATTCGTCAATGCAAGTCAGTCTGGTTATTGCCAAT
GAGTAATAGTTCAAATGACATAGTCTCCACATACTCAATTAAGAGGTTGCGGGTT
CGAGTCTCCATATCTTCGATAAAAAAAAAAGCAGTAGATTTTTATCACTTAATAT
TTTTTAACATAAATCTAAAAAAAATTCGAATATAATAAAGTGTTAAAAATTAAAT
ACATAACAAATAACATCTTTATATTTTATATTTTTAATAGACTTATCAAGTATATA
GCATTATTGTTTGTGTAGTGTAAGTGTATATTTAAGGGGAATTTTTTGGATGAAAA
ATAAAAATGGTAGTTAATTTTTAAAAAAAAAATGTATATTATGCATAATGTTTTT
ATTTTTTA






