IDENTIFICATION

Species: Amborella trichopoda

Locus: evm_27.model. AmTr_v1.0_scaffold00044

Gene Model: evm_27.model. AmTr_v1.0_scaffold00044.32
Description: AtrEXPA-04

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Atrichopoda vl 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T02990

EXTERNAL RESOURCES
https://plants.ensembl.org/Amborella trichopoda/Info/Index?db=core



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Atrichopoda_v1_0
https://www.genome.jp/entry/gn:T02990
https://plants.ensembl.org/Amborella_trichopoda/Info/Index?db=core

GENE STRUCTURE
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq. e e

Superfanilies PLN00193

List of domain hits o
Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family ci33423 expansin-A; Provisional 15-250 3.57e-83
SEQUENCES
Peptide

>AtrEXPA-04

MCGNKLCLLHLLILWGAPFSFSAFDNSWHPARASYYALKDPTEATAGACGYGNLMK
RGYGMSTVALSDALFNKGASCGGCYEVRCVEELRYCIPGTSIIVTATNYCAANYGLP
GDAGGLCNPPNKHFVMPIAAFEKIGIWKAGVMPVQYRRIKCIREGGIRFTVTGLGIFH
SVLISNAAGPGEVSAVKMKGSRTGWLPMGRNWGSIWHISADFKNQPLSFEVTGSDGI
TVTSYNVAPQNWQFGQTFEGKQFPS*

CDS (coding sequence)
>AtrEXPA-04

ATGTGTGGAAATAAGCTCTGTTTACTTCATCTTCTTATTTTGTGGGGTGCCCCTTTC
TCATTTTCAGCTTTCGACAATAGTTGGCATCCGGCTCGGGCCTCTTACTATGCCCT
CAAAGACCCCACAGAAGCCACAGCGGGTGCTTGTGGGTATGGGAACCTAATGAA
GAGGGGTTATGGAATGAGCACCGTGGCTTTGAGTGATGCCCTCTTCAACAAGGGA
GCCAGTTGTGGGGGTTGCTATGAAGTAAGGTGTGTTGAGGAGCTGAGGTATTGCA
TTCCGGGCACCTCAATCATCGTCACTGCAACCAATTACTGTGCGGCAAATTATGG
GTTGCCAGGAGATGCAGGGGGCCTCTGTAACCCGCCGAACAAGCACTTTGTGATG
CCCATTGCTGCATTTGAAAAGATAGGGATTTGGAAGGCTGGTGTCATGCCAGTTC
AGTACAGAAGGATCAAATGTATCAGAGAAGGGGGAATCCGGTTCACAGTGACTG
GCCTTGGCATCTTTCACTCAGTTTTGATAAGTAATGCGGCAGGACCAGGCGAGGT
TTCAGCTGTGAAAATGAAGGGTTCGAGAACAGGGTGGCTACCAATGGGCCGGAA
TTGGGGCTCAATTTGGCACATTAGTGCCGACTTTAAGAATCAACCTCTCTCTTTTG
AGGTGACTGGAAGTGATGGAATTACAGTGACTTCTTATAATGTAGCTCCCCAAAA
TTGGCAATTTGGTCAAACTTTTGAAGGCAAGCAGTTCCCTTCATGA

Nucleotide
>AtrEXPA-04

ATGTGTGGAAATAAGCTCTGTTTACTTCATCTTCTTATTTTGTGGGGTGCCCCTTTC
TCATTTTCAGCTTTCGACAATAGTTGGCATCCGGCTCGGGCCTCTTACTATGCCCT
CAAAGACCCCACAGAAGCCACAGGTAACACATCCTCTTTCTTTGGCATTTAAAGC
CGAAAGCCATTCTTGCCGAAATATCGGCTGATTGCTTTTTTTGTGTGATTAACAGT
GAGACTGTTTTAGGGTAGGTACATCAGTATTTTTTGGCTAATTTTTAGGGAAATTT




GGTGATTTCAGGTCTATTTTGGGAACATTGAAGAGAAAATAATAAAAATAATAGA
ACTTGTTTGCTTAGGAGAATTGCATAAATGATACGTATCAATTCCTTTTTCATGGT
TTTGATTTGTGTTTTTCCTTTCTTGATGGTTAGGGATGGGTTTTGTGGGTTTGCTTG
CATGAGAAACAGAGGAGAAGGTGGCGGGATGTATTAATGAAAGAGAAAATTACT
TGCAACAAATGATGTGCATGAACTTCTAGAGTGATAAAATATGTTGTGACCTGTG
ACTATGGAAAAATGATGCTGTTACTATTAATTGAGAGAGGAAATAAGGCTTTTGT
TATGAGCAGCTATGTCTTAATCCTATGCTGCAAGTTAATAATGGCTATGTTAAGTG
GAGCTTGGAGATCGTCTTCACCCATGGATGTAGTGATATTAGATCTTGGTGTTTTC
TGAGCTGTTTATTTTCATTTTGTCTGTTTTGTGCTATTTGTTGTTGGTTTCACCTATT
TTCTTCCTTGTGATCGAGCACATCTGGTTAGGCTTTGGCACAATAATTTTGAGTAT
TTGATAATCAGATGATTGATCTGTTTACCTATTTTTCTTTATATGTTTATGTTAGAA
TTAATATACTAGCAGAGGTTCTCCCCATACACAGTTTACCTGCCACAGACTCAAA
GAGAGATATTTAGTATTGTACTCTGCAATTGAGGGAGAAGAACTGATCAGTGTAT
GTGTGTGTGTGGGTGGGTGGGTGTGTTTTGTACTCTATTCTTCCTACTGTTTCACC
CAGTGTTTTAAAAACTGAACAGGTGGATCGAACTGGTTACCCACCTGTTCCACGT
TAGCTCGGAAGTGCCCAAGCTAGCTTTCTGGTTCTCTAGGGGTTTTTTGTATTGAC
ATAAAAAACAAACTGGTGGGAACTGATTGCAACAGGGCGAAACTGGGGTTTCTT
AGACTCAGACAGCCCACCCACCCGTTCTGAGCCTGCTCACCTGTTTTTAAAACAC
TGGTTTCACTATATAGATGTGAGATGCATTCATATTTTCCTGTTGTCTTCTTTTCTA
CCATACACACTTTTTGAGAGAGAGACTTCTATTTCTTTAAGTGAGAGACATAACC
TTTGCTTGAACTCATTCTTCTTTGTTGGGCTTGTTCAGCGGGTGCTTGTGGGTATG
GGAACCTAATGAAGAGGGGTTATGGAATGAGCACCGTGGCTTTGAGTGATGCCCT
CTTCAACAAGGGAGCCAGTTGTGGGGGTTGCTATGAAGTAAGGTGTGTTGAGGA
GCTGAGGTATTGCATTCCGGGCACCTCAATCATCGTCACTGCAACCAATTACTGT
GCGGCAAATTATGGGTTGCCAGGAGATGCAGGGGGCCTCTGTAACCCGCCGAAC
AAGCACTTTGTGATGCCCATTGCTGCATTTGAAAAGATAGGGATTTGGAAGGCTG
GTGTCATGCCAGTTCAGTACAGAAGGTAATTGAGGATCTCTCTCTCTCTTCATATC
TATTTTAATTATAATTGTATTGGTTGTTTTGATGAGACTCTTATCATGCTCTAATTG
CACTTGTTTTCAACTTGCATCATTTCTATGAAACCAATTGCTGGAGAGTAAATTAT
ACAACCAACAACGATCAACTTTTCTAATAATCAAAATAACATAAAGAAAGTAGT
GGTGAGATACGATCACATACACCACGCCATCCAGATCGAATGATTAAAGGAAGT
GGAATATCCCCTGGCAATTATGACCTATCCTAGATAAAATTAGAGATATTACTAA
GGGATAACTATTTTTTTCCGGTCACATCTACAGGGAAAAGGACCCTTCACAGAAT
ATCTGGCCAATGAGATTATCTCCAAGACACAACTGCTGGTGATTAACTTAATAGT
TTTATATAGTCCTTACTTCTTAGTGATATTTTTGACGTGATATGTATGTAGATTAAT
TTTGTGCAATGAATAAATACTTACTCTTAATTTTGCACAATTAATAAATACTAAGT
AAGTATTGAAGAAGACATACTATGGTGTATGCACACTTGATATGGTTGGTACTGC
ATCACGCCCAATTTGAGAACAACTCTAAATTGACCGAGTAGAGACTAACTATGAC
TCCACCACAACCAAACCTTTCTGAGGGTAAATCCATGGAACAAAGCCTAATCCAG
TAATTAGGTTTTCTAGTGGAGGTAAAACATTCCATAGAAATCAAGTTTAATTTCTA
GCATTTAGTAACTTTTTGTGAACGTGCATGTATAACATTAACACAATGCAAAAGC
TGGTTTTATCTCTTCTTCCCTCCCTCCCCTCTATTTCTCTCTCTAGTTCTTCTTATTT
CTGATGAATCATGATATTAACCCCCAAATGCGGGCAGGATACAGTGATCATCAAT
CCTAAATAGACTTCCATTCTCTGTCGCATCCCACTGAAACTTCCCACCCAACTTTG
GCAAATTTATGCTGAAACCTGTCGAGTTTTGAAGAAATTTCAATCTAAACCTGCT
AAATCGGTGGAACTCTGATGGAATTGAAGTCTGTTGTAAACTCTTCTACTGTGGC
TGAGATCCATCTAAATTTTGGTTCTTTATCTCACTAAAGTAGTGGCTATCTTTAGT




TATCTTCTAATTCATCCTGGTTATGGTGATCTTCAGGATCAAATGTATCAGAGAAG
GGGGAATCCGGTTCACAGTGACTGGCCTTGGCATCTTTCACTCAGTTTTGATAAGT
AATGCGGCAGGACCAGGCGAGGTTTCAGCTGTGAAAATGAAGGGTTCGAGAACA
GGGTGGCTACCAATGGGCCGGAATTGGGGCTCAATTTGGCACATTAGTGCCGACT
TTAAGAATCAACCTCTCTCTTTTGAGGTGACTGGAAGTGATGGAATTACAGTGAC
TTCTTATAATGTAGCTCCCCAAAATTGGCAATTTGGTCAAACTTTTGAAGGCAAG
CAGTTCCCTTCATGA



