IDENTIFICATION

Species: Populus trichocarpa
Locus: Potri.009G141400

Gene Model: Potri.009G141400.2.p
Description: PtEXLA-02

Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ptrichocarpa v4 1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T01077

EXTERNAL RESOURCES
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Legend:
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DOMAIN ARCHITECTURE

Superfanilies PLN3923

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family cl33621 Expansin-like B1; Provisional 23-262 873e-72
SEQUENCES

Peptide

>PtEXLA-02

MLDFSSSFCDILKNRMAVRMAVFLCFLFLIISSATGCDRCVHQSKVAYFSKASALSTG
ACGYGSMAIGFNSGHLAAAVSSLYKDGAGCGACFQIRCKNTALCSSRGTTVIVTDLN
NNNQTDFVLSSRAFMAMANKGMGQDVLKHGILDVEYKRVPCEYKNQNLAVRVEES
SKKPNYLAIKLLYQGGQTEVVAMDVAKVGSSNWGFMSRNHGAVWDTDRVPAGAL
QFRFVVTAGFDGKWIWAQKVLPEDWKPGMTYDSGVQITDIAQEGCSPCGDGIWK*

CDS (coding sequence)
>PtEXLA-02

ATGCTTGATTTCTCTTCTTCCTTTTGTGACATCTTGAAGAACAGGATGGCTGTCAG
GATGGCTGTCTTTCTTTGCTTTCTTTTCTTGATTATCTCCTCTGCTACTGGTTGTGA
TCGATGTGTTCACCAATCCAAGGTTGCATATTTCTCCAAGGCCTCGGCCCTTTCAA
CTGGGGCTTGTGGATATGGTTCCATGGCAATAGGATTTAATAGTGGACACCTTGC
GGCTGCTGTTTCTTCTCTTTACAAAGATGGAGCTGGATGTGGTGCTTGTTTTCAGA
TAAGATGCAAAAACACAGCTTTATGTAGTAGCAGAGGAACTACAGTGATTGTGA
CTGATCTTAATAACAATAACCAAACAGACTTTGTTCTTAGTAGCAGAGCTTTCAT
GGCCATGGCCAACAAGGGCATGGGTCAAGACGTCTTGAAACACGGGATTTTGGA
CGTGGAATATAAAAGGGTACCTTGTGAATACAAGAATCAGAATTTGGCTGTTCGA
GTAGAAGAATCAAGCAAAAAACCAAATTACTTGGCCATTAAACTGCTGTATCAA
GGCGGCCAGACAGAGGTGGTAGCCATGGACGTTGCTAAGGTTGGTTCTTCAAATT
GGGGTTTCATGAGCAGGAATCATGGAGCAGTATGGGACACAGACAGAGTTCCAG
CAGGAGCACTTCAATTCAGATTTGTGGTAACAGCTGGATTTGATGGGAAGTGGAT
CTGGGCTCAGAAAGTCCTGCCTGAAGATTGGAAGCCTGGGATGACATATGATTCA
GGAGTCCAAATCACCGATATTGCACAAGAGGGTTGCTCTCCGTGTGGTGATGGGA
TTTGGAAATGA

Nucleotide
>PtEXLA-02

ATCTCAACCCTCCTTTTCTTCACTAGATTGCGTCAACTACAATGCTTGATTTCTCTT
CTTCCTTTTGTGACATCTTGAAGAACAGGATGGCTGTCAGGATGGCTGTCTTTCTT
TGCTTTCTTTTCTTGATTATCTCCTCTGCTACTGGTTGTGATCGATGTGTTCACCAA
TCCAAGGTTGCATATTTCTCCAAGGCCTCGGCCCTTTCAAGTAAGAATCACTTTTC



CTTTTCTTTTAATTTCATTTTTCCTGTATTTTGAATGGGATTTTTAATTGGTGATAA
TTCCTGGTTTTGTGCAGCTGGGGCTTGTGGATATGGTTCCATGGCAATAGGATTTA
ATAGTGGACACCTTGCGGCTGCTGTTTCTTCTCTTTACAAAGATGGAGCTGGATGT
GGTGCTTGTTTTCAGGTTAGTACTAGACCACACCACTTGTCTGCTTTCCCTCCTGT
GGATTTTTTAGATGATTGATCATATCTCTTACTGGCTTTTGGCAGATAAGATGCAA
AAACACAGCTTTATGTAGTAGCAGAGGAACTACAGTGATTGTGACTGATCTTAAT
AACAATAACCAAACAGACTTTGTTCTTAGTAGCAGAGCTTTCATGGCCATGGCCA
ACAAGGGCATGGGTCAAGACGTCTTGAAACACGGGATTTTGGACGTGGAATATA
AAAGGTGAGAGCATATATTATAAGATTTATTTATCTCAATTATCATAATATATAAT
AGAATCTCTTTGGTTAAAATAATGATCATATATATGAATTAAATACCTGATCAAC
ATGATGATTTTTTTTTAGTTGCTTCTGCAGGTAATGGTTTGGTTATACCAGCCACA
AAAGAAATACATGTAATATGGACATACTTTATATAATTTTATATATTATAGCTAG
GAACAAAAAACGAGAACATTTAATGCTGGTAACGGTCGAAATGTAAAACCGTTG
TCCATAAAATCGCAGGTAACATGACTATATAATTGAGTTTGAGTGGATTCGCACA
ATATTCTACAGCTAGTATTCTGTGTTATTAAACTAAACTTGATGATATGGTGAGAT
ACGAGACTTAGCTTAGGTTTTAAATAAACTAGGTTAGAATTGATTTGATATACTA
GTTGAAAATTGATTTAACTTTTTAAAAAAAGTTCAGAACAATGTTGACTAACTTTT
AAAAAGAAGTATAAAAAGGTATTTTATATTTTATTAGTCTTTTTCTAAATTTGCAT
CCCCTTTGTCTCATTGATCAGGGTACCTTGTGAATACAAGAATCAGAATTTGGCTG
TTCGAGTAGAAGAATCAAGCAAAAAACCAAATTACTTGGCCATTAAACTGCTGTA
TCAAGGCGGCCAGACAGAGGTGGTAGCCATGGACGTTGCTAAGGTCAGAGCTTT
AACTTACTGTATGGAGTTAATCATACTTTTCAATGTAATGCTTAAACCATGCTGAC
TTGTTGTTGGTTTTGCTAAATTTCCTTAGGTTGGTTCTTCAAATTGGGGTTTCATGA
GCAGGAATCATGGAGCAGTATGGGACACAGACAGAGTTCCAGCAGGAGCACTTC
AATTCAGATTTGTGGTAACAGCTGGATTTGATGGGAAGTGGATCTGGGCTCAGAA
AGTCCTGCCTGAAGATTGGAAGCCTGGGATGACATATGATTCAGGAGTCCAAATC
ACCGATATTGCACAAGAGGGTTGCTCTCCGTGTGGTGATGGGATTTGGAAATGAG
GGGTCTTGCCTCTACTAATGTGAATAATATTCATCTATACACACACAGTTTGATCT
GATGTCATTCTTCACAACAGAATTCGATAATGTAGAGGAGTTTTATGAAGTTAGC
ATATTTTTTTAGAGTAGTAGCAATTCAGTTTCAATGTTCCTTCTTTTTTCTTTTTTTT
TTTACTTTGCGAGGAGGGCATTTGTCTACCTTACACATCTTTAATGGTGTTTAACG
TATTTGTTTTTTTTCTTCCTCCAATAAATTAATGTCCATTCTCTCTCTCTCTCTCTCT
CTCTAATTTGGGAAAATGACCATGTTTTAGTAACTAGGTGCTTCTTCTTTTTATGT






