IDENTIFICATION

Species: Sesamum indicum
Locus: XP_011084824

Gene Model: XP_011084824.1
Description: SInEXPA-14
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
KEGG: https://www.genome.jp/entry/qn: T04135
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+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO0OS0 super family cl31535 expansin A; Provisional 41-273 2.65e-124
SEQUENCES

Peptide

>SInEXPA-14

MCTNLSSPLHSYLTLLSSSFMAVPTMSMLSLLLFSFFTFCLRATYGDYGGWQSAYAT
FYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGACFELRCSGQPK
WCLSGSIMVTATNFCPPNPSLPNNNGGWCNPPRQHFDLAQPAFLQIAQYRAGIVPVSF
RRVPCRKKGGIRFTINGHSYFNLVLITNVAGAGDVHSVSIKGSRTGWQSMSRNWGQN
WQSNSYLNGQSLSFRVTTSDGRTVTSYNVVPGNWQFGQTFEGGQF

CDS (coding sequence)
>SIinEXPA-14

ATTCATCAAACTTATGTGCACAAACCTCTCATCACCACTTCACTCCTACCTAACAC
TTCTTTCTTCCTCATTCATGGCTGTTCCAACAATGTCCATGCTCTCTCTACTACTCT
TCTCCTTCTTCACCTTTTGTCTACGAGCCACTTATGGCGATTACGGAGGGTGGCAA
AGCGCTTACGCCACTTTCTATGGTGGTGGGGATGCTTCGGGCACAATGGGGGGTG
CTTGTGGGTATGGCAACTTGTACAGCCAAGGATACGGCACCAACACTGCAGCCCT
CAGCACTGCTCTATTCAACAATGGACTTAGCTGCGGGGCTTGCTTCGAGCTAAGG
TGTTCTGGCCAGCCGAAATGGTGCTTGTCCGGCAGCATTATGGTCACTGCCACAA
ACTTCTGCCCGCCCAACCCGTCCCTGCCTAACAACAACGGCGGGTGGTGCAACCC
GCCTCGGCAGCACTTTGATTTGGCTCAACCTGCTTTCTTGCAAATTGCACAATACC
GGGCTGGAATCGTCCCTGTTTCTTTCAGAAGGGTGCCCTGCAGAAAGAAGGGGGEG
AATAAGGTTCACAATCAACGGCCACTCCTACTTCAACCTAGTCCTGATCACCAAC
GTTGCCGGCGCCGGTGATGTCCACAGCGTGTCGATCAAAGGGTCAAGAACTGGAT
GGCAATCCATGTCAAGAAACTGGGGCCAGAACTGGCAGAGCAACTCCTACCTCA
ACGGCCAAAGCCTCTCGTTCCGGGTCACCACAAGCGATGGAAGAACTGTTACCAG
CTACAACGTAGTACCTGGAAACTGGCAGTTTGGACAAACATTTGAAGGTGGACA
ATTCTAGTTGTTTTCAAGGGCAATAAATAGGATGAAATGAAATTATATTTGTATA
TGGTCCGTTGGGAGCAGTGGTGGTAGGTTTACGCCCGCGCTAGGCCTGATATACG
TATGTACGTAGTCAAGTTACAATTGTTTTTGCCTTTTTTTTCTTTTTGCCCCCTTTT
AAAAGAGGTTGAAATGAATTATCATGTAGATTCAATCCTTGATTCAGTACAAACA
CTGAGTTAGGGCTACCTTAATCAAGTATGGTTTAATGGTCCTTTTACTAGA

Nucleotide

>SIinEXPA-14



TAAACTTACATGACTAAATAAAATTAATTCGTGCAGAATAAAAAATACCAACTCT
TAAAATTATATTTTTCCTGTAAAGGGAGTCATAATCACTCATTTTTTAGCGAGAGG
GGGGGGGGGGGGGGGGGGAATGGGGATGGAGGAATCAATTTTGTTTGAACAGGG
GTTGGTGGTGTTATAATAATGCTTTGTTTTAAAAGAAATGTGTATCTGATTATAGA
GAAAAAGCAATTACAAATTTTTTGGTTTTAGAAGCTGAGGTTTTGGTATATTAATT
TTTCTGATTGTGGAAAACAGTTGAGAAGTGCATGTGCTTGTAGGGTCTATGGGAT
TAGCAGTTGGTAGTTCAAGTTGGAGCAAGTGCATGTGCATCTTTCTGACTTCAAA
TATTTTGTGATTCACTTGTTGTTGCCTCTTGTTCAAACTTGTCAATTTCATCCACAC
TGACATATACTCACATTGCCCCCTTCTTGTCTTCTCTATATAAATAACCCCCTCCC
ATTCATCAAACTTATGTGCACAAACCTCTCATCACCACTTCACTCCTACCTAACAC
TTCTTTCTTCCTCATTCATGGCTGTTCCAACAATGTCCATGCTCTCTCTACTACTCT
TCTCCTTCTTCACCTTTTGTCTACGAGCCACTTATGGCGATTACGGAGGGTGGCAA
AGCGCTTACGCCACTTTCTATGGTGGTGGGGATGCTTCGGGCACAATGGGTGAGT
TAAAACAACTTTAGGAAAAGAAGAAATACATAGGTCACTTTGACGATAATGATTT
TATTTTTTGTATTTTGAAATCAAGATTCTATTTATTGTATAATGTGTGTCGTTCTTA
GGAGGTTTCAGGACCTATAGCTTGAGAGCAATCATAACAACGTTATCATTCATAT
GAAATTCATCGTACATAAATGATTGTGATTGCCTGAAACTCAAGAGTTTCAAAAC
CTCTTAAACATTATCCAAAATTAAGGGCACAACAGCATGCCATGCTACCGAAAAG
GTGCTCCCAATTTTGCACAATGGCCACTTCTTTGTAATGGGACCACACGTCTTCCC
CTCGTGACAGTGGCATTAACCTATATCATTAAGCTTTTGGTCACACACGACAACA
TGCTAGCCCAAAAGGTGATTTATCATGGAATTCCAACAAGTGATACATTTTCTTG
GCTATTATGAATGCAGGGGGTGCTTGTGGGTATGGCAACTTGTACAGCCAAGGAT
ACGGCACCAACACTGCAGCCCTCAGCACTGCTCTATTCAACAATGGACTTAGCTG
CGGGGCTTGCTTCGAGCTAAGGTGTTCTGGCCAGCCGAAATGGTGCTTGTCCGGC
AGCATTATGGTCACTGCCACAAACTTCTGCCCGCCCAACCCGTCCCTGCCTAACA
ACAACGGCGGGTGGTGCAACCCGCCTCGGCAGCACTTTGATTTGGCTCAACCTGC
TTTCTTGCAAATTGCACAATACCGGGCTGGAATCGTCCCTGTTTCTTTCAGAAGGT
AACTTCACTTAGGCTAATTGAGCCCAAATGATTTTTGAGTAGGATAAGGATAATA
GTGTTTGAGGCCATATCTTAGTGCCACACAAGAAAAATTCTTATTCAAATTAAGT
TTGGTTGAACTAAATTAATCGCAGAGCAAATATGATAAACTTAACATGTGATTAA
TCACCTGAATTGTATATCAATCACTCAACAAGTGTATTCTCAATTTGGGTTAGAAT
TTTTCACCACAAAAGATACGATTAATACATGTAATTTAAGATCTTCCATTCCAAAT
TGGTGCTATATTATTATGGGTGTTTGGATGAGCCTAAGATATTACAAAGTGTTTGA
TAAATTTTTTAGAAAAATATCTTAAGATAAGATATCTGGAGCTCACAAGCTCTTTT
ATAAAAAAACCAAAAAAGTGAGTTGCCAACTTATTTCTAAAATCTTAATAAAATT
CTTTAAATTAATTACTAATTTGTCATTACTAATATCTTATAAGCTCCATTATCTTAT
TTTTAAAATAAGATCTAACATATCGTACGAGTTTTAAAAATATTTTTTAAGATGTA
TGAGTTTATATAATCAATTAAATAAACTTAGCTGAACACCCTCTTAATCCAGTCTC
GACATAATCTGTGTTGGGTTTTGACAGGGTGCCCTGCAGAAAGAAGGGGGGAAT
AAGGTTCACAATCAACGGCCACTCCTACTTCAACCTAGTCCTGATCACCAACGTT
GCCGGCGCCGGTGATGTCCACAGCGTGTCGATCAAAGGGTCAAGAACTGGATGG
CAATCCATGTCAAGAAACTGGGGCCAGAACTGGCAGAGCAACTCCTACCTCAAC
GGCCAAAGCCTCTCGTTCCGGGTCACCACAAGCGATGGAAGAACTGTTACCAGCT
ACAACGTAGTACCTGGAAACTGGCAGTTTGGACAAACATTTGAAGGTGGACAATT
CTAGTTGTTTTCAAGGGCAATAAATAGGATGAAATGAAATTATATTTGTATATGG
TCCGTTGGGAGCAGTGGTGGTAGGTTTACGCCCGCGCTAGGCCTGATATACGTAT
GTACGTAGTCAAGTTACAATTGTTTTTGCCTTTTTTTTCTTTTTGCCCCCTTTTAAA




AGAGGTTGAAATGAATTATCATGTAGATTCAATCCTTGATTCAGTACAAACACTG
AGTTAGGGCTACCTTAATCAAGTATGGTTTAATGGTCCTTTTACTAGACATTTGTC
TTAAGTATAAATTACAGTGATACTTATATGTCTAATTACATAAATATCTCACATCT
TTATGAAATTATAAATACACCCTAATAATACCTCAATTCAACAGCTAGATGTAAA
TAACATGTAATTTTAATTAATATTTTCAAAAAATAATCAAAGTAATGTGTTTGAA
AACATGCAAAATTATTCTGAAAATAAAATAATAATATATGTTGAATGAATCAACG
ACTAAGGGTCAAAGATGATTACCACTGAAGTCTTCCTCGCAACTACCCTGAACCT
GAAGTCCTCCGCAATTCACGCCGGGTTCTTGAAGAACGACTCTGATCATGTTGCT
TGCCTTTCTGTCATTTCAAACGCTAGGGACGGCACCGGAGGCATTGGCCATCAAG
TGGTGGACTGGTTGGTTGATGGTTCCTCCGACGACATTGAAACTACCTCTATTCAC
TCGCTTATTTTTATCTCAGATTATTTGAGTTTGAGGTTTAGATTTTATTI




