IDENTIFICATION

Species: Medicago truncatula
Locus: Medtr0122s0020

Gene Model: Medtr0122s0020.1
Description: MtrEXPB-05
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mtruncatula_Mt4 Ovl
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T01716
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Query seq,

Specific hits Pollen_allerg_1

Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits d
Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N cd22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 41-162 5.06e-69
[+] Polien_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol PI, Pl and Plil from Lolium perenne 170-245 6.458-26

>MLtrEXPB-05

MHLQFSFY LRLFCFGIAMKLAMLPAATAVGQLQHHTLDLHWYPGTATWYGDPEGD
GSTGGACGYGTLVDVKPLRARVGAVGPVLFMKGEGCGACYKVKCLDNSICSRRAV
TVIITDECPGCPTDTTHFDLSGAAFGHMAISGENGQLRNRGQIPVIYRRTPCKYPGKKI
AFHVNEGSTPFWLSLLVEFEDAEGDIGTMHIRENGSSEWLQMNHLWGANWCIIGGPL
RGPFSVKLSSSTGRTLSARDVVPSNWVPKATYTSRLNFYH*

CDS (coding sequence)
>MtrEXPB-05

ATGCACCTCCAATTTAGCTTCTATCTAAGGCTTTTCTGCTTCGGCATAGCCATGAA
GCTCGCCATGCTTCCGGCTGCCACTGCCGTTGGGCAACTTCAGCATCATACTCTCG
ACTTACATTGGTATCCCGGTACCGCCACTTGGTACGGTGACCCCGAAGGAGACGG
CAGTACTGGGGGAGCTTGTGGGTATGGAACATTGGTGGACGTGAAGCCATTGAG
AGCGAGGGTAGGGGCAGTGGGACCAGTGCTGTTTATGAAAGGGGAAGGATGTGG
TGCTTGCTATAAAGTGAAGTGTTTAGACAATAGCATATGTTCAAGGAGAGCAGTT
ACTGTGATAATCACTGATGAGTGCCCTGGCTGCCCAACTGACACCACCCATTTTG
ACCTCAGCGGTGCTGCTTTTGGACATATGGCTATCTCCGGTGAGAACGGTCAACT
CAGAAACCGCGGTCAAATCCCTGTCATTTACCGAAGAACTCCGTGTAAATATCCA
GGAAAAAAAATTGCATTTCATGTTAATGAAGGTTCCACACCATTTTGGTTATCAC
TTCTGGTTGAATTTGAAGATGCAGAGGGAGATATTGGCACTATGCATATACGAGA
AAATGGTTCTAGTGAGTGGCTACAAATGAATCATCTGTGGGGTGCAAATTGGTGC
ATTATTGGGGGACCTTTAAGGGGACCATTCTCTGTCAAACTCAGCTCTTCCACCG
GTAGAACCCTATCAGCTAGAGATGTTGTTCCTAGCAATTGGGTTCCAAAGGCCAC
TTACACTTCTCGCCTAAATTTCTACCACTAA

Nucleotide
>MtrEXPB-05

TAAATAAACACAAAACCAACGGACAAAAAGGTCAAAAGCAATCACGCGTTGTTG
TACTATAAGAAACCAACAACCCTCTCTTCTAACGGTCCAACCTAAACCCAAACGC
CACAACAGACAGAATCTCCCTCTCTCTGCCGCCACGAAACTGTCGGCAGAGCTCT



AAAACGCCCCCTTTTCAGCTCCGAATAGCAGTAGTGTACAATGCACCTCCAATTT
AGCTTCTATCTAAGGCTTTTCTGCTTCGGCATAGCCATGAAGCTCGCCATGCTTCC
GGCTGCCACTGCCGTTGGGCAACTTCAGCATCATACTCTCGACTTACATTGGTATC
CCGGTACCGCCACTTGGTACGGTGACCCCGAAGGAGACGGCAGTACTGGTAACA
AAACCTCTCTCTTATTTGTTTTTCTTTTTCACAGCTATGTATGAAACACGAAAACG
GACACATTGACACAGATAAAATTTTGACAAAATGACATTATTCAATATGTTGGTG
TCGGACGCGATGCGTGTCGGACAGCAGGACACACCTTCAATCAGAAGTGTCTGTG
CAAGAGAGTGTAGCTCTAACACTTCTGATTAAAATCGTGTTTGGTATTAGACACA
ATTACAATTACATTCAATTATGCCATTTTTTAATAATAGTGAGTATGTTGGTGATT
AATTATGATGAGAATGTGTGAATTAGGGGGAGCTTGTGGGTATGGAACATTGGTG
GACGTGAAGCCATTGAGAGCGAGGGTAGGGGCAGTGGGACCAGTGCTGTTTATG
AAAGGGGAAGGATGTGGTGCTTGCTATAAAGTGAAGTGTTTAGACAATAGCATA
TGTTCAAGGAGAGCAGTTACTGTGATAATCACTGATGAGTGCCCTGGCTGCCCAA
CTGACACCACCCATTTTGACCTCAGCGGTGCTGCTTTTGGACATATGGCTATCTCC
GGTGAGAACGGTCAACTCAGAAACCGCGGTCAAATCCCTGTCATTTACCGAAGGT
AAAATTACTTTTATGAATATTGGTTTATCCTTTTTGGTTACAAAATTACTTTTATTC
TCTGTAAAACGAGGATAGGGTAGTTCATCTGATTGCTGTAGACAATGTATAATAG
ATTTGGTTAGTATACGTTTATCCTATGTGATATTAGCTGTTTTTGGTCTATTTGTGT
AAAAAAAATTGTTTAGATTTCAACTATATAATTTGAAGAGTTTTAGTTTTAGACCT
TCAAAAATTTTGATTGTACAAAATCAAAAATCAATAATATTGCGAGAGATAAACC
AAAATTGGTAGGGACAAACGTACATTAAATTTTAAAATTTGATGATATGAATCTT
CTTAACTAAAAAATCTTCAAATCAGAGGGTTAGGAATTTATTTTTTTTGGACAAA
CGTAGCATTTTGTTTTTTGTTTACTAAAATTGATCATTTTATTTTTTATTTAGACAA
ATATTTTTGTGGCCCAATGAATACTTTGGCACACTAATATACTGTACTGTAAAACA
TTTTTTTAATAAATGCATTTATTTGTTGGGCATAACATTGATATGCTGAAGGAAGA
AGCATGATTGGTTAATTTTTTGGTGGGGTTGCTTTCTGAACTTTACCTTTGTTTTAT
ATTGACTCTTTGACGAGTTCTGTTCCTTTCTCCTTTCATATGGTGCAAACATTTGAC
TTTTCACATCTTAATTTTTGTTCTTTGGTTTATTTATATAATAATATTATAATAATA
ACGTAGCTCAGTATCCTTTTAAGGAAAAATGATTTATCTCCGTTTCCACTACTCTG
TTTGTTTCTATAGATTGATGCAATGTACCTTTTTGTTTTGTGAATAATAAATGAAT
TTTTGACCTATGTGAAATGCAGAACTCCGTGTAAATATCCAGGAAAAAAAATTGC
ATTTCATGTTAATGAAGGTTCCACACCATTTTGGTTATCACTTCTGGTTGAATTTG
AAGATGCAGAGGGAGATATTGGCACTATGCATATACGAGAAGTACGTTTCTTCTT
CTGTTTCTAGTTATGAAGCATGGACACTTCTCGGATAAGGCGTGTCTTAGTATCGG
ACACGTATCACGTCTGACATAGACACGACACCGACACTTATAATTATACTGAACT
ATGTGATTTTCCTAAATTATTAGAAGTGTCGACGTGTCAGTGTCCATGTCGTGTCC
GGTGTCCGTGTCGGTGTCCGTATCCGTGCTTCATTGGTTTCTAATGTTTATTTGCTT
CCATGATGTTTTTCCATAGTTTATTTTTTTGGCGTTATTTCTTATCCCAAAGATATA
GCTAAATGAATAAAGAACAATTTGATAGAGGCAGATGGAGAAAGAGTATAACTG
GATAATTAATATAACTGAAACAGAGAAATAAAAAAATGCACAAGAGAAGAACCC
TGAACTTCTGATCTCTCAGAGAATCAGATGCAATTACAGCTAACAGTCTCTAATA
TTAAGAAATTTTAAGAAAGTGGTGGTATTTTCATTATATTTTTAACGGTTCTGTTA
CTTAAATTAATTTTATATCATATGTGACACCATGGAATATTTTTATTTTAATATCTC
TTACTTTTTATCTTTTACAAGTTTATAAGTTATTGGTTATCCTCTAAGAAGACACC
ATGTATCTTTTACAGATTTATATCATATGTATCAATTACTCCAAATAACATCATAT
TTATAAGATCTATTAAGCACGAACACCCTTCGGATTAGGTGTGTTCTGATATCGA
ACATATGTCGTGTCCGACACCGACACTTTAATTACACTGTATTATATGATTTTTTC




AAATTATTAGTTGTGTCGGCGTGTCTGTATCGTGTCCGATGTTCGTGTTCGTATCC
ATACTTCATAATATCTCTAAAAAAACATCATATTTATAAGTTATCTAAATTTTTGT
CAAAATAGTAATTTTTTTTACTTTTATTGCTAATGTACACTTTTTTCGGCTAATTGA
TTATGCACACTTGATTTATTTAACGAATAAAGTGCAAAAGATAGTAGTAGTACTA
AATATATTGCATTTGCATCTTTGGAAAACTGCATCTTGAAAACTGTTGCAGATTTT
GACTGGAAGTAGTTGTCTAAACGTGAAATAAAGCATTATGGTCATTCACGGTGCA
CATTGATTTTCCATGATAGTAAAAGGATACTACTCGCATAGTTCATACTAACTCTA
TCTATAAACACGAACACTCTTCAGATTAGGTGTATCCTGGTGTCGGACACGCGAC
ACAACATCGACATTTATAATTATACTAAATTATGTGATTTTTTTCGAATTATTAAC
TATATTGGTGTGTCGGTATCTATGTTGTATCCGTGTCTGTATTCGTGCAATATTTCC
AAATTTTGGGGACGTGTCCTCTTAAATCGCGTGCCTCTGTCTCACTCTTAGGCAAT
TGGGAGTGACCCTCTTCACACCATTTAAATATATAAGTGTGTGTTCTTCCACATAT
TATATTGCCAACTTCCCCTTAGTGCTTTTGATGTATTTACTATTGCTACTATTTTCT
GCACTCAAAGCATGTGATATGGGACCTACATCTTTAAATAACATTCCTCACTTCTT
TCTCCCCCAATCTATGAAAGGACTTCACTTGGCAATTATTTTGCCAAATCAGATCA
AATAATTCATTAAATAGACATTTGATCTCTTGTTTACAATAATAGTTAACTGTTAA
ACACAAATGCATATAACCAATATCTTAAAAGATGCATTTAGCTCCTCTAAATCTA
ATGAGTATATAGTAAAATTAGAAAATCAATGATGTATATTGTAACCATTTATAAT
TTGTTATTAATTTGCATGTAATATCAATCTATTTGGGTTGGCCTAGTGGTATTGGC
TTGGGACTGGGGAGTGTGCTCCTCCTCAAAGTCTCAGGTTCGATCTCTGGTGTCA
ATTTGAGTGGGCTAATTTAGCTTCTTCAAAAAAATGTGCATGTAATATCAAGCAT
TAGTCTATTTACCAATGATTGGATAAATTACTCACAATATTCTTGATAAAAAATTA
TCACTCATTTCATTATTCTCTTTAGTGATTTGTTTACTTTGAACAGACTATATTACA
ATTTGAACAATGAGACTAACTATGTTATGTTTTATTTTATTTTATTTTACTATTGTA
TTTTTATTGCAGAATGGTTCTAGTGAGTGGCTACAAATGAATCATCTGTGGGGTG
CAAATTGGTGCATTATTGGGGGACCTTTAAGGGGACCATTCTCTGTCAAACTCAG
CTCTTCCACCGGTAGAACCCTATCAGCTAGAGATGTTGTTCCTAGCAATTGGGTTC
CAAAGGCCACTTACACTTCTCGCCTAAATTTCTACCACTAAAACACAACCTTTGC
AATAACCACATTTTACCTAGTTAATTAATTAAAGTTTGGTTAGGTCCCATAACGCA
AAAATAGTTCACATGGGTTCCCAACTCTTTCCCTTAGTTTGCTATATATATACACT

[TTAATTTTCTTTTTTCTTTTTACCCATCTAAGTCCACTTTTTCTCTTTGTAAGCAAA
GTAGTCAAGCCATTGAATTGCACAAGGGCATTCAATGGTCCTTCCCTTTTCTTGTT
TCTCCTTTTGTTTTTGTATACCTAATTTTATTATGGTGTGTTATTGTTGGTAGTAAA

TGTCATGTAGCCCTCTCCAAAACTGGAGAGAGAGCGTGTAGGGTTGTATCCTTAA
TTCCTTGCAGAGCTGAACGTGTGTAGTGAACCGGTTGGACTTTAAAGAATACTGA
TTTTCCAGCCTTTGAATGTCTTTAAATTTTATTTTATTTGATGTTGCTGATCTTGTG
ACCTACCTCAAGTCATGTATCCTCATATGGTTCTATTTCTCTCTCTTTTTTCTTTGA
AAAATGTTATGTAGTGCTCTGAGGCACTAGTTAGACTAATATAAAAAATTTG






