
IDENTIFICATION 

Species: Nicotiana tomentosiformis 

Locus: XP_009618705 

Gene Model: XP_009618705.1 

Description: NtmEXPA-21 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05025  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana+tomentosiformis
https://www.genome.jp/entry/gn:T05025


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>NtmEXPA-21 

MPILWFSIVGLFCIFNCVHGIDEGWIEAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQGYG

TNTAALSTAMFNNGLSCGACFEIKCVGDSEWCIPGSIVVTATNFCPPNYALPNNAGG

WCNPPLHHFDLSQPIFQQIAHYRAGIVPVSYRRVGCQKKGGIRFTMNGHSYFNLVLV

TNVGGSGDVNAVSVKGSRTDWIPMSRNWGQNWQSNSNLDVQSLSFKVTTGDGRTLI

SNDAIPAGWSFGQTFTGAQFT 

CDS (coding sequence) 

>NtmEXPA-21 

TTTTAATAAAGCACCCAAAACCAAAAAAAAAAAAAAAGATTCTCTTGAAAAAAA

AGGGCTTGCTGTGTTCATTGGTTTCGCCTAACATCTATTTATTCCCACCTCAATCC

TTCCTTTTCTCATTGCAAAGTAAACTCACTCCTCACTCCTAGTGAAACAACTAAAG

AAAATCATCTATTTTTCCCGTCAAAGAACACACATTAAGGTCAGTGCTCATAAAG

TATTGTTAGTTCCAAAAGGGTAACACCTCTCAGTTTACTTGAATTTACAGAAAAA

ATGCCAATACTGTGGTTCTCCATCGTTGGTCTCTTTTGTATATTTAATTGCGTCCAC

GGCATTGACGAAGGATGGATTGAAGCTCATGCCACTTTCTATGGAGGTGGTGATG

CTTCCGGAACCATGGGTGGGGCATGTGGTTATGGGAATTTGTACAGCCAAGGATA

TGGTACAAATACAGCAGCATTGAGCACAGCAATGTTCAATAATGGGCTGAGCTGC

GGGGCTTGCTTTGAAATCAAGTGCGTTGGTGATTCCGAGTGGTGTATTCCAGGGT

CTATAGTGGTCACTGCTACTAATTTCTGCCCACCAAATTACGCCCTACCAAACAAT

GCAGGAGGGTGGTGCAACCCTCCCCTGCACCACTTTGACCTCTCTCAGCCTATCTT

CCAACAAATTGCTCACTACAGAGCTGGGATTGTCCCTGTTTCTTACCGAAGGGTA

GGCTGCCAGAAAAAGGGAGGCATCAGATTTACAATGAACGGTCACTCATACTTC

AACTTGGTGCTCGTGACCAATGTCGGAGGTTCTGGTGATGTTAATGCAGTTTCAG

TTAAAGGTTCTAGAACCGACTGGATACCTATGTCTCGCAACTGGGGTCAAAATTG

GCAGAGCAACTCCAATCTTGATGTTCAAAGCCTTTCTTTTAAGGTTACCACTGGTG

ATGGCCGCACTCTAATCTCCAATGACGCTATCCCTGCCGGTTGGTCCTTTGGCCAA

ACCTTTACAGGCGCCCAGTTCACTTAATTAATCAATTTAGCTATAAAACAATAAA

TAAATCTTATTGCAGTGGTGACAAATTAGGACTATACTACTAATGTGTTGATGGG

AAGGGCTTATTTTAAAGTGGCTCTACACCATTTTTTCTTCTTTATTTTGGGTGTAAT

GCTAGTAATTTATGAAGTCGCAAGTTTCTGTTTGTTGTTATTTTAGGAGGACAGAA

ATTGAGGACCGAGGTGGTGGATTTTAATGTCACCACCCGCCACAGTACTTCATTC



TAGGGGAATACTAGTTTAGTGGTAAAACCTTTTTTTATTAATAGTAATTCTTCATT

TTGGTTTGCATGAATATTGAAACAGTATATTGTGGTCGTTTAAGTATGTTGTTTTC

TTTTCTTGATTTGCGTGTGATTGTAAAACGGTTGGTGTTGTATGTTTTTGTCTCTAT

AGAAGAAGTAAATAAAAGTCAGTATTATTAATCTTTGCAA 

Nucleotide 

>NtmEXPA-21 

AATACGCACACACAAAAATTTAAATAAAACCAGCCCGGACCAGAACCGTTCCGG

TTCAAATTTTCACTGGCGAGGCCCGGACCCGGTAAGACCGCTATTTTGAAACCGG

TACCGAGACCGACCGGTCTCGTTTTTCTCTAGCCTGGCCCGGCCCATTAGGCCTAG

AACCGTTCCGATTCAAATTTTTACCGGCAAGGCTCGGACCCGATAAGACCGGTAT

TTTGAAACTGGTACCGAGACCGGCGGGTTTCCTTTTCCTCTAGCCCGGCCCGGCCC

GGCCCCTTGACACCCATATTTTGAAGTTAACATGTAAAGCTTTGTTTAGTCAAGG

AAGGGCATGTGAAGGAAATTGATATAAAAGGAACTAAGATGTTAAGAATACACT

AGAAGTGGTTCTTTCTTGGTTAAATTCGAGAGGGCCAAGAACATTATTTTGCTTCT

TTTTTGTCTCCTAATTTCCTGTTGCGCTATACAAATAAAAACAAAATGACAATTCA

CAATTGCAAAGATTAATAATACTGACTTTTATTTACTTCTTCTATAGAGACAAAAA

CATACAACACCAACCGTTTTACAATCACACGCAAATCAAGAAAAGAAAACAACA

TACTTAAACGACCACAATATACTGTTTCAATATTCATGCAAACCAAAATGAAGAA

TTACTATTAATAAAAAAAGGTTTTACCACTAAACTAGTATTCCCCTAGAATGAAG

TACTGTGGCGGGTGGTGACATTAAAATCCACCACCTCGGTCCTCAATTTCTGTCCT

CCTAAAATAACAACAAACAGAAACTTGCGACTTCATAAATTACTAGCATTACACC

CAAAATAAAGAAGAAAAAATGGTGTAGAGCCACTTTAAAATAAGCCCTTCCCAT

CAACACATTAGTAGTATAGTCCTAATTTGTCACCACTGCAATAAGATTTATTTATT

GTTTTATAGCTAAATTGATTAATTAAGTGAACTGGGCGCCTGTAAAGGTTTGGCC

AAAGGACCAACCGGCAGGGATAGCGTCATTGGAGATTAGAGTGCGGCCATCACC

AGTGGTAACCTTAAAAGAAAGGCTTTGAACATCAAGATTGGAGTTGCTCTGCCAA

TTTTGACCCCAGTTGCGAGACATAGGTATCCAGTCGGTTCTAGAACCTTTAACTG

AAACTGCATTAACATCACCAGAACCTCCGACATTGGTCACGAGCACCAAGTTGAA

GTATGAGTGACCGTTCATTGTAAATCTGATGCCTCCCTTTTTCTGGCAGCCTACCC

TGCATTAATGGTACAATTTTAAAACCAACCTCCACATTTGAAACTCGTGAGTTAG

CATTGTGTTAATAAGAAAATTTGCTCTTTTGTTTTTTTGGGGGGATTAAAGCTAAT

GAACCAACCACCGATATAAATATTACTAGTAGGGGGCAATCTATGTCACGAGATG

TAACCAACAGAATGCTCGTGTTAAACTTAAACCAACTTGTAGTAATTCATGTCAG

AGACATTAAATTCACAAGACGTGAGAACTTAATATTAAGGAGTACGTCCAAGCTA

GCTTTCATCTGTATCTTTATCCTTGAAATTTGGAAATTGACCCCGGGTATAACAGA

AAAGAGTTTAACAATCAAATATATACTTGCACGATATGGGTTCTCTCGTTTTTGCC

TTAAAGATTGTTTTGTATATACTCCCTCCATTCATTTTTAGTCGTCCACTTTTAACT

TTGCACTCCATTTAAGAAAAATAAATGACGTACATATTTTACAATTTTACCCATAA

TAGTAATAGCATTTCAAAAAATCTTGGGAGATAATTTGAAAATTTAGTAGTTAAT

GATACGGGTAAAATATGAAGAAGAAAAATTATCTTTTATTTTTAATTTGTTAAAA

TGGACAAGTAAAAATAAAAATTATATTTTTAATATAGTGGACAAGTAAAACTGAA

TGGAATGAGTATATTAAAACATATTGGACTCTATCTACATAACTAGAGCTATTCA

AAAATCACTCAACGTTTTTTTTTTTTCCTTTTAATTTTTCCGGACTCTGACACTTAA

CCGAAATACTAAGGCCCCGTTTGTCCATAAAAAATTGTAAAAAATGTGTTTGTCT

ATGAAATTTTGTAAGTTTTTGAAAAATTTTAAAAAATACTGCAATATTTTTCAAGT



GAAATGCATGTCCAAATATAATTTTAAATTTCAAATACCAGTTTTCAACTTAACTT

CAAATACTAGTCATTTTTTTTCAAAAATTACAATTTTTATGTCCAAAAGCCTACCA

AGTCAAAGACATGACAAGTTGAGATTTTTCAACAAATACGAGAATAAAATTGAA

AAACAAGAAAGCAAAGGAGGTAGTATATAGATTCAAGTTAGGGTCTTACCTTCG

GTAAGAAACAGGGACAATCCCAGCTCTGTAGTGAGCAATTTGTTGGAAGATAGG

CTGAGAGAGGTCAAAGTGGTGCAGGGGAGGGTTGCACCACCCTCCTGCATTGTTT

GGTAGGGCGTAATTTGGTGGGCAGAAATTAGTAGCAGTGACCACTATAGACCCTG

GAATACACCACTCGGAATCACCAACGCACTTGATTTCAAAGCAAGCCCCGCAGCT

CAGCCCATTATTGAACATTGCTGTGCTCAATGCTGCTGTATTTGTACCATATCCTT

GGCTGTACAAATTCCCATAACCACATGCCCCACCTGGATTATAGAAATATGAATT

TTGTTAATGCCAAAATAAAAATTGTTTAATAGAAAATGGGAAAAGCAAAAGCAT

TTGAAGAGAGTAACATATATACCCATGGTTCCGGAAGCATCACCACCTCCATAGA

AAGTGGCATGAGCTTCAATCCATCCTTCGTCAATGCCGTGGACGCAATTAAATAT

ACAAAAGAGACCAACGATGGAGAACCACAGTATTGGCATTTTTTCTGTAAATTCA

AGTAAACTGAGAGGTGTTACCCTTTTGGAACTAACAATACTTTATGAGCACTGAC

CTTAATGTGTGTTCTTTGACGGGAAAAATAGATGATTTTCTTTAGTTGTTTCACTA

GGAGTGAGGAGTGAGTTTACTTTGCAATGAGAAAAGGAAGGATTGAGGTGGGAA

TAAATAGATGTTAGGCGAAACCAATGAACACAGCAAGCCCTTTTTTTTCAAGAGA

ATCTTTTTTTTTTTTTTTGGTTTTGGGTGCTTTATTAAAACCAGTCTTTTTCTGTGTC

TAGACCGCTAGCGGCAAAAAAAAAAAAATACTCTCTAGTTTACTGTTCTATAAAT

TGATTATAAAGACGAAGCAAGTTGAGAGGGGACCAAACATTTGTTCCGTCGGCG

GTGTCTAGCCGCTTTAGGGAACGCAACTTGTAAGAGGTGTTAACCTATACCGTTT

TGTAGTTAAGAAAATTTTAAAGTGGTACAATTAAGAAAATTGATTAATAATATGG

ATCAATCCATTGAATTAATAACTGACAATCGATTTTGGAAAACTTATACGGATCA

ATGGATTTACCAAATAAAGATTGATTGAAATGGTAACTGAGAATTAGTACTGACT

GTTTGTTTCTAAACAAATATTTGACAGAAATAATTAATTGAACTAGATTTAAACT

AATGTTACACTAGGTTAAAAAAAATTAACATAATCTTAAAGTTCATGGTCAGAGT

CTACGTCCTTAAGCTCCTTTCCGTCCTGGTATTCGATTCCAAA 


