IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009804317

Gene Model: XP_009804317.1
Description: NsEXLB-02
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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Query seq.
Superfanilies PLNG0ZS

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family 3 Expansin-like B1; Provisional 30-254 5.98e-88
SEQUENCES
Peptide
>NsEXLB-02

MAPLQLVAVFATTLIFMQTTANSQTCPDCFVHSRAAHYPNSEEKGTETGSCGFGTFG
ATINGGDVSAASDLFRNGLGCGACYQVRCTNSNYCSDKGVTVVITDQGAGDRTDFIL
SQRAFARMAQTTDAAASLLSLGVVDIEYRRVSCSYPDKNITIKIEESSDNPHYLAFVI
WYQQGKRDITAVQLCETQNFVCKLLDRTRGAVWTTTSPPRGPLQIRMLLSDDDGDE
TWVIPVNNIPENWKSGDTYDSGIQVDA

CDS (coding sequence)
>NsSEXLB-02

GCAAGGAAACTGAGCCTCAATTATCTAAAACAAGTAATGCAAGGTCCAAAAAGG
TTGCTAGGGAAAGTAAAGGCAGAATTCCATGCATTCAAACTGAAGTTGAACAGA
ATGGCAAAAGTCATACTTGAGTTTTACCCATGTGGACCTTATTTGCTGCTTTGAGT
TCCTTATAAATACTCGAATGCCATCACTTCCCTGCAACAACAACTCGTTCTCTTTC
GCTTAATTTCCTTTCTTGTGATCTTTACTCTTTAGTACAAATGGCTCCTCTTCAACT
TGTCGCAGTCTTTGCAACAACTCTTATCTTCATGCAAACTACAGCGAATTCTCAGA
CATGCCCGGATTGTTTCGTTCATTCACGTGCAGCCCACTATCCAAATTCAGAAGA
AAAAGGAACAGAAACTGGGAGTTGTGGATTTGGTACTTTTGGAGCAACAATCAA
TGGCGGAGATGTGTCAGCAGCATCAGACCTCTTTCGTAATGGTCTAGGATGTGGT
GCATGCTACCAGGTGAGGTGCACCAATAGTAACTATTGTTCTGATAAAGGAGTGA
CCGTAGTTATAACAGATCAAGGAGCAGGTGATCGCACAGACTTTATTCTAAGTCA
GCGAGCCTTTGCTCGCATGGCTCAGACGACAGATGCTGCTGCTTCTCTATTATCAC
TTGGTGTGGTGGATATCGAGTATAGAAGGGTCTCTTGCAGCTATCCAGACAAAAA
TATTACAATCAAGATTGAAGAGAGCAGCGACAATCCTCATTACTTGGCTTTTGTG
ATATGGTATCAACAAGGGAAAAGGGATATTACAGCTGTGCAACTGTGCGAGACA
CAAAATTTTGTATGCAAGCTGTTGGACAGGACACGTGGAGCAGTGTGGACTACTA
CTTCACCTCCAAGGGGACCTTTGCAAATCAGAATGCTATTGAGTGATGATGATGG
AGATGAGACCTGGGTTATTCCTGTTAATAATATACCTGAGAACTGGAAATCTGGT
GACACATATGACTCAGGAATACAAGTGGATGCATAAACACACAGGACTCTGTTG
CTAAGATCAACTTGTTACTAGATAAGTTTATTGGCTCTTTGATGGTGTTAGCTCTC
ATTCTTTTCTGTTAGCAGTTCTAGTCAACAAAACGATCCTCACTCAATTATGTATT
TTCAACAAATACAGTTCTAAGTTTTAAAGCAGTTTTTCATATTGATCATGACCAGA
TTGTACGAAATACAGAACTTGTCTAAATTTATTACTTTAAGCTGTGCATGAGCC




Nucleotide
>NSEXLB-02

CAGGTTAATTTTGGTGGCTGTATTTTCCAATAAATGCTAGCATTTGCTTTGAATTA
ATGTGCAGAAAATTTGTTGTTTAATGTAATGCAAGCAATATTTTAAGTTCGAACA
GTCAGATCTGTGATCTAATTGAAGAACTTTAGTTTACATATGAAATAATATGCTA
AAATAGTTGAATAAAATACTACTCCCTCTGTGCCATTTTATGTGACTCTTTCCTTT
TTAGTCTTGTTCCAAAAAGAATGGTATCTTTTTATAAAAGTTTAACTCTAAACTTG
CCATTTACCCTAAAAATGCCATGGCACGTTTAAGACTACAAGTTCCAAATGTCTTT
ATTTCTTTCTTTCTTTCATTCTTTCGTAAATTCCGTAGCCAGTCAAACACCTTCACA
TAAAATGAAATGAAGGGAGTAATTCTATGCAATGCAGAATTTAGTACTTAAAGG
AATGTCCATGTACTTATTGAATGTGTATTGTCGGATGCTGTTCAGGAAGATGATG
GGCTCATGCACAGCTTAAAGTAATAAATTTAGACAAGTTCTGTATTTCGTACAAT
CTGGTCATGATCAATATGAAAAACTGCTTTAAAACTTAGAACTGTATTTGTTGAA
AATACATAATTGAGTGAGGATCGTTTTGTTGACTAGAACTGCTAACAGAAAAGAA
TGAGAGCTAACACCATCAAAGAGCCAATAAACTTATCTAGTAACAAGTTGATCTT
AGCAACAGAGTCCTGTGTGTTTATGCATCCACTTGTATTCCTGAGTCATATGTGTC
ACCAGATTTCCAGTTCTCAGGTATATTATTAACAGGAATAACCCAGGTCTCATCTC
CATCATCATCACTCAATAGCATTCTGATTTGCAAAGGTCCCCTTGGAGGTGAAGT
AGTAGTCCACACTGCTCCACGTGTCCTGTCCAACAGCTTGCATACAAAATTTTGTG
TCTGCATGAAAGAACATAGTATTCAAAATGTTGAAATATAGGAATTTGGATGAAG
CATCCTTAACCTCCTCCAACTGTTATTTCTTTAGCGAGTGTATGTACATCTTTCTTA
GGTATTTCATTATTACAGGTTTTATTTTATGCCTTTATTAGAAACTCTTGCTGTGTG
GAAACTTGAGTGCATTCTGAAAGATGAAACGGATGTTAGGTTCTTGAAAGCTAGC
AGATGTACCTCGCACAGTTGCACAGCTGTAATATCCCTTTTCCCTTGTTGATACCA
TATCACAAAAGCCAAGTAATGAGGATTGTCGCTGCTCTCTTCAATCTTGATTGTA
ATATTTTTGTCTGGATAGCTGCAAGAGACCCTGTTCGATGGTGAAAGAGCGACAA
ATATGTGAGTCTCCCTCTAACAGAAAATACATTGCTTATGGATACCTTATGTATTG
CGATGAATTAATATCCATATTTCCCAATTATACATCTTACCTTCTATACTCGATAT
CCACCACACCAAGTGATAATAGAGAAGCAGCAGCATCTGTCGTCTGAGCCATGC
GAGCAAAGGCTCGCTGACTTAGAATAAAGTCTGTGCGATCACCTGCTCCTTGATC
TGTTATAACTACGGTCACTCCTTTATCAGAACAATAGTTACTATTGGTGCACCTCA
CCTAGCAAAACAAGGTAGAGTTCGGAATGACATCTTATATTTGAAAATCTTGGCT
AATTATCATCTATTTATCAACTATAATTTTTCTTCCTTTTTGATCATTACCTGGTAG
CATGCACCACATCCTAGACCATTACGAAAGAGGTCTGATGCTGCTGACACATCTC
CGCCATTGATTGTTGCTCCAAAAGTACCAAATCCACAACTCCCAGCTGCATGCAA
TCAAACACAAAAGGTTATTCTATGAGAAAACTTTTATTTTCTCCATTTTAGGTACA
TGTTATTGTTCAACTATGCATGTTAAGCATCTCACTTTCTGTTCCTTTTTCTTCTGA
ATTTGGATAGTGGGCTGCACGTGAATGAACGAAACAATCCGGGCATGTCTGAGA
ATTCGCTGTAGTTTGCATGAAGATAAGAGTTGTTGCAAAGACTGCGACAAGTTGA
AGAGGAGCCATTTGTACTAAAGAGTAAAGATCACAAGAAAGGAAATTAAGCGAA
AGAGAACGAGTTGTTGTTGCAGGGAAGTGATGGCATTCGAGTATTTATAAGGAAC
TCAAAGCAGCAAATAAGGTCCACATGGGTAAAACTCAAGTATGACTTTTGCCATT
CTGTTCAACTTCAGTTTGAATGCATGGAATTCTGCCTTTACTTTCCCTAGCAACCT
TTTTGGACCTTGCATTACTTGTTTTAGATAATTGAGGCTCAGTTTCCTTGCCAACC
TTCAGATGCTCCTATTAGAAACTATATTAGTATTAGTATTGTAAAAGATATTGACT
ACTGAGGGAGAACTACTAATCAATTACTATTTTTTAAGCCAAGGGTCTATTGGAA




ACAACTTTTCTACCTTCGCAAAGTAGGAGTAAGGTCTGTGTATACAATACCCTCTC
TAGACCCCACTTGTGGAATTACACTGGATTTATTGTTGTTGCATGACATGGCCTCT
TTCTTGATAAGAATAATCTCAGAACTACTTAGTGGTCTGAACCAACTTGTGTGAT
AGTGATAACCTACACTCGATGTTTACACTAAATTACATTAGTTTGCCATAGTTATG
TGATAAAACTGAGGTGAGTATGCATATTAATTAACTACGTTTAAGTGATCACAGG
GTATATAAAGACACATTTCATTTATTGGATCACATTAGCTTGCCATAGCAAAGTG
ATATAAAATTGAGGTGAGTATCTATATTAATTAACTATGGTTAAGCAATAA



