
IDENTIFICATION 

Species: Solanum pennellii 

Locus: XP_015089459 

Gene Model: XP_015089459.1 

Description: SpnEXPA-25 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130  

EXTERNAL RESOURCES 

https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome  

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SpnEXPA-25 

MAVNWALCIATLLCFLTVVNAKIAGVYTGGPWTSAHATFYGGADASGTMGGACGY

GNLYSQGYGVNNAALSTALFNNGLSCGACFEIKCTDSNKAYCNPGNPSILVTGTNFC

PPNYALPNDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAVYRAGIVAVNYRRVPCRKQGGIRF

TVNGFQYFNLVLVTNVAGAGDIQKVYVKGTNTPWISMTRNWGQNWQTNAKLVGQ

ALSFRVTASDRRSSASYNIAPANWQFGQTFQGKNFRV 

CDS (coding sequence) 

>SpnEXPA-25 

TTCCCTCTCAATTCTCTCTCTGCTCAAATTCCATTTTCCCTTTCTGTCTCTGTTTTCT

TTTTACAGTGAACAAACACTACACTGTGACAAAAATGGCTGTGAATTGGGCACTC

TGCATTGCTACTCTTCTCTGTTTTCTAACTGTTGTCAACGCAAAAATTGCCGGAGT

TTACACCGGCGGACCCTGGACAAGTGCCCACGCCACCTTCTATGGAGGCGCTGAT

GCTTCTGGAACCATGGGTGGTGCATGTGGGTATGGGAATCTGTACAGCCAAGGGT

ACGGAGTAAACAACGCGGCCTTGAGTACGGCACTTTTCAACAATGGTCTGAGCTG

CGGCGCTTGCTTCGAGATAAAGTGTACTGACAGTAATAAGGCATATTGCAACCCT

GGAAACCCTTCCATCTTGGTAACAGGAACCAATTTCTGCCCACCAAATTACGCCT

TGCCTAACGATAATGGAGGCTGGTGTAACCCACCTCGCCCACATTTCGACCTCGC

CATGCCCATGTTCCTCAAAATTGCAGTGTACCGTGCTGGAATTGTTGCTGTCAACT

ACCGAAGGGTTCCATGCAGGAAACAAGGAGGAATCAGATTCACAGTCAACGGTT

TCCAATACTTCAACTTAGTGTTAGTCACCAACGTTGCAGGTGCAGGGGACATTCA

AAAGGTTTATGTTAAAGGCACAAACACGCCATGGATTTCAATGACTCGTAATTGG

GGTCAGAATTGGCAAACAAATGCAAAACTAGTCGGACAAGCACTTTCTTTTAGAG

TCACTGCTAGTGATCGACGCAGCTCTGCTTCATACAACATTGCACCAGCTAACTG

GCAATTTGGACAAACTTTCCAGGGAAAGAATTTCCGCGTTTAATTGCACCAAATT

TAAAATAATTATACTGACCTGATCGAAACAAAAGAAAAATTCTTACAATTTCCCG

CCTTCAATGGTTCTCTTTTTTATCTGGGAAAAATTTTGAAGGGTCCCGGGGATTAG

TTTCTTTTTCTTTTGAATTACTATCAACTCTCTGGGGAATTGGTTTGTTACTCTTTT

ATCTACTTTTTCTTTTTGTGTAAGTTGGGTGTTGGTGAAGTTAAAGTGAAAAATTA

TAGAGGCTGAAGTGGCTACAAAAGGACCAAATTTAGGGGGGAAATGTAGGCCGC

AGCTTTACTTGCATATTGTTTATTATTATGGTGATGTAATGGCAAATTACTGCCTA

AGTTTATGAATATATTTTTATACTGCAAATCTTATATTTGTATTGTTATAACATAG

TGGTGATGTTTCAATTCATGTTTTA 



Nucleotide 

>SpnEXPA-25 

TATGACTTTTGGAAATTTTTTTTTGCTAAACCTTTTGAAACTCTCCGTAAGGAGTT

AGGGATGCAGTACGTGCACATATTTTAGATATTTATGAGTCAATCTATATTTGCTG

AGACCGCCTTGCACTCTCAACCCGCTCCGCTCCATTGCCAACTCTTAACTGAGAA

ATTTAAAAGTTGGACTGCAGAAGGAATAGAGAGTAGAAGAAAATAAACTCACAA

TGGCATCAAGTTGCTACATCCAAGGTACAATTATGGCAGCTATTAGCACGTAGCC

AAATATTTTCTTTTTAAAAGTCAAAATATAACTTCCACATTTTGAGAGAATTGAAC

ATATAATACATCTACGGCTTCCTATATATATAAAAAAAAACATTCACAAGACTGG

AAAATTTATTTCGACATCTTTAACTAAGAGAGAGATATTCATGCATTCTATCACA

ATTCTCGACACATGGTCGAAAGACGCGGAAATGGAAGTTACATTAGAGAGAGTC

AATGTAAAACATGAATTGAAACATCACCACTATGTTATAACAATACAAATATAAG

ATTTGCAGTATAAAAATATATTCATAAACTTAGGCAGTAATTTGCCATTACATCA

CCATAATAATAAACAATATGCAAGTAAAGCTGCGGCCTACATTTCCCCCCTAAAT

TTGGTCCTTTTGTAGCCACTTCAGCCTCTATAATTTTTCACTTTAACTTCACCAACA

CCCAACTTACACAAAAAGAAAAAGTAGATAAAAGAGTAACAAACCAATTCCCCA

GAGAGTTGATAGTAATTCAAAAGAAAAAGAAACTAATCCCCGGGACCCTTCAAA

ATTTTTCCCAGATAAAAAAGAGAACCATTGAAGGCGGGAAATTGTAAGAATTTTT

CTTTTGTTTCGATCAGGTCAGTATAATTATTTTAAATTTGGTGCAATTAAACGCGG

AAATTCTTTCCCTGGAAAGTTTGTCCAAATTGCCAGTTAGCTGGTGCAATGTTGTA

TGAAGCAGAGCTGCGTCGATCACTAGCAGTGACTCTAAAAGAAAGTGCTTGTCCG

ACTAGTTTTGCATTTGTTTGCCAATTCTGACCCCAATTACGAGTCATTGAAATCCA

TGGCGTGTTTGTGCCTTTAACATAAACCTTTTGAATGTCCCCTGCACCTGCAACGT

TGGTGACTAACACTAAGTTGAAGTATTGGAAACCGTTGACTGTGAATCTGATTCC

TCCTTGTTTCCTGCATGGAACCCTGTAAAAAAACAAAACAGACTTAGCATTAAGA

ACAAATGCACCAAAAATGGAAAAAACGCGTTCTCCAATTGCAAAATATAGGTGA

AGAGTAGTATTGGGGGACCATTTGTAGATATTAATGAAGCTATACCATAACTAGG

AGTTGTAGGTTTTTGGTATAGCAAGACTATGTCCATTTGCTAAAATTGGGAAGAA

AATAGGACCACACTATGGAAAATATAAAAACTCAATAAATCAATAACGGTTTTGC

TAAAATCCGGGAAATTGGACATTTTAGTCGTCATTAGAAAACTTGTTAAATCGAG

AAAATGTGGACGCTAGCTGTAGTAGTTCCAATTTATGTGAAGCTTGTGATCCAAA

AAAAAGGTATACAAAGTGATAATATTGTATATTATAGGGAAGCTCAAATCAGCTC

CGTAAATACAGGGAAACTGCAAAGTTTAGTTTAACTAATCCAAAGCATAATTTGG

TATGAAAGGAGTATAAAAGTTTGTCTACAAGATTATCATTTACCACAATTCAAAC

TATTATATTTAATTGTGGAATGAACAATTGATGGAATTTATAGCTAATTAGGTAA

CTAACCTTCGGTAGTTGACAGCAACAATTCCAGCACGGTACACTGCAATTTTGAG

GAACATGGGCATGGCGAGGTCGAAATGTGGGCGAGGTGGGTTACACCAGCCTCC

ATTATCGTTAGGCAAGGCGTAATTTGGTGGGCAGAAATTGGTTCCTGTTACCAAG

ATGGAAGGGTTTCCAGGGTTGCAATATGCCTTATTACTGTCAGTACACTTTATCTC

GAAGCAAGCGCCGCAGCTCAGACCATTGTTGAAAAGTGCCGTACTCAAGGCCGC

GTTGTTTACTCCGTACCCTTGGCTGTACAGATTCCCATACCCACATGCACCACCTA

CACATTGTAAATTCATCACTAAAATTAACCTTCTAAAATAATGTGAAAACAGAGT

AATGGAACCAAATTCAAAGTTTAGCTAATGTTTCACTGTAGATTTTGAATCAGAT

TTTAAAATTTTCTTCAAATATCTGTTTGCCCGTCAAATTTATCAAGTTCCGAAGAA

ATTTCACTTTCCAAATAAAATATATGTTAAAATACAACTTTGAAAACTCAAATTTC

AAAGTATATGGCTTAGGCTTCACGAGTACCAAAATATATACAGTATGTCTAGATT

CAGAGACAGGTACAGTACCCATGGTTCCAGAAGCATCAGCGCCTCCATAGAAGG

TGGCGTGGGCACTTGTCCAGGGTCCGCCGGTGTAAACTCCGGCAATTTTTGCGTT

GACAACAGTTAGAAAACAGAGAAGAGTAGCAATGCAGAGTGCCCAATTCACAGC



CATTTTTGTCACAGTGTAGTGTTTGTTCACTGTAAAAAGAAAACAGAGACAGAAA

GGGAAAATGGAATTTGAGCAGAGAGAGAATTGAGAGGGAAAGGAAAGTGAGGT

GCGTATTTATTGAAGAGTTGCAATGGCAATGTCCGTAATTAAATACTACTACTCT

GTTTTCGTTAATTTAAAATTTTATTTCCTCTTCTTTTATTTTATGGTTTTTTTCAACA

TTGATAATTCTTCACCTTTTTTTCCCATCAATATAGTATTAATATTTCAAGAACAA

AGTTTATTAGTACGAAAATTGTTTAGTTGATTCCCACCTCAAATATCATACAACTT

AATTTATAAATACAAAAATATAAGATGAAATTAGTGGTATTTATAAATATTAAAT

TTTATATAAAATATCTCGTAATTCTTACACAAATTTGGAGAATAGTTTTCTAAAAT

TACTTGACTGATATTTGTAAATATAATATAGTCTTGACTTAAATAAGATACATATC

TCTCATCTAAACGTGCACTTGACAAAATGGAGAGAAGGGGTAATATGTGTGAGA

GTTATAATGCTTGTATATATTTATCATGGTTTATGCATGTA 


