IDENTIFICATION
Species: Ananas comosus
Locus: Aco017500

Gene Model: Aco017500.1
Description: AncEXPA-18
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acomosus_v3
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EXTERNAL RESOURCES

http://pineapple.angiosperms.orag/pineapple/html/index.html#:~:text=The%20PGD%20(Pinea
pple%20Genomics%20database,genomics%20and%20CAM%20pathway%20genes..
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Superfanilies PLN00193

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO0193 super family cl33423 expansin-A; Provisional 10-265 1.61e-86
SEQUENCES

Peptide

>AncEXPA-18

MASSFRRPRSIGRLLVALAVLMAITVTRVDANFQTSDWSLAHATFYGDETASETMGG
GYGNLYSTGYGTATAALSSVLFNEGYGCGGCYEIRCTGATYAGSPSIVVTGTNLCPP
NWAEASDNGGWCNPPRVHFDMSKPAFMQIADWNAGIVPVMYRRVSCPKTGGVRFQ
FQGNAYWLLVYVLNVGGSGDVCSIDVKGDSTDWISMTHNWGASFQAFANLGGQAL
SFQLTTCTSQETLILYNVADAGWSVGLTYEGDSNFF*

CDS (coding sequence)
>AncEXPA-18

ATGGCTTCTTCCTTTCGTCGCTCGATCGATCGGTCGCCTTCTGGTAGCGCTGGCAG
TGCTGATGGCAATCAGTGTCGAGTCGATGCAAATTTCCAGGTCTGTGGTCTCTCG
CCCATGCCATTCTGGGGGAGCGCGTCCGAACATGGGGGGAGCCTGTGGATATGG
CACTCTAGCCGGCTGGGGGCGCGCGGCGTTGAGCTCCGTGTTGTTCAGAGGGGTG
GGTGCGGCGGTTGCTATGAGATGGTGCGGGGGCGGGCTTGCTGCGGGGAGCCCG
TCGATTGTCGTGCGGCGACTCTGCCCGCCCATGGGCCGAGGCATCCGAGGCGGGT
GGTGCACCCCCGAGGGTGCTTCGATGTCGAAGCCCGCGTTCATGCAGATCGCCGT
GGAGCCGGTATCGTCCCGGTCATGTCGGAGGGTTTCATGCCCTAAGGGGCGGAGT
CCGATTCCAGTTCCAGGGGAGCCTTGGCTGCTGGTCTGTGCTCAGTCGGCGGATC
GGGGGGTCTGCAGCATCGGTGAAAGGCGAGCCGTGGATCAGCATGCCATGGGGC
GCGTCGTTCCAGGCCTTCGCCACTCGGCGGCCAAGCCCTCTCCTTCCAGCTCCACC
TGCCTCCCAAGAACCTAATCCTCTAGTCGCCGGCTGGCTGGAGCGTCGGCCTCCT
GAGGGCGTCCATTCTTCTAA
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Nucleotide
>AncEXPA-18

AAGAGATTAAGCTTTCTCAAAAAGTGCTTTTGAGCCTCTCAAGCAAATTAGGGCA
TCCATGGCTTCTTCCTTTCGTCGCTCGATCGATCGGTCGCCTTCTGGTAGCGCTGG
CAGTGCTGATGGCAATCAGTGTCGAGTCGATGCAAATTTCCAGGTCTGTGGTCTC
TCGCCCATGCCATTCTGGGGGAGCGCGTCCGAACATGGGTCTCTCTCTCTTTTCTC
GCTTTTCCTTCATTTTATTGAGAAAATCCTTTCTAGAATAAAAATTTTCGGTGATT
TTTTCAGTATTAAATTATCATATTATTCTTGATTATATCTCATTAGATAGGATTGAT
TGATAAATCCTTTGCGGCATATTATATCTGTTTGTATTGTAATAAAATTTATTCTCT
TTTCTTGGATCATGTATATATGTTCATAACCTACCTATAGTGATGCATGTATGCTT
TTGAAATATGTGCAGGGGGAGCCTGTGGATATGGCACTCTAGCCGGCTGGGGGC
GCGCGGCGTTGAGCTCCGTGTTGTTCAGAGGGGTGGGTGCGGCGGTTGCTATGAG
ATGGTGCGGGGGCGGGCTTGCTGCGGGGAGCCCGTCGATTGTCGTGCGGCGACTC
TGCCCGCCCATGGGCCGAGGCATCCGAGGCGGGTGGTGCACCCCCGAGGGTGCTT
CGATGTCGAAGCCCGCGTTCATGCAGATCGCCGTGGAGCCGGTATCGTCCCGGTC
ATGTCGGAGGTGCGAGTTCAATGAATAAATTCATGCTAGATTTTTTTTTTTTTTTTT
TTTTTTTTTTTGGCGGTATCAAATTTGAGTTCCCGATTCAAATTATATATAGAGAT
TTATTAGAATTATCGATAGTAAAGCTCGATTTTATCAATTTATTTTTTAGATAGAG
CTTTCAAATCGGGTTGATCGTTGAATATATATGATCTAAATTATTTAAATTATTTG
AAAATCAAATTTTATTTTTTCGATATTATTCTCTTATCCATCAAGTGAAAATAAAA
TCATGGCGGAAAATAAATATCTTTCAAAAAGTGATTATATAATTTGTGTATTTAA
AATTTAGAGTCTAGATCTTGTTTTAAATAATTTAAAATATTTTCTAATGAGAATTT
AGCTGATTTAATCTTCTATATCATTAAATAAGCGCACGTATTGGCTAAGAATTAG
GTTATAGGGATGTTTGGGTTTTGAGTAAGTGTCCCATTTATCCTAATTAAAAAAAT
ATCTTAATGCCTAAATATAAAGCTCAATCCACAAAAATAAAATATTTCTATTCAT
CCCCAGTCCATTTGGCCCGATTAAAGAAAAGAAAAAAAAAAGAAAAATCAATTC
ATCTTTTCTTCTCTCTTCTCAATCCTGAAATTCTAGATGAAGAGCGTTTCCTATCGT
CTTCCTCCGCCATCGCAGCCAGAGATAGAGTTTCGTGTTGCTAAATGCTTAAATA
AATATTGGTAAATTAGCAGCTCTTTTAGATTATAGCGTCTTTATGTCTATATCTAG
CGCCCATATAGCATTTTTAAAAGTGTCGGTAATTTTAGCTAGCAGCTTTTTTGATG
TCTATATTTAAAAGTGTCGCTATAGCTTTTTTGTTATAGTGTGGCCATTAAAATTA
AAATTTGTGATTCTTCGATTGTTCGGTTAGTGATGTCGAAAAAAATATAAAATTTA
ATTTCTATATAATTTAAATAGTTTAGATCATATTCTATTGTCGCTGTTTGGAAGCT
CTAATATGGAATGCAAATTGGTTAATAACCAATTTCTTAGTAGCCCAGCAAATCC
AAATTATATATAGAATTAATTGTTCCCTCAATTTCTTTCTACTTTATAGCTAGTAT
GCTTGAGAGGTCGAATATATATGCATTTGCCAAAGAATTCAAATGTTGAGAAATT
CTCAAAATAATGCATGCAAAGGTGGTTGAATTATTTCTCTTTGAGAAATTGCTCTA
TTCTCTCTCTCAATGTTTCTCCATCCTCCTGCCATATATGCATGCATGCATGCAAA
AAAAAAGATCAAAGAGAAGCCAAAATAAAAATTATGTATATAGAGTTGAGTTGG
AATGCTATATCAGTAGTAAATGGGTTCCGTTGTCCCATTTGTTTTCGATAATAGAT
TCTCCAAATCGATGATTAGTATCGTTGAAGATGATTTATCTTGAAGTATCTAGAAC
AAATTTCAAGTCTCTTCGATCATTGGCGTAATGATTAAAGGGTTTTAAAATTTATA
GTTTGAATGATCAATATGAGATTTTTTCGTTTGGCGTAAAGATATTCAAATTAATT
GAATTTTGGTTATAAAATTGTTTAATATTTAAAAAGATCTATTCTTAATCTCGATT
ATAAGTCCTATCATCTTTTTAAAAAATATTCATTTTCACGTTTATTTATGTCCTTGA
TGGATAAGAGAATAATATCTAAAAAGTATGAAAATTGGTTTCTAGATCCTTCAAG




TGATATAGATTATATTCAGTATGAAAATTGGTTTCTAGATCCTTCAAGTGATATAG
ATTATATTCAGGTCGATCGTTGATTTGAAGGCTCTATCATCGAAAAAATGGGTGG
CAGGAGCTCGTTTGCCTAATAGTATTCCAGCTCATATATCTCTCTCTATATATATA
TGATGATCTAATTTGGTCAATATGCGCAATTGTGTTGTTTTAGGGTTTCATGCCCT
AAGGGGCGGAGTCCGATTCCAGTTCCAGGGGAACGCCTTGGCTGCTGGTCTGTGC
TCAGTCGGCGGATCGGGGGGTCTGCAGCATCGGTGAAAGGCGAGCCGTGGATCA
GCATGCCATGGGGCGCGTCGTTCCAGGCCTTCGCCACTCGGCGGCCAAGCCCTCT
CCTTCCAGCTCCCTGCCTCCCAAGAACCTAATCCTCTAGTCGCCGGCTGGCTGGA
GCGTCGGCCTCCTGAGGGCGTCCATTCTTCTAAAAATTTAGTTAAAATTTTTTTAA
AAAAATCAAACAAAAAAACGATCGATCGATCGATCGCGATTTCGATCGATCGAT
GTTGTCTTATGTTTTCTATAGTTGGATCATGTTAATTCTCTTGATCTCTCTTTAATT
CTCTCTTTTTTTGCTTCTATTTTGCATAAAGTGATGAGCTAGCCCTTATATATAATT
AATCTTCTTTGGGTAAGGATTCAATTATATAATGTTATAGTTGTATGAATGTGGTG
CATCTATCATGTCCTGATCCTTTTGTTTTCCTCTGATAATTGGCTCATATTTCAGCA
TATCTAAGGTGTTAATCTCTCTCTCTCTCTCATTTGTTTTTGTAGAATCTGTTGTAA
AGTTATGCAAATAGAAAATGCTT



