IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015939537

Gene Model XP_015939537.1
Description: ADEXPA-25
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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List of domain hits .
Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND0193 super family 342 expansin-A: Provisional 25-256 9.60e-131

SEQUENCES
Peptide
>AdJEXPA-25

MEKLIFSIVILLLSLLTTQHKVVASSSWQQAHATFYGGSDASDTMGGACGYGNLYT
DGYGVKTAALSTALFNDGKACGGCYQIVCDATKVPQWCLKGTSITITATNFCPPNYA
LPNDNGGWCNPPRPHFDMSQPAFEKIAKYKAGIVPIFYRRVGCKRTGGIRFTINGRDY
FELVLISNVGGAGDISKVWIKGSKMNNWETMSRNWGSNWQSLSYLNGQSLSFKIQLS
NGRIRTAYNVAPSNWNFGQSFTSNIQF

CDS (coding sequence)
>AdJEXPA-25

TTTCCATAATCTTCAGCAGCAAACTAAGCTACTAACTAATTCTTGCGCCGACACA
GAGAGTGTAAGAGATGGAAAAACTAATCTTCAGTATTGTAATAATATTGCTTTTG
AGTTTATTAACCACACAGCATAAAGTAGTAGCATCCTCATCGTGGCAACAAGCTC
ATGCAACATTCTATGGTGGAAGTGATGCCTCAGATACAATGGGTGGAGCATGTGG
GTATGGAAATCTATACACTGATGGTTATGGAGTTAAAACAGCTGCATTGAGTACT
GCTTTGTTCAACGATGGTAAGGCATGTGGTGGTTGCTATCAGATAGTTTGTGATG
CAACAAAAGTGCCACAATGGTGCCTAAAGGGCACTTCCATCACAATTACTGCCAC
AAATTTCTGTCCTCCAAACTATGCACTCCCTAATGACAATGGTGGTTGGTGCAATC
CTCCAAGGCCGCACTTTGACATGTCTCAACCTGCTTTTGAGAAGATTGCCAAGTA
CAAGGCTGGAATTGTTCCTATTTTCTACAGAAGAGTTGGGTGCAAAAGAACTGGA
GGCATTAGATTCACCATTAATGGAAGAGACTACTTTGAGCTAGTGCTAATAAGCA
ACGTGGGTGGGGCAGGAGATATCTCTAAAGTTTGGATCAAAGGGTCCAAAATGA
ACAACTGGGAAACCATGTCAAGAAATTGGGGCTCTAACTGGCAAAGCTTGAGCT
ACCTCAATGGCCAGAGCTTGTCATTCAAAATCCAACTCAGCAATGGAAGGATTCG
CACAGCATACAATGTGGCACCATCCAATTGGAACTTTGGCCAGTCTTTCACCAGC
AACATTCAGTTCTAAATCTTGTGTAATTATGTAATCCATTTTAAGTGCTAATCTGT
TTGTTCAAAGGAATGTTTTAAGGTTAGTGTGTGACTTCACATGGGCAAGATATTTT
AGGTGTTGTGAAGCTCATTGACTTGGCTGATTAATTTTCTTTTGTTTTTATGGTTGC
TAAATGAACTTGGGAAACACTTTTATGTTATCCCAAAGATTGAAGATTGTGAAAT
ATTTTGCTGATTCCATGATTCCATGTATTCCTCTCTGCCATATCTTCTGGACAATG
AAATATACTTATTCAAATATTCCA

Nucleotide



>AdEXPA-25

GAGTTAATTTTTTTTTAAATTGATATTAATCAAATCAGACAGTCCGTTTTGTACTT
TTAGAGGTCCAATAAATTTATTTTTGAAAATAAAAATCAGTGTCCCATTTCAATGT
TAATTTTTTTTTATGAATAATGTTATACATTCAAGTGTTTTTGTTAACTAAGTTTAA
CCAAGTTGGTCTAATATTAACAAAAGTCAATTATAATTAGCATTATTTTAAGTTTI
ATTATTTAATTTAGTTGAACTTGATTCATAAAAAAATTTGAATGTGTAGCATTACT
TATTTTTTATTTTTAAAAATATAAATCGGATGATTCGATTTGTGTTTTTTATTTTTI
TTATTTTTTTTTCAGGTCATTGTGCAACTAACCAAGAAATCGGAGGCACCCGTTTC
TTTTCTCCATACCATTGAAAAACACATCTCCTGACATATGCTTTTGTGTTGCGCAC
TACCATAGAAAAAATAATAAGCGTAGGGTTAAAGCAGAAAAAGTTGAACATGGA
ATATTTGAATAAGTATATTTCATTGTCCAGAAGATATGGCAGAGAGGAATACATG
GAATCATGGAATCAGCAAAATATTTCACAATCTTCAATCTTTGGGATAACATAAA
AGTGTTTCCCAAGTTCATTTAGCAACCATAAAAACAAAAGAAAATTAATCAGCCA
AGTCAATGAGCTTCACAACACCTAAAATATCTTGCCCATGTGAAGTCACACACTA
ACCTTAAAACATTCCTTTGAACAAACAGATTAGCACTTAAAATGGATTACATAAT
TACACAAGATTTAGAACTGAATGTTGCTGGTGAAAGACTGGCCAAAGTTCCAATT
GGATGGTGCCACATTGTATGCTGTGCGAATCCTTCCATTGCTGAGTTGGATTTTGA
ATGACAAGCTCTGGCCATTGAGGTAGCTCAAGCTTTGCCAGTTAGAGCCCCAATT
TCTTGACATGGTTTCCCAGTTGTTCATTTTGGACCCTTTGATCCAAACTTTAGAGA
TATCTCCTGCCCCACCCACGTTGCTTATTAGCACTAGCTCAAAGTAGTCTCTTCCA
TTAATGGTGAATCTAATGCCTCCAGTTCTTTTGCACCCAACTCTGCATAGATGCAG
CACAAAATTTGCACTATACTACTTAGCTTGCTGTGCTCATTAGTGTGACTACTTTG
AATAAGTTTAAGGATAAAATATAAACAATACTAATGCTCATTTGGTGATATTATG
CATCGATATCAGAAGATGCTAATGCATATTCCTACATGTAAAAATATAATGTTAA
ACACATTAAACCCATTGATACTCAACAATACTTAGCATATATAGAAAAATATTAC
TTAAAAACCTAGAATATTGGTAAAATTAACAAAAATGTTTCGTAGTGCACATAGA
AAATCACCGACCATATTAATCATTATGTATTTATATATAAATATATGTTTTATTTA
ACTTATTTTTATTGTATATATTATATTGAACATGTATTTTATACGTGTAGTTGATTT
GATGACTGATTTTTGACATACACTTAATATGATTGTAAAATCAGTGCAAAATCTG
GGTTCTGGAACAATTTTGTTTCAATAGTAATGGTTAATATACCTTCTGTAGAAAAT
AGGAACAATTCCAGCCTTGTACTTGGCAATCTTCTCAAAAGCAGGTTGAGACATG
TCAAAGTGCGGCCTTGGAGGATTGCACCAACCACCATTGTCATTAGGGAGTGCAT
AGTTTGGAGGACAGAAATTTGTGGCAGTAATTGTGATGGAAGTGCCCTTTAGGCA
CCATTGTGGCACTTTTGTTGCATCACAAACTATCTGATAGCAACCACCACATGCCT
TACCATCGTTGAACAAAGCAGTACTCAATGCAGCTGTTTTAACTCCATAACCATC
AGTGTATAGATTTCCATACCCACATGCTCCACCTAGTAACAAAACAACACAAATT
GAATTACTCATTTCTTTTTATAAGGTATTTATGCTCTTATTTTGTACTTTAATCAAA
TGCCCTCTAATTCCTGCGTTGCCTAATATTAAAGTTGTTATTTGTTTAATGTTATGC
ACATCTGAAAAAAATGATTCTAATTCCTATATTTTTCATTTCTCTATCTCAGTGTCT
TGTTTCATCATATTTTCGTTCTGTTTTTATTTTATAGTTTATTTAAGAATCTCGATT
CCACATGCGAGAGTAGTTTTACGGCACGGTACAATCCCAAAACAATATAACTCAC
AAAAATACTATGGCCTTTATAAATATAATCACCCACATTCCTAATCCATGAGACA
CCATAAACAAATGTTATCATCTCAACACCGAAATTATCTTTCGTGATTACCACCA
AAACAATCAATTGTTAGGATGAATATCATGCAATTACAACACTAAGAATATCATA
TAATAGCACCTAATTATATGTCTCTCGTTCTAAACACAGTTTAAAGACCAAATCTT
ATTAGATTATAATGTAAAAATCAAACTGAAATCATAAACAATAAAATAAAATGT




AGATGTATTATTATATTGATACCCATTGTATCTGAGGCATCACTTCCACCATAGAA
TGTTGCATGAGCTTGTTGCCACGATGAGGATGCTACTACTTTATGCTGTGTGGTTA
ATAAACTCAAAAGCAATATTATTACAATACTGAAGATTAGTTTTTCCATCTCTTAC
ACTCTCTGTGTCGGCGCAAGAATTAGTTAGTAGCTTAGTTTGCTGCTGAAGATTAT
GGAAAGCTCCTAAGGGTTATTTATAAGTGTAGTTAACTAACTCATTTTCAAAATA
TGGACTAAAATATGGAGTTGACCGAAAAGTTCTCTTATTATAAAAAGAACCATTG
TGTGACACATCATAATACCGTATCATATGTGAATATTTTAAGGAAACAAGCAATG
GGGTGAGACAAATGTGAAAAATACTCAACCCTTCCAAATAATGTAACGGTGGGT
AGTTGAATCTCAACACTGCCGTCTTGGAAATTGGCACATATAATCTATAATTAAT
ATTCATCTTCAATAGACTAAAAAATAATCAATAAAACTAAACTTTGTTAAATTTA
GATGGTATCATATATGACACTACTATCTATATATGTATATAAAATATGTACTAGTA
ACACACTATATTGAAAAAAAAAAAGAAAAAACCCTTTCATGATTCGCTTTATTGT
TAGATTGTAATTAAGGAAAAATCTAAAAGCTCAAAAAATAAATTTAATTCGTACA
AAATTTTAGT





