
IDENTIFICATION 

Species: Sesamum indicum 

Locus: XP_011080662 

Gene Model: XP_011080662.1 

Description: SinEXPA-10 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D   

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04135  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>SinEXPA-10 

MVAKSLSLATVSFFILHMLQLHTTEADYGGWDNGHATFYGGSDASGTMGGACGYG

NLYSQGYGTNTVALSTALFNNGLTCGACYEMRCANDPKWCLPGTITVTATNFCPPNF

ALPNNDGGWCNPPLQHFDMAEPAFLQIAQYRAGIVPVVFRRVPCVKKGGIRFTINGN

LYFNLVLITNVGGAGDVHAVSIKGSRTGWQPMSRNWGQNWQSNSYLHGQSLSFQV

TTSDGRTLTSYNVAPSDWQFGQTFEGGQF 

CDS (coding sequence) 

>SinEXPA-10 

AAACCCTTTTGCACAACAAAACCCTAATACCAAATCAAACTAATTTTCAATTTATT

TAAATTTAAAATCCCCAAAATGGTTGCTAAATCCCTCTCTCTAGCCACTGTTTCCT

TCTTTATTCTGCATATGCTGCAGTTGCACACTACTGAGGCTGACTACGGAGGGTG

GGATAACGGTCACGCCACTTTCTACGGTGGCAGCGATGCTTCCGGGACCATGGGA

GGAGCATGCGGATATGGAAATCTGTACAGCCAAGGATACGGAACAAACACGGTA

GCACTAAGCACAGCGTTGTTCAACAATGGGCTTACATGCGGAGCGTGCTATGAAA

TGCGATGCGCAAATGACCCAAAGTGGTGCTTGCCGGGCACCATCACCGTCACGGC

CACCAACTTCTGCCCGCCCAACTTTGCGTTGCCTAACAACGACGGCGGATGGTGC

AATCCCCCACTCCAGCACTTCGACATGGCCGAGCCAGCTTTCCTTCAGATCGCTC

AGTATCGGGCTGGCATTGTGCCCGTTGTCTTTCGGAGGGTGCCTTGTGTGAAGAA

AGGTGGGATTAGGTTCACAATCAATGGTAACTTATACTTCAATTTGGTCCTCATCA

CCAACGTGGGAGGTGCAGGAGATGTCCATGCAGTCTCAATCAAAGGGTCCAGAA

CTGGGTGGCAGCCTATGTCCAGGAACTGGGGTCAGAACTGGCAGAGCAATTCGT

ATCTCCATGGTCAAAGTCTTTCTTTTCAGGTCACCACCAGTGACGGCAGGACTCTC

ACTAGCTACAATGTGGCACCGTCTGATTGGCAATTTGGTCAGACCTTCGAAGGAG

GGCAGTTCTAGAGGATTGCATCTATATATATTTTGAATAGACAAATCATACATAT

ATATTATATTTGTAACATACTTGAGCATACCATACAGCTATATCATCATTCATCAT

CAATCAATCAATCATATTGAGGAGAGGATCATCTTTTATTTGTAATCCGTACCATT

ATTAATGCGCAGCATATTATCTGAAGAAA 

Nucleotide 

>SinEXPA-10 



CAAATAAAAGCGGGTCGTATCGTGCAAGCCAAAGGTCCATATATATGCGCTTGAC

AGGATATATATAACCTCTCCTAGCCATAAGAGATGGGCAAAACAAGCTTGCTGCA

ATACCACTAACCACTTATTTCATATATCATAGGGAGTAAACTGTATTTAACCCAA

AATTAGATCAACGAAGTAGTGGAAACTCTTTAATTTGATCAAAGATGAAAATAGT

TAAGCGGTGAATTTCATTTGGTTTAGAAAAATTGTCTTATCTAGCCGAATCATCCC

TTAAAAATATGAAAAATTATAATTCAGACTCGACTCGATCAAATTTGAATCAATC

ATATGGCAAGTATAATACACTTGTCGTATGATTGGAGTACAATTCAGTAAAAATG

ACCAATAGCAAAGCAAGTTGATCTATAATTTGTTTGATTCGATCAAATTCGAATA

AAAATTTCAAAGAAAACATACCTTAGTTAACTGAAAAGCAATAACATTCACAAGT

TCCATTTCTTCAGATAATATGCTGCGCATTAATAATGGTACGGATTACAAATAAA

AGATGATCCTCTCCTCAATATGATTGATTGATTGATGATGAATGATGATATAGCT

GTATGGTATGCTCAAGTATGTTACAAATATAATATATATGTATGATTTGTCTATTC

AAAATATATATAGATGCAATCCTCTAGAACTGCCCTCCTTCGAAGGTCTGACCAA

ATTGCCAATCAGACGGTGCCACATTGTAGCTAGTGAGAGTCCTGCCGTCACTGGT

GGTGACCTGAAAAGAAAGACTTTGACCATGGAGATACGAATTGCTCTGCCAGTTC

TGACCCCAGTTCCTGGACATAGGCTGCCACCCAGTTCTGGACCCTTTGATTGAGA

CTGCATGGACATCTCCTGCACCTCCCACGTTGGTGATGAGGACCAAATTGAAGTA

TAAGTTACCATTGATTGTGAACCTAATCCCACCTTTCTTCACACAAGGCACCCTGC

ACCATTAGGGTATCATCATTAATATAGCTATTTAATTTTTATGGATCTAATTATTA

CGTAAATATAATATAAAGCACATTTGTCATTTAATCATTACTTGAATTGGACCACT

TAATAATTCTTTCCATTTCACTTACTCGTCCCACTACAAGAAATAAAATATTTAAC

TATAGATAATTGTCGTAGTCGACAATAAACAGTTGCAGCAAATAGTCTTTGACTA

CTGTAATACAATGGTTGTTGGTCGTCACTTTTGCGAGGGTGGCCAACATTTGTCAT

GGTTTTATTTTTACCATAACTCTTAGCTATTATAAGTAATTTTTTCATTGTAAAAA

GGTTAATTTTTTACATCAATTTTATTTAACCGTAGTTAATAATAATTATTTATAAT

GATTTTTAGCCATAATTATTGATATTGTAGGCAAAGTAATTTTAGTTTGTATCCAA

AAAAATGTATCAAAACGTTGTTTATAGCAAGTTTTAAGTAGAAATCATTACTTAT

ATGAACTTAACTAATGCCAAATTAAAGAAGTAATAAAATGCAAATTACAAACCTC

CGAAAGACAACGGGCACAATGCCAGCCCGATACTGAGCGATCTGAAGGAAAGCT

GGCTCGGCCATGTCGAAGTGCTGGAGTGGGGGATTGCACCATCCGCCGTCGTTGT

TAGGCAACGCAAAGTTGGGCGGGCAGAAGTTGGTGGCCGTGACGGTGATGGTGC

CCGGCAAGCACCACTTTGGGTCATTTGCGCATCGCATTTCATAGCACGCTCCGCA

TGTAAGCCCATTGTTGAACAACGCTGTGCTTAGTGCTACCGTGTTTGTTCCGTATC

CTTGGCTGTACAGATTTCCATATCCGCATGCTCCTCCTGCACATGGTTATTATTAA

CAGTGCTCTTTCAAGAATATTTGATGATGGCTTCGTGCAAAAACTAGCATATCTA

AACGATTCATTACATCGTTCAATACATAAAAAACACGACCATAAATTCGACAACG

TACCCATGGTCCCGGAAGCATCGCTGCCACCGTAGAAAGTGGCGTGACCGTTATC

CCACCCTCCGTAGTCAGCCTCAGTAGTGTGCAACTGCAGCATATGCAGAATAAAG

AAGGAAACAGTGGCTAGAGAGAGGGATTTAGCAACCATTTTGGGGATTTTAAATT

TAAATAAATTGAAAATTAGTTTGATTTGGTATTAGGGTTTTGTTGTGCAAAAGGG

TTTTTGATGTCGTAGAAAGAAGGTAAGGGAGTGAGGTATATATAAAGGTGGGATT

GGGACAGGGATTTCAAAGTAAGAAATATCAAAAATTCAAAATCATGTGTTTGAGT

TGCACCGGACGTGTGGGTATTTGTTCAATTTAATGTAAATTTATTGTAATTGGTAT

TTATCTAACTTAATATAAGTTTGTTGAGTTTATTGATTAAACTGATGTATGTACTA

TTTTATTAAATTTATTTGAATATGAGATTATTTATTGAATCGATGTATTTTTTTAAT

TTATTAATATTTATATAAGTTATTTAATCATTATTTCTATTAAAAAAAAAAGAAAA

ATCAAATAATTAAGCGTAAATGAAGAGCACATGTATTGGTTGTGGTTGGGGTGCC



AATTCAGTACTGAGTGCAGCTTTGTAGGTCCTCCTCCTCCTCCACCACATCTGCAT

GCAAATATTTATTTATTTATTTATTTATTATTTATTCTGTAAAAAAATGCCCAAAT

A 


