IDENTIFICATION

Species: Chenopodium quinoa
Locus: AUR62005814

Gene Model: AUR62005814
Description: CQEXPA-03
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html
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Query seq.

Superfanilies PLNOOOSO

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family 31535 expansin A; Provisional 8-241 771e-133
SEQUENCES

Peptide

>CQEXPA-03

MAFGTIFLVGLLLFFSIADAYRGGGGWINAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQ
GYGTNTAALSTALFNNGLACGSCYQIMCVNDPKWCLRGSITVTATNFCPPGGWCDP
PNHHFDLSQPIFQHIAQYRAGIVPVAYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYENLVLVTNVGG
AGDVHAVAIKGSRTRWQPMSRNWGQNWQSNNY LNGQALSFKVTTSDGRSVVSFNV
APPNWSFGQTYSGAQFR*

CDS (coding sequence)
>CqEXPA-03

ATGGCATTTGGTACTATTTTCTTAGTGGGGTTGCTCTTATTTTTCTCAATTGCTGAT
GCTTATCGTGGCGGAGGTGGTTGGATTAACGCTCATGCCACTTTTTACGGTGGCG
GTGACGCTTCCGGCACCATGGGTGGAGCGTGTGGGTATGGAAATTTATACAGTCA
AGGGTATGGAACTAATACAGCAGCACTAAGCACAGCATTATTCAACAATGGATT
AGCGTGTGGTTCGTGTTACCAAATTATGTGTGTTAATGACCCTAAATGGTGTCTAA
GAGGCTCAATTACCGTTACTGCTACTAATTTCTGCCCTCCTGGTGGATGGTGTGAC
CCTCCTAATCACCACTTTGATCTCTCTCAGCCTATTTTCCAACACATTGCTCAATA
TCGAGCCGGTATCGTCCCTGTTGCGTATCGCAGGGTGCCTTGCCGGAGAAGGGGA
GGTATAAGGTTCACAATCAACGGGCACTCGTACTTCAACTTGGTGTTAGTAACCA
ATGTCGGTGGTGCCGGGGATGTACATGCAGTTGCAATTAAAGGGTCAAGAACAC
GTTGGCAACCAATGTCAAGAAATTGGGGGCAGAATTGGCAAAGCAACAATTATC
TCAACGGGCAGGCTCTCTCATTCAAGGTCACCACCAGTGATGGTCGTAGTGTTGT
TTCCTTTAACGTTGCCCCTCCTAATTGGTCTTTCGGGCAGACCTATTCGGGTGCCC
AATTCCGCTGA

Nucleotide
>CgEXPA-03

CATTTTGGCTTGAATTTTGCAGGAAAATGGCATTTGGTACTATTTTCTTAGTGGGG
TTGCTCTTATTTTTCTCAATTGCTGATGCTTATCGTGGCGGAGGTGGTTGGATTAA
CGCTCATGCCACTTTTTACGGTGGCGGTGACGCTTCCGGCACCATGGGTATGATTC
TTTCCACCCATAGCTTCATACAAGCCAAGAAGCGCACGCAATGCATACATTAATT
AATTTATTAAATGTGTTGCTACAAATATATTTAATGCGACTTTATGTTATACTTGT
ATAATTTTTAATATATGATTAATTAATTTATTTAGGTGGAGCGTGTGGGTATGGAA



ATTTATACAGTCAAGGGTATGGAACTAATACAGCAGCACTAAGCACAGCATTATT
CAACAATGGATTAGCGTGTGGTTCGTGTTACCAAATTATGTGTGTTAATGACCCT
AAATGGTGTCTAAGAGGCTCAATTACCGTTACTGCTACTAATTTCTGCCCTCCTGG
TGGATGGTGTGACCCTCCTAATCACCACTTTGATCTCTCTCAGCCTATTTTCCAAC
ACATTGCTCAATATCGAGCCGGTATCGTCCCTGTTGCGTATCGCAGGTATATATTT
CTTAATTGTCACGTTAATAGTATAATTTGAGTTGGTAAGCGAACATATTTTAAGTC
ATTGTTGGTCAAGTTGGGTTATGATGTGTATTCCATATAGTGTGAACTAAAAATCT
AAAAGGAGGTTGCCTATTTTAGAAAACTTGAACAAATTGGGTTGAGATTTTTGTA
TACGTATTTGTTTATAATAAAAAAATTAATAAAAGTGGTGAGAAAGTTTAGTTAG
TTAGGAAGTTGTTTGAAAAGTTGTATGTTGCGATTTACTCTTTTGGTCTATTCAAA
TAAAAAAAGAAAAGTATAATCGTGAAAGAAAATGGTCCTACATTTTTTAAGAGTC
ACATGGAACTACATTACTTTTTCTTTGTTACCTACGTCTAAAGGTATAATTTCAAC
CGTAGATAAAGACATAAAAATTATGGATTTATATCTTAAAAATTGGTTTTATATT
GAATCACTTTTTTTTTTGTAAAAAAAAAATCTTCTTAAAGGGATAAAGAGATGGC
GTTAGAAAAAAGTACCACTTATATTTATTGCCCTTATTTGACAAAATTGCACATTT
TAACATCAACAAAGAAAAACATTAAAGGCTAGCGCAATTGTTGCAACGTGTCAC
GTCTATTGTATAGTGCACATTCAAAAGTCGAGAATACTAAAAAAAAAATGTGTAC
TCAGGTGTATATAAGAATTAAACTGTGCGCTAATTTTGCGTGTGTTGTTTTGTATA
GGGTGCCTTGCCGGAGAAGGGGAGGTATAAGGTTCACAATCAACGGGCACTCGT
ACTTCAACTTGGTGTTAGTAACCAATGTCGGTGGTGCCGGGGATGTACATGCAGT
TGCAATTAAAGGGTCAAGAACACGTTGGCAACCAATGTCAAGAAATTGGGGGCA
GAATTGGCAAAGCAACAATTATCTCAACGGGCAGGCTCTCTCATTCAAGGTCACC
ACCAGTGATGGTCGTAGTGTTGTTTCCTTTAACGTTGCCCCTCCTAATTGGTCTTT
CGGGCAGACCTATTCGGGTGCCCAATTCCGCTGAGGGCCGAAAATTTTACGTAAA
ATGACATTTATGTCCTTTTGCGTGTGGTCTTGATTGAACCTTAAGTATATATACGG
ACTACGGAGTACTTTTTATATAGTTTTAATTAGGGTTTATTTACTAAGGTCAGTAT
TTTAATTTTAACTGACCTAAATATTTTCTACAGTACTTTTTTTAATGGGGTTAAAA
TGGGAAATTGAAGCTTATTTTATGAGGCTTCTTTCTTAAACTACCCCTGTTTTTTTA
GGGTACCCCTTTATTTTGAGAGTGACTTTTGTAACTGTTAAGATTTGTGGAATATT
TCCTCCACAGGCTGTGGTGGATTTTTACCGCCCGCCTTCTAGTATTTTGTCTTTTTT
TTCTTCTTCTAAGTAAGAAGTAGGGTTTATTGTCCTTTGAAAATTGATGTGTGTAT
GAAGTGTGATTATTGGAGTTCTAAATGTTATTTATGCGATTGTTGGACTCTATAAG
TGTAAATTTAAGCTATTTTCAGTTCTAATGAGAATTGTGTTACTACGACCTGTATA
ACAAATTAAACTTTGTTTTAT




