
IDENTIFICATION 

Species: Ananas comosus 

Locus: Aco021282 

Gene Model: Aco021282.1 

Description: AncEXPA-04 

Family: Alpha Expansin 

3D structure: 

 

GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acomosus_v3  

EXTERNAL RESOURCES 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Acomosus_v3


http://pineapple.angiosperms.org/pineapple/html/index.html#:~:text=The%20PGD%20(Pinea

pple%20Genomics%20database,genomics%20and%20CAM%20pathway%20genes..  

GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AncEXPA-04 

MQSFAMAYSSRMFLASTLVLLVLVTPYGAAGDQVGQYDVVRYKHHRSRFRSNLRSF

KHRHGKFRPSGWSFAHATFYGGSDGSETRGGGYQDTVSQGYGLQTAALSSALFNNG

LGFQIKCIDNSTQWCKPGRPSIFITATNHCPPNYYLPSDNGGWCNPPRFQLRPDSTRLL

ADRRHSLALGSWVQPKDLNAVARGRAGKLPARVSCRKHGGIKFTITGNRYFNLILV

WNVAGAGDVHGVQVKGTKSGWTTMIRNWGQHWQTNADLTGQSLTFRVTTSDGRR

STSRRIVPQNWQFGQTFEGKNFRI* 

CDS (coding sequence) 

>AncEXPA-04 

ATGCAATCATTTGCCATGGCCTTCCTCGCGCATGTTCCTCGCCTCCATTGGTGTTT

GGTTCTTGTGCTTATGGTGCAGCTGGTGATCAGGTTGGCCAATGGTCGTCAGATA

AATCATCGCTCTCGCTTCCGATCAACTCCGATCATTCAAGCATCGGCGGCAAATTT

CGCTAGCGGGTGGAGCTTCGCATGCTGTTCTGGCGGAAGTGATGGATCTGAACAG

AGGAGGAGCATGTGGGTCAAGAGTGAGCCAAGGCTGGCCTGCAATGCAGCATTG

AGTTCAGCTCTATTCAAGGCCTAGCTTGTGGTGCTTGCTTTCAGATCAAGTGCATC

GAATTCGCCAGTGGTGCAAGCCAGGCCGGCCGTCGATCTTCATCCGCGCACTGCC

CGCCGATTATTTGCCGAGCGAATGGTGGGTGGTGCACCGCCCCGTTTCCATTCGC

TGTCACCGCCTTCTTGCAGATCGCCGAGTCTAGCCCTTGGGAGTTGGGTACTAAG

GATTTAAATGCCGTAGCGGGGTCGTGCTGGAAAGTTGCCAGCGGGTTTCTTGTAG

GAAGCGGTGGCATCAAATTTGATCTGGAAATCGATTTCAATCTGATTCTTGTTTGG

AATGTTGCGGGCGCCGGGGGTCCGGCGTGCAAGTGAAAGGATAAGTCCGGGTGG

TAATGATGAAATTGGGGGCAGCATTGGCAATAATGCGGTTGGGGTCAATCTCTAA

TTCAGAGTCCCAGTGGGCCGCAGATCACTCTAGGTATTGTTCCGCAGAATTGGCA

ATTCGGTCAGCTTCGAAGGCAAAAATTTTAGAATATAG 
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Nucleotide 

>AncEXPA-04 

CAAATTAATATATGTATAAGCCATTTTTTAATCGCCCCTCCCCTCTGTTCTCCTGC

ATGCAATCATTTGCCATGGCCTTCCTCGCGCATGTTCCTCGCCTCCATTGGTGTTT

GGTTCTTGTGCTTATGGTGCAGCTGGTGATCAGGTTGGCCAATGGTCGTCAGATA

AATCATCGCTCTCGCTTCCGATCAACTCCGATCATTCAAGCATCGGCGGCAAATTT

CGCTAGCGGGTGGAGCTTCGCATGCTGTTCTGGCGGAAGTGATGGATCTGAACAG

AGGTGATTTTGATTGTTTATTGGTTTGCCAATCTCTCATCCGATCGAGCCAAGCCA

ATCTAGTTTTTTCGTTTGGATCAAATTCAAGAAATTATCCTCGGCCTAGAGTTCAA

GTGGCGCCATGCTGTTCCTCTTATAAGGATTTGTAGTTGGAAATTGATGTCTCAAG

AGGTCTTCGATCGTGGTATCAATATGCTAGTGAAGAAGCCCGCGCTTCGCAGCGG

ATAAAAATTTATATGAGTAATTAATAATAAGATAATCAAATATTCTCTTGTGTCTC

TTCATAGTCGAAAAATCTCTCTATTGGCAGCGGAGATGGATGGATTTTCCGGTGG

GTGATAGTGAAAATGGAATCCCTTCAGCTGTAGCGGAGGGGGCAGATGAGCGCG

CATTAGTTGTAGGGAGGGTGGCCGGTGTATGGGAAAAAATGAGGGAGAGAGAAT

TGATGAATTAATTGGAGATGAAAAATCTAGTGGAGGAAAAGTTTGGTAGTGGGA

GAAAGATATGATGGATGGAAAGTACTTGATAGTTGGAATTTAGATGTATTAATTA

TATATTAATTAAAAATTTGATGAAGGAAGGAGGGTCAAATGATGGTGAGGGTGA

ATAAAAAAATATTAAAGATTCATATAAGTTAATAGATTAATAGATATGTATCATT

AAGCTCGATGGAGTGCAAAATGATTAGATGGCCTGGCTGGGGTGGTTCGGGCTG

GGCTAAAAAATATATCTGCTGAGTTTTTCTTGGCCCGAAATTATGTATCTATCTAA

TGCTATAAAGTTAGCTTATCTTTGGAAGATCATTAAATATTTGATTAGCCCAGTGG

TTTGTTGTTCAGATGATCCTAAAGAGGTCCGGAGTTTGATTCTATGAGAGTGGGTT

TGAATGATAAGGCAAATTAATAATCTGTTCTCCGGTTATAAATTAGAATAAATTT

TTGAAAAATTTATTCTTTATCTCATATAGTATTCTGTTTTGTCAAATCTTTCAAAAT

TTTGATTTTAATAAATTTTTTAATTCGTTTGATTTTAGTAAGTCAGATGTAATTTGT

TGTTTATCTTTATAGATTTAATTATCATTGCATGCAATTCTCAATCATAAATTAATT

AAAGTTTAGTTAGATTATATTTTGAAGTCAAAATATCGTTGTAATTCAAATTAAAT

AAATTAAAAGGTTAAATAGTAAAATCAAAATTCTTGAAGTTTAGACAATTCAAAA

AAGTTCATAGCTAAGAAGTTTGATAAGTTTTTATCTAAATTCTTATCTATTCGCAT

GTAAATTTTAATAATTTTATAGATCTTATGATCTAATCCGGCCTAATCTTTTAGGA

GGAGCATGTGGGTCAAGAGTGAGCCAAGGCTGGCCTGCAATGCAGCATTGAGTT

CAGCTCTATTCAAGGCCTAGCTTGTGGTGCTTGCTTTCAGATCAAGTGCATCGAAT

TCGCCAGTGGTGCAAGCCAGGCCGGCCGTCGATCTTCATCCGCGCACTGCCCGCC

GATTATTTGCCGAGCGAATGGTGGGTGGTGCACCGCCCCGTTTCCATTCGCTGTC

ACCGCCTTCTTGCAGATCGCCGAGTATAAAGCCGGGATCATTCCCGTCGCTTCGG

AGGTAATATTAATTTGTTCCTAAAGGATCAATGTCCATGATTTTTTTGTAGCATCT

CTTTCGGTCAAAAGGTGAAATTAGGGGTGTAAACAGTCGCCTGGCTCGGCGAGCT

TGGGCCAGCAAGGCAAGGCGAGTATTGTAGCTCGTGCCGGCGGCCCGCCTATAA

ATCGGGTCGTGTTGGGCCTCCTCCTTTCGGCCCGTTCGCCCAGCGGCCCAGCAAG

AGGGGTCTGGGCCGTCGGGCTTAAGGTAAGGCCCCGGCCCGGCATGGATGGTGC

CTGCCAAGCCAGCAGTCTAGCCCTTGGGAGTTGGGTACTAAGGATTTAAATGCCG

TAGCGGGGTCGTGCTGGAAAGTTGCCAGCGGTATGAGTGTATTGGGCCGTGCCGA

TGCATATTAGTCAAAAAATATATATGCCGGTAATAGTATAAAATATTTATTTTCTT

TAGCTAAAATATGCCAATTGTTATTATGTATTTTTATTAAATCTTTTGATATATTG

AGAAAATTTTTAATTTTAAAAATAGAGGGTTTTGAGTTGTGCCATCGGGAGGTTG



TCGTCGATATCTTGCTGGCGATATGGCATGGTGGGTGGCTCATGATGATGGGTAT

CCCATCCAAAGGCTTTGGGAGTTGGAAGCCAGGTTATGCCCCTTGGGGCTCTCCA

AAGGGTCTTATGGCGGGCCCTTTAATTTTTAGCTGTTGGGAAGGATATTTTATCCA

AAAAATATATAATTTTTTTAAAAAAATTAAAATTCTATCATTTTTATAAATATTTT

TAAAATTTGAATTTTCTCATATTATTTTTCATTAATAGTATTTTAATTTTTAATTTT

CTAAAATTCTATATATTTTAAAATAAAATTAAGTAAATAAGAAATGGATTGGCTT

GAGGCCTGGCCCGTTGGCGGCCCCGTGCGGGCTAAGGGGCCATGCTGGGCCAGG

GGTCCAAGAATCAGCCTAGCGGCATAGCCCGGTTGGGGTCGGGCCCGTTTCGTCG

GTAAATGTGGGCTATGCCGGCCCGGCCCGTCGAATGTGGGCCGTGTTGCCGGCCT

GGCGCCATTCCTAGGTGAAATGCAATATGGAAAAAATGCATCATGCTTTATAATA

AAAAGAAAATTTTACATAGTAAATCTTAGTTCCTAATAGTAGTGTGAAAAAAGAG

AAAGAGGAAAGAGAAAGTGAGAAAAGAGATCAATGAGGAGAGAGAAAGTGAAT

AGATAAAATAAGAAAAGAGGGATGAGAGAGAAAAGGTGAAGAGAGAAAAAAA

ATAAAGAGAGAGTAGAGAGAAAAGTAAGAAGAGAGTATGTAAGGAGAGAGAAA

TTAAGAGAGAGAAAGTGAGGAGAGAAAATGAATTGAGTAATGTAAGAAGAAGG

TTTTGTCATTTATTTAATATAATAAATTAAAATTTATAGAGAGCAAGCCATAGTTG

GTAAGGAAAAGGAATTTTCAAGAGAAAATTGATGTGTTGTTTGCATAAATTAGAA

AAGGCCTTAGCTATTCCTAGGTGTTCAATGAGGGCCGATTCATAGCCATTGAAAT

TTAGAATAAAATTATTAATTATTATAGCTCATTAAAAGATAATGAAAGTATTGTA

TTTGAAAGCAAAATTTAGTCTTTAAAAGCTCAGTTCCGATTCCTAGATCGTGATA

AAATTATCAACAACATGTCGCTCCAGGATCAAGCCAGATCAAGATAAAAATTGC

AGTATTAGTGCGGCTTATAATTATTTCTTTCAGGGTTTCTTGTAGGAAGCGGTGGC

ATCAAATTTGATCTGGAAATCGATTTCAATCTGATTCTTGTTTGGAATGTTGCGGG

CGCCGGGGGTCCGGCGTGCAAGTGAAAGGATAAGTCCGGGTGGTAATGATGAAA

TTGGGGGCAGCATTGGCAATAATGCGGTTGGGGTCAATCTCTAATTCAGAGTCCC

AGTGGGCCGCAGATCACTCTAGGTATTGTTCCGCAGAATTGGCAATTCGGTCAGC

TTCGAAGGCAAAAATTTTAGAATATAGGTGCAAAAGATTTCAAAGTATATCGGCT

AAAAATGTTGATATATCAGCAAAATGTATCATTTTTGTTAGTTGCTGAGAAAGAG

AGTGAGAGAGAGAGAGCATAATTTTGTGAGCTAAATAGAGTGTTGCAAAATTCG

CAGATTATTGAATCGCGTAGGGTGATCCTTAATCCGCCCAAATAAGCTTCTTTTTT

TTTTTCCCATAATAAGTCTTTTGTGGATCTTCTCAATTAGGGGAAAAGTCCCCGTG

GATGTCAATGGATATGGATCTAAAATTTTATTCGAATCCGATCAAGGAGTGGATT

TATCTGATGCTAAATGAATATAGTTTCGGATATGAAT 


