
IDENTIFICATION 

Species: Cicer arietinum 

Locus: Ca_16377 

Gene Model: Ca_16377 

Description: CarEXPA-15 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.pulsedb.org/bio_data/80  

http://www.cicer.info/databases.php  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T02819
https://www.pulsedb.org/bio_data/80
http://www.cicer.info/databases.php


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CarEXPA-15 

MALIGLLLVSFLTMFSSAFAYGEGWTNAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSQG

YGTNTAALSTSLFNNGLSCGSCYEIRCANDHKWCLPGSIVVTATNFCPPNNALPNNE

GGWCNPPLHHFDLAQPVFLRIAQYKAGIVPVDYRRVSCRRRGGIRFTVNGHSYFNLV

LITNVGGAGDVHAASIKGSKTGWISMSRNWGQNWQSNNYLNGQSLSFKVTTSDGRT

IVANNVAPAGWSFGQTYTGAQFR* 

CDS (coding sequence) 

>CarEXPA-15 

ATGGCTCTCATTGGCTTGCTCTTGGTGTCTTTTCTCACAATGTTCTCCTCTGCTTTT

GCCTATGGTGAAGGATGGACCAATGCTCATGCTACCTTCTATGGAGGGAGTGATG

CATCAGGAACAATGGGTGGGGCTTGTGGATATGGAAACCTCTACAGCCAAGGGT

ATGGAACAAACACTGCTGCTTTAAGCACATCCCTTTTCAACAATGGGTTAAGCTG

TGGCTCTTGCTATGAAATTAGGTGTGCTAATGACCATAAATGGTGCCTTCCTGGTT

CCATTGTCGTCACTGCCACCAATTTCTGTCCACCGAACAATGCCTTACCTAACAAT

GAAGGTGGTTGGTGTAACCCTCCTCTCCACCATTTTGATCTTGCTCAACCTGTTTT

TCTACGTATTGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTTCCTGTAGACTATAGAAGGGTT

TCCTGCAGGAGAAGGGGAGGTATAAGGTTCACAGTCAATGGTCATTCTTACTTCA

ACCTTGTTCTTATTACAAACGTTGGTGGAGCTGGTGATGTTCATGCTGCTTCCATC

AAAGGGTCAAAAACTGGTTGGATATCTATGTCAAGGAACTGGGGTCAGAACTGG

CAGAGCAACAACTATCTCAATGGTCAAAGCTTGTCTTTCAAGGTTACAACCAGCG

ATGGCCGTACTATTGTTGCCAACAATGTTGCTCCAGCTGGATGGTCTTTTGGTCAA

ACTTACACTGGTGCTCAATTTCGCTAG 

Nucleotide 

>CarEXPA-15 

ATGGCTCTCATTGGCTTGCTCTTGGTGTCTTTTCTCACAATGTTCTCCTCTGCTTTT

GCCTATGGTGAAGGATGGACCAATGCTCATGCTACCTTCTATGGAGGGAGTGATG

CATCAGGAACAATGGGTATGTACTATACTCCTATTTAAACTCACTTCTTCAAAAA

AGTTTGCTTTTTTATTTTGTCTTGCCAAATACATTCAGATCCTGAAGCATGTTGGA

GTAACCCATTTGACTGATTTTGTTGTGTAGGTGGGGCTTGTGGATATGGAAACCTC

TACAGCCAAGGGTATGGAACAAACACTGCTGCTTTAAGCACATCCCTTTTCAACA



ATGGGTTAAGCTGTGGCTCTTGCTATGAAATTAGGTGTGCTAATGACCATAAATG

GTGCCTTCCTGGTTCCATTGTCGTCACTGCCACCAATTTCTGTCCACCGAACAATG

CCTTACCTAACAATGAAGGTGGTTGGTGTAACCCTCCTCTCCACCATTTTGATCTT

GCTCAACCTGTTTTTCTACGTATTGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTTCCTGTAGA

CTATAGAAGGTATGTTGCTGTTCCCAAGAATATATTATATTTTTCATTAAAATCGA

AACTTTAATGTATTTGGTTTTGGTATTAACTAATTGTTTTTATTTTTATTTTTTATGT

AGGGTTTCCTGCAGGAGAAGGGGAGGTATAAGGTTCACAGTCAATGGTCATTCTT

ACTTCAACCTTGTTCTTATTACAAACGTTGGTGGAGCTGGTGATGTTCATGCTGCT

TCCATCAAAGGGTCAAAAACTGGTTGGATATCTATGTCAAGGAACTGGGGTCAGA

ACTGGCAGAGCAACAACTATCTCAATGGTCAAAGCTTGTCTTTCAAGGTTACAAC

CAGCGATGGCCGTACTATTGTTGCCAACAATGTTGCTCCAGCTGGATGGTCTTTTG

GTCAAACTTACACTGGTGCTCAATTTCGCTAG 




