
IDENTIFICATION 

Species: Arachis ipaensis 

Locus: XP_016166949 

Gene Model: XP_016166949.1 

Description: AipEXPA-21 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301  

EXTERNAL RESOURCES 

https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AipEXPA-21 

MALFTTTLLVALIGLLIGINLQGAIADYGGSWQGGHATFYGGGDASGTMGGACGYG

NLYSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGACYEMRCDDDPRWCKPATIIVTATNFCPPNF

ALANNNGGWCNPPLQHFDMAEPAFLQIAEYRAGIVPVAFRRVPCMKKGGIRFTINGH

SYFNLVLITNVAGAGDIHAVSIKGSRTGWQTMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFQVT

ASDGRTVTSFNVAPANWQFGQTFQGAQF 

CDS (coding sequence) 

>AipEXPA-21 

AATGTTGGTTATAAATAGAGGTCCCCCCAATTGCATTGAAGCTCACAACATAGCA

AACAGAACTTGCAACTTCCCCTGCTTTTCACACTCTCTTCTCTCTTATCAGAAAGG

ACTAAGAAAATTGGAATGGCACTTTTTACTACTACACTTCTAGTTGCTCTCATTGG

TTTACTTATTGGTATCAATCTTCAAGGTGCCATTGCTGACTATGGTGGTAGTTGGC

AGGGTGGACATGCCACTTTCTATGGTGGTGGTGATGCTTCCGGCACAATGGGAGG

AGCATGTGGTTATGGAAATTTGTATAGCCAAGGATATGGAACCAACACTGCAGCA

CTAAGCACAGCATTGTTCAACAATGGATTGAGCTGTGGTGCTTGCTATGAGATGA

GGTGTGATGATGATCCAAGATGGTGCAAACCTGCCACCATTATTGTCACTGCTAC

AAACTTTTGTCCCCCAAATTTTGCTTTGGCTAACAACAATGGTGGATGGTGCAAC

CCTCCCCTTCAACACTTTGACATGGCTGAACCTGCATTCCTTCAAATTGCTGAGTA

TAGAGCTGGAATTGTGCCTGTTGCATTTAGAAGAGTGCCTTGTATGAAAAAGGGA

GGAATAAGGTTCACCATCAATGGGCATTCATACTTCAACCTAGTTTTGATCACAA

ACGTCGCGGGTGCAGGGGACATCCATGCAGTCTCAATCAAAGGGTCAAGAACTG

GCTGGCAAACAATGTCAAGGAACTGGGGGCAAAATTGGCAAAGCAACTCATACC

TTAATGGACAGAGCCTCTCTTTTCAAGTCACCGCCAGTGACGGTAGAACCGTCAC

AAGCTTCAACGTGGCACCAGCTAACTGGCAGTTTGGTCAAACTTTCCAAGGTGCT

CAGTTTTAATTAAATAAAAAAATAAACTTAGTTAAATTAAATTGTACACTCACAA

TTTTTTGTTAACATGGACTAATCATATGATTAGTTTGTGTTAACAAAATTCATTCA

TCTCGGAAAGTGAAAAAAAATGAATTAAAGAAGTGTGTGTATGTTTTTGGTTTAT

TATTATTATTGGTGGACGGAATTAAAGAAGTGTTATTAGGTATTGTTGATTGTTGT

TGTAAGTTGTAGCCGTGTGATTTAAGAAGGGCCAGAGTGTTTTTATTGGTCTGGT

AAGTATAGCTGAGGTGATTTAATATAACACCCGCTAGGGACTTCTTCACATATGT

AATGTATTGTGCTATTATTGGATTCTTAATTTTATAAAATTAACTTTCAGTAAA 



Nucleotide 

>AipEXPA-21 

TTCAAAAAAATCATTGATTACCTAGTATAATCCTTCTGAATATTGTTGCAGAATGT

TTTCAAATTGAGATGGAGATAGAAAATTTTATTTCAATCTCTTATCTTTATTTGTTT

TTTTTTTTTGAAAGAATAAAAAAAAGTTTTTTTTTTAATTTACCTCAGTTATTAAAT

AGAATTTTATGTTATTATTTCTGAATTTGTATTTCAAATACAGCTTTAAAATACTA

CCAANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNTACCAAAGAAAGAATTTTGAGTTATTTATT

TTTCATTTACAATATTTAAATATTATATATAAAATATGCATGTTATATTAACCATT

ATGACAAAAATGTTGGTTATAAATAGAGGTCCCCCCAATTGCATTGAAGCTCACA

ACATAGCAAACAGAACTTGCAACTTCCCCTGCTTTTCACACTCTCTTCTCTCTTAT

CAGAAAGGACTAAGAAAATTGGAATGGCACTTTTTACTACTACACTTCTAGTTGC

TCTCATTGGTTTACTTATTGGTATCAATCTTCAAGGTGCCATTGCTGACTATGGTG

GTAGTTGGCAGGGTGGACATGCCACTTTCTATGGTGGTGGTGATGCTTCCGGCAC

AATGGGTCAGTTTATTAGAGCTATTTTTTGTGTATGTGTTGATTATATTAACATGA

TAATAACATAAAGTGTTAGTTTTATACATTTTGTTTAGACTTAGTCATTATTTTTTT

CTGATCTTCAACTATAGAAAATATAAAATCTCAAACACAATGTTCTTTAAAAATA

ACTACATTATTGTTATTGATGGCCAATAAAACTTAATTTTATAATTTGTATGCAGA

GTTAAAATATTTTTGCATAGATATTTAATGATATATTACCATATCAGTTACTTACT

TATAATGTTAAATATATAATTAAATACGATATAACAAATATTTCTATCACACGTA

AATCATTTTTTTAAGAATAAAACTAGTTTATGCTCCATGAAGAATTAATGTGTACC

AATATGTATCCTCTAGTGTATTCCCCCTCAAATGGTGGATTTTAAATTAAACTCAC

CCTTTTGGAATTGGTGCATGATTATGCAGGAGGAGCATGTGGTTATGGAAATTTG

TATAGCCAAGGATATGGAACCAACACTGCAGCACTAAGCACAGCATTGTTCAAC

AATGGATTGAGCTGTGGTGCTTGCTATGAGATGAGGTGTGATGATGATCCAAGAT

GGTGCAAACCTGCCACCATTATTGTCACTGCTACAAACTTTTGTCCCCCAAATTTT

GCTTTGGCTAACAACAATGGTGGATGGTGCAACCCTCCCCTTCAACACTTTGACA

TGGCTGAACCTGCATTCCTTCAAATTGCTGAGTATAGAGCTGGAATTGTGCCTGTT

GCATTTAGAAGGTACAAATTTAGTAACAAAAAAATCATACGTTAAAGAATTAATG

TATTACTCTTTTTAAAGGTACAAATTTAGTAAATGGAACATTTGTTTTGTAATAAT

TGTGGTACCTAATCTAATCGAGTCGCTAAATCATTGGAGTACTTTATTGATATTCA

AGTAGAAAATGATATCTAGTCACAAAAAAAAAAGTAGAAAATGATATCTGCATG

CTAANNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNCTCTACTAAATAAATAT

TATATTTATTTATTTCTATATTGCATGTAAAATATAAAAAAAAAAAAACAGAATA

ATAAACTTTTTTCAATTAATATTAGTTAATTTGTTTAAAAATTATTTTGTTTATCTT

AAATTTTAGATTTTAAATTATAAATTATTAATTTTAAATTTTAAATCAAAAATCTA

ATATTAGTTAATATTAATTAATTAAAAATTAAATTTCTGTACTTTCTCTATTTAAA

ATTATAAAATTTCATCTAAGTTAGTTAGATTGAATTAATACGTAATAAATTTTTTA

CACCTGCAATGAGTAAACATTAAACTGAAAAAAAAATATCTAGCCTGATTGCATT

AGTTTATGATGAGGATTAAATGTATCAAACTTGTTCTAAATTTGTTCAAAATTGGA

CGTGGCAGAGTGCCTTGTATGAAAAAGGGAGGAATAAGGTTCACCATCAATGGG

CATTCATACTTCAACCTAGTTTTGATCACAAACGTCGCGGGTGCAGGGGACATCC

ATGCAGTCTCAATCAAAGGGTCAAGAACTGGCTGGCAAACAATGTCAAGGAACT

GGGGGCAAAATTGGCAAAGCAACTCATACCTTAATGGACAGAGCCTCTCTTTTCA



AGTCACCGCCAGTGACGGTAGAACCGTCACAAGCTTCAACGTGGCACCAGCTAA

CTGGCAGTTTGGTCAAACTTTCCAAGGTGCTCAGTTTTAATTAAATAAAAAAATA

AACTTAGTTAAATTAAATTGTACACTCACAATTTTTTGTTAACATGGACTAATCAT

ATGATTAGTTTGTGTTAACAAAATTCATTCATCTCGGAAAGTGAAAAAAAATGAA

TTAAAGAAGTGTGTGTATGTTTTTGGTTTATTATTATTATTGGTGGACGGAATTAA

AGAAGTGTTATTAGGTATTGTTGATTGTTGTTGTAAGTTGTAGCCGTGTGATTTAA

GAAGGGCCAGAGTGTTTTTATTGGTCTGGTAAGTATAGCTGAGGTGATTTAATAT

AACACCCGCTAGGGACTTCTTCACATATGTAATGTATTGTGCTATTATTGGATTCT

TAATTTTATAAAATTAACTTTCAGTAAACCTTGGGGTTCATCATTATCTTTTAAGA

AAATAATGCTGTCTATTTATTTTATTATATATAATCAAATATTTTAAGGTTGTGTA

CTCGCTATGATTAGTCCAAAACAAAGATGAACCACTGTATAACCCACAGAGATTC

TGGACTAGCTACTCTCACCCATGCATGTGTCCTTAGTTATCCTAAAGTTTCTTTTTC

TAAATTTATACTTAGAGAAGGGAATATTGAAATAAATAAATAAATAAAATAAGA

TGAACAACATAACTAGGCCGAAAATGTGTAAACCCTTATATATAATTCTGATAAC

TGTATTTTTTTAACAATCAATATATATTTTTTGTTTTGTTATTTAAAAAATATAAAT

ATATAACTAATTAATAATAATAATTGTATTTTGTGTTTTGGTCATGAATAATTGTA

TTTTTTTTTTGGTCATGAATAATTGTTTTTTTTATAATCGCACCAAGCTATTGGGTT

GTGTCATTAAGTAGGCCCAAATCCA 




