
IDENTIFICATION 

Species: Phaseolus vulgaris 

Locus: Phvul.002G001700 

Gene Model: Phvul.002G001700.1.p 

Description: PvEXLB-01 

Family: Expansin Like Beta 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1  
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T03093  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.pulsedb.org/organism/636  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1
https://www.genome.jp/entry/gn:T03093
https://www.pulsedb.org/organism/636


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PvEXLB-01 

MELNFKHQLGLLCVTLLLPALCTSQDSFTCSRATYYGSADCYGNPRGACGFGEYGKT

VNDGSVAGVSWLWKNGSGCGACYQVRCKIPQFCDENGAYVVVTDYGEGDRTDFIM

SPRGYSKLGRNTYASAELFKYGVVDVEYRRVPCRYGGYNLLVKVHEHSRNPHYLAI

LILYIGGTHDITAVELWQEECQEWRRMRRAFGTVFDAENPPRGDIKLRFQLSGNAEQ

YWVQSKNVISGNWEGGAVYDSEIQLG* 

CDS (coding sequence) 

>PvEXLB-01 

ATGGAACTTAATTTTAAGCACCAACTTGGCCTGCTCTGTGTCACACTGCTCTTACC

TGCCCTGTGTACCTCTCAGGACTCCTTTACTTGCTCAAGAGCAACCTATTATGGTA

GCGCAGATTGTTATGGAAATCCAAGGGGAGCTTGTGGCTTTGGCGAATATGGAAA

AACAGTAAACGATGGCAGTGTCGCAGGCGTGTCTTGGCTATGGAAGAATGGATCT

GGTTGTGGGGCATGTTATCAGGTTAGGTGCAAAATACCACAATTCTGCGATGAGA

ATGGAGCATACGTGGTGGTGACAGATTATGGTGAGGGTGACAGAACAGACTTTA

TAATGAGTCCACGTGGCTACTCAAAATTGGGGAGAAACACTTATGCATCTGCTGA

GCTATTCAAATACGGTGTAGTGGATGTAGAATACAGAAGGGTCCCCTGTAGATAC

GGTGGCTATAACCTCTTGGTCAAGGTCCATGAACACAGCAGAAACCCTCACTACT

TGGCCATTCTCATTCTCTATATTGGTGGAACTCACGACATCACTGCTGTTGAGTTG

TGGCAGGAAGAGTGCCAAGAATGGAGGCGAATGCGCAGGGCATTTGGTACTGTG

TTTGATGCCGAGAATCCGCCAAGGGGTGACATCAAGTTGAGGTTCCAATTGAGTG

GTAATGCAGAGCAGTATTGGGTGCAATCCAAGAATGTTATCTCTGGCAATTGGGA

GGGTGGAGCTGTTTATGACTCAGAAATTCAACTTGGTTAA 

Nucleotide 

>PvEXLB-01 

GTTCACAGTTATTCCTGATTCACTTGTATGCTATATTTTCTAGCATTGATCAGTCCT

AAAATTTGTTGCATTCCTCTCTTCCTTTTGTTTTAACATGGAACTTAATTTTAAGCA

CCAACTTGGCCTGCTCTGTGTCACACTGCTCTTACCTGCCCTGTGTACCTCTCAGG

ACTCCTTTACTTGCTCAAGAGCAACCTATTATGGTAGCGCAGATTGTTATGGAAA

TCCAAGTATGAACCTTCTTTTCCATCTATTCTTGCACTTGTACATGTATGGTGTAT

ACCAAGCACATTTTTATATTGTCTGTGTATATATAATGGACAAAACTTGCATAACT



GATATATAGATGTTATTTCCAATAGTAAATAGCTTCTGTTAAATAAGTGTCACAA

ATTTTAGATAACTAAACAGTATGATTTTATTTACATACTATTTAAGTATATTTGCC

ATGTATATAGTGTATAAAAAGTACAAGTTCATTCATTTTTATAAGAATTGCTATAA

AAACCATGTTCTTTATTTAGATAACCGAGTAAAAAAAATTACTGAGAAATTGAAC

TTATTTAAAGTGCATTGGGATTAGGATGTGACATCTTTTTTTCTTTTTACACATTGT

TCCGGATATATTCAAACTGCAATGACTTTATTTCTGAAATAGGGAAAATTTGTTTG

AAGAATTTAGTTGTGGACATGCATGCTCCTCCTTTAGGAAAAAGGGCAAAGAGTG

GACAATAAAATGTTCAAGTGAGACACTATACTACTTTTGAACACACATGATCTGA

CTGGTGAATTAATGATGTTTTAGGGGGAGCTTGTGGCTTTGGCGAATATGGAAAA

ACAGTAAACGATGGCAGTGTCGCAGGCGTGTCTTGGCTATGGAAGAATGGATCTG

GTTGTGGGGCATGTTATCAGGTTACTGCACTCAATAAATCACTATTATGTAGCCTT

TTTCATTTAAAAATATTAGCACTTCAAAACATGCTTCTTTCAAGTAAAATATTCAG

TTTAAAAGAAAAAAAGTAGATTAAGAATTACTTAACTGGATCCTTCAAATCATAC

ATATGATAATATCTTTCCTTTTTATCATCATAATAATCAATAAAATGGTCAGTGAA

AGAAGACTACTTCATGATTGAAACAGTATAAAAGAAAAAGTTTGCCAATCTCCAG

AAGAAGTTGCTTCCTTTATTTGTGATATAAAAAAAAGGGTGATGAATAATCAGGT

TAGGTGCAAAATACCACAATTCTGCGATGAGAATGGAGCATACGTGGTGGTGAC

AGATTATGGTGAGGGTGACAGAACAGACTTTATAATGAGTCCACGTGGCTACTCA

AAATTGGGGAGAAACACTTATGCATCTGCTGAGCTATTCAAATACGGTGTAGTGG

ATGTAGAATACAGAAGGGTCCCCTGTAGATACGGTGGCTATAACCTCTTGGTCAA

GGTCCATGAACACAGCAGAAACCCTCACTACTTGGCCATTCTCATTCTCTATATTG

GTGGAACTCACGACATCACTGCTGTTGAGTTGTGGCAGGTATAAGCAAATACTAA

ACTTTTTTATACTACCACCCAACCATATTACCTTATGGAGAGTAAATATGTTGATT

TTATAATACTTATCTCAACCAAACATTATTTCTTATAGACTAACCATTTACAATGA

TGGTGTATGCCTGTTAAATTATGGTTTAAAAGCACAACAATTGTACCATAAACTTT

TCCATACACAACAACAACTCGTACTATGATAGATGTTTGTGTTCAATAACTTTTTT

GAAACTGAATTGGGTTTGCTGAAATGTTAATGGAGTAGGAAGAGTGCCAAGAAT

GGAGGCGAATGCGCAGGGCATTTGGTACTGTGTTTGATGCCGAGAATCCGCCAAG

GGGTGACATCAAGTTGAGGTTCCAATTGAGTGGTAATGCAGAGCAGTATTGGGTG

CAATCCAAGAATGTTATCTCTGGCAATTGGGAGGGTGGAGCTGTTTATGACTCAG

AAATTCAACTTGGTTAAAAGGAAAAGACAGTTTCTGATGATTTCACGAATGTAGA

TGGTGACTAGATTACTAGTGTTTTGTTGTTAATGGTTTGTGTAATTCTTAGAATGT

TCCTTTGTGGTGACTGGATCTAGTGCTCTTTCTGTTGGGGACCAAAACTGTGGGAA

TGCATAATATGAATAAATAAAAACTGCT 




