IDENTIFICATION
Species: Cicer arietinum
Locus: Ca_ 14086

Gene Model: Ca_14086
Description: CarEXPB-02
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/bio data/80
http://www.cicer.info/databases.php
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Query seq.

binding site 4 44
specific hits B | Pollen_allerg_1

Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits .
Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N 22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 33-154 1.38e-66
[+] Pollen_allerg_1 plam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol PI, PIl and PIIl from Lolium perenne. 162-237 8.92e-29

>CarEXPB-02

MKHHRVSALFLLSLGFILAQGQLQHRVVLDPHWYPGTATWYGEPEGDGSTGGACG
YGTLVDVKPLKARVGAVGPRLYRSGEGCGECYKVKCLDQSICSKRAVTVIITDECPG
CPSDRTHFDLSGAAFGRMAFSGENGQLRNRGEIPVIYRRTSCIYGGKNIAFQVNEGST
PYWLSLLVEFEDGDGDIGSMHIQEAGSSEWLQMNHLWGANWCIVAGPLKGPFSVKL
STSTGRSLTAKDVIPSNWSPKATYASRLNFSP*

CDS (coding sequence)
>CarEXPB-02

ATGAAGCACCACCGTGTCTCCGCCCTGTTTCTTTTAAGCCTCGGCTTTATACTTGC
GCAGGGACAGCTTCAGCACCGTGTCGTCCTCGACCCACATTGGTACCCAGGAACT
GCCACTTGGTACGGCGAGCCTGAGGGAGACGGTAGCACAGGAGGGGCGTGTGGT
TATGGAACGTTGGTGGACGTGAAGCCGTTGAAGGCAAGAGTAGGAGCGGTGGGA
CCCAGGCTGTATAGGAGTGGAGAAGGGTGCGGTGAGTGTTATAAGGTGAAATGT
TTGGACCAGAGCATATGTTCGAAGCGGGCAGTGACGGTTATAATAACGGATGAG
TGCCCGGGCTGCCCGTCTGACCGAACACATTTCGACCTTAGTGGTGCTGCTTTTGG
TCGCATGGCTTTTTCCGGCGAGAATGGTCAACTCAGGAATAGAGGTGAAATCCCA
GTTATTTACCGAAGAACATCATGCATATATGGTGGCAAAAATATTGCCTTCCAAG
TTAATGAAGGTTCCACACCTTATTGGTTGTCACTTCTGGTGGAGTTTGAGGATGGA
GATGGTGACATAGGCTCCATGCATATACAAGAAGCTGGGTCTAGTGAGTGGTTGC
AAATGAATCATCTATGGGGAGCAAATTGGTGCATTGTTGCGGGGCCTTTGAAAGG
ACCTTTCTCTGTGAAACTAAGCACATCCACAGGGAGAAGCCTAACTGCCAAAGAT
GTTATTCCAAGTAATTGGTCTCCAAAAGCCACTTATGCTTCTCGCTTAAATTTCTC
TCCTTAA

Nucleotide
>CarEXPB-02

ATGAAGCACCACCGTGTCTCCGCCCTGTTTCTTTTAAGCCTCGGCTTTATACTTGC
GCAGGGACAGCTTCAGCACCGTGTCGTCCTCGACCCACATTGGTACCCAGGAACT
GCCACTTGGTACGGCGAGCCTGAGGGAGACGGTAGCACAGGTATATTCTAAAGA



ATAGTAACTCGCTTAGTTGACTCAAGTGAGTATAAATAAATAATGCAAAAACTCA
AATTAAGTTTAAATGTAGTACTTAATTAATCATGAGTGATTGAAATAAACTTCAA
TAAGCATGAAAAGTTTGGAAAAAACGTGAGATTGAATTTTACGTGCAACAATTTT
TGATAAGACATTATTTTTCTATTATCGCTAAATTTCACATTATATGAATTTCAATT
ACATTTTACTCTATTTTCTTATTTAATTGTTATTTTTTAGCTTTTTTAATAACATTTT
TTTGACCTTTTACGTGTTGATAACTAATAAAGTTTCTTATTTTATATTGGATTTAAC
TTTTTTTTATAAAACCATCATCGATCTTAAAGTCAAAAGAGTCTTAAATTTTATAT
TGTGTCTAACTCATTTTTACAAAACTATAGATTATAAAATGTTGAATGTCATTCTT
TATAAACTATTACAAAAATATACGACTACAAGGCAATGAATGTTATTTTTTATAA
ATTATTATAGATGTCTATCACTTACCGACCTAGAGATAGTTTTTCAAACAAAACTT
ATTATTTTTTATGTTATTATTTATCTTTTTTATAATATTTTTAAATATTTATTATCTC
ATTTCAATATCAGTCTACAATAAATTAATAATTAATACATTGTGGTTTGGTAGTTG
GTAGTAATTTGTTTTATAATTGTGGTTTGTTAAGGAGGGGCGTGTGGTTATGGAAC
GTTGGTGGACGTGAAGCCGTTGAAGGCAAGAGTAGGAGCGGTGGGACCCAGGCT
GTATAGGAGTGGAGAAGGGTGCGGTGAGTGTTATAAGGTGAAATGTTTGGACCA
GAGCATATGTTCGAAGCGGGCAGTGACGGTTATAATAACGGATGAGTGCCCGGG
CTGCCCGTCTGACCGAACACATTTCGACCTTAGTGGTGCTGCTTTTGGTCGCATGG
CTTTTTCCGGCGAGAATGGTCAACTCAGGAATAGAGGTGAAATCCCAGTTATTTA
CCGAAGGTGTGTTCTTAATTCTCATATCTTGTAAAACTATAATTTAGTTTACTGAA
AAAATTAGCTAAGTTCTCTATGATTTTGTATATGCTTTTGCAGAACATCATGCATA
TATGGTGGCAAAAATATTGCCTTCCAAGTTAATGAAGGTTCCACACCTTATTGGTT
GTCACTTCTGGTGGAGTTTGAGGATGGAGATGGTGACATAGGCTCCATGCATATA
CAAGAAGTATGTCCCTTTCTTCTCTAGCTTGTTAATATTTATTTACATAATTTTTCA
CTATATCGTTTTTTTTATACAAATTTTTCACTATATGTTTATTCCTTAAAAAGTCAA
AACTCTGAATCTATTATTATGATCATAAATTATAGTAATAAGTTTGGTAGCTAGTC
CTCTCTCTAGTATGATATGAGATAGGTCACCCTTAATTTAATTTTTTTTAATAAAA
ATAATGACCCTACACTATTGGCATGATATAAGAGAAAGTTATAAGATTTTATATG
GCTAAAAGGAATAGAATTGCCTAAACGTGCAGTAAAGCATCTTGGTCAATTACTT
TTTTTGTGCCAATTATATTAACATTATGGCCATGGCCAGTGTGTAAAATTCCAAAT
GTTGTGGATATGTCTTTTCAAATCACGTGCAATACCACTTTTGAAGGATCCTTTTT
TCTATCCGGTAGTACTATATCCAGAGTGTTATCCTCATATAATGGTTGCCTATTGG
TAATCAATATTCCTCATATGGTGTGTTCCTTTTCCTCAGTCTTGTGAACTCAAAAG
CATGTGATATGGGACCTTTTGATTCAGGTCTTGTGCCATCGCAATTTTGTGATCGT
ATACAAAAACTACATTTAGACCGTTTGATTTTAATTGATGGATTCAAATTTTAATT
TCATTATTTTATATATATTTTAAATTAAAATCTATGTTGAAATTTGTACCATGCAA
TTTTGATTAAAATTGTATAGATGTGACCGATTGTGTGCATGGTATAATTGCATGGA
AATCCAAATTGGAGACATTTCTAACAAAAATTATATTAATTTTTCACATAAAAAT
TTATTCTTCCTAAACATGTATCTTTTATATATATAGATTCATATATAATATAATTTA
AGTGTGGGTGAAATTGTGATTGGATATTTTGGTTTGATTGGCAGGCTGGGTCTAG
TGAGTGGTTGCAAATGAATCATCTATGGGGAGCAAATTGGTGCATTGTTGCGGGG
CCTTTGAAAGGACCTTTCTCTGTGAAACTAAGCACATCCACAGGGAGAAGCCTAA
CTGCCAAAGATGTTATTCCAAGTAATTGGTCTCCAAAAGCCACTTATGCTTCTCGC
TTAAATTTCTCTCCTTAA






