IDENTIFICATION

Species: Amaranthus hypochondriacus
Locus: AH021890

Gene Model: AH021890-RA
Description: AhyEXPA-17

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_ 1

EXTERNAL RESOURCES
https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_1
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus
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Superfanilies PLNO0OOS0

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family ci31535 expansin A; Provisional 34-257 2.07e-79
SEQUENCES

Peptide

>AhYEXPA-17

MKLSSPGIMWALFIVIVFVNNIY AKRPKFVAGPWKPARATFYGGTDGSGTFEGGACG
YGDVVTTEGRGYGTQAAAISTIMFKNGAGCGSCYELKCEDPTKGCKPGAPSITITAN
NVCPGGGWCAPPQEHFDLTQPAFRQIADLNAGVIPLQYRRVPCIRTGGIRFTISPNSNP
YFLMVLIWNVAGAGDVERVLIKGNRGKPFVEMKRNWGQYWDSTQSLVGQSLTFRV
ITSDGKKSTSWHRVPANWQFGQTYEGKNFK*

CDS (coding sequence)
>AhyEXPA-17

ATGAAGTTGTCATCACCTGGTATAATGTGGGCTTTATTTATCGTAATAGTTTTTGT
TAATAATATTTATGCCAAGAGACCAAAGTTTGTGGCCGGTCCTTGGAAACCGGCT
AGGGCAACTTTTTATGGTGGCACTGATGGTTCAGGAACTTTTGAGGGCGGGGCAT
GTGGATATGGAGACGTAGTGACCACAGAAGGAAGAGGATATGGGACTCAAGCAG
CAGCTATAAGCACAATTATGTTCAAAAATGGGGCTGGTTGTGGGTCTTGCTATGA
ACTCAAGTGTGAAGATCCTACTAAGGGTTGCAAACCCGGCGCACCCTCGATCACC
ATCACCGCCAACAACGTGTGCCCTGGCGGAGGGTGGTGTGCACCACCACAAGAG
CATTTTGATCTCACTCAACCTGCTTTTCGTCAAATTGCTGATCTCAATGCCGGTGT
TATACCACTTCAATACCGAAGAGTTCCATGCATAAGAACAGGAGGAATAAGGTTC
ACCATATCACCAAATTCAAACCCCTACTTCTTGATGGTGTTGATATGGAATGTAG
CAGGTGCAGGAGATGTTGAAAGGGTACTTATAAAAGGAAATAGGGGCAAACCTT
TCGTAGAAATGAAGCGAAACTGGGGTCAATACTGGGACTCTACCCAGAGTTTGGT
AGGTCAATCACTCACCTTTAGGGTCATTACCAGTGATGGGAAAAAGTCCACTTCT
TGGCATAGGGTGCCCGCGAATTGGCAGTTTGGTCAAACATACGAAGGAAAAAAC
TTCAAATGA

Nucleotide
>AhyEXPA-17

AATAAAAATATAAAATAAATTCCATTAATATAGAGATTCCTTAGCCATCAACCAT
GAAGTTGTCATCACCTGGTATAATGTGGGCTTTATTTATCGTAATAGTTTTTGTTA
ATAATATTTATGCCAAGAGACCAAAGTTTGTGGCCGGTCCTTGGAAACCGGCTAG



GGCAACTTTTTATGGTGGCACTGATGGTTCAGGAACTTTTGGTAATAATAATTTTT
I[TTTTTGAATTTTTTATCGGCCGGTCTCCTGAGAGACATCTTTCAGGTCCAGCCCA
TTAAAGCTTAATACATACTCTTATTCTGCATTTTTCTTTATGGGCCAATCTAATTA
GAGATCGTCTCTCACAAGAATTTGTGATTTTTTATGGTTAAATTACCATATATAAC
CTAGAATAATCTAAACTATTCATGATTTTCCTACAATAATCCCACCTATTGATTAA
TAATGAATAATCCCAACTTTGAGGGGTAAATCCGGTGACCGGGTGACTTGTTATA
GCAAGTTTTATTGTTTTTTAAAAAAGATAAATTAAAATAAAATGTCGAAAAAAAT
GTTAAAAAAATATTCATAAAAAATTTATGATTTTTTTATTATTTAGAATTTTTTAT
GTAAATTTTCAAAAATATTTTCTAATTTTAAATTAATATTTAATTTATTTTTTTGGT
GAATTACCTACTATAGCAAGTCATCGGGTTACCCAAGTTTACTCTAGGAAAATAC
CCCTCAAAGTTGGGATTTTCATTATAATAATATTATTGTAGAAATATATAGTTTAT
TTTTAATTTTTCTATTTATTTTATATATAATAAGTATGCATTTAGACTTTTAGAGTT
TTTAAATTTGGGGGCAGGCTAGATAAATCCTATCGGCAATGGGAGAGGGACTTGA
TCCTTATTGTAGATGGTTGAATCGAATTCTTATCGGTTGTTACAAAAGTGAAAGG
AAAATTTCTTAACCATTAAACTAAGCGGTCAATAATCTAGAAATGGAAGATAATT
TGTGGTTTTATACTTTTTAATAAATGCGGAAATACTATGTCCCTAGTAATTTGTAG
TTGGGTGAATAGTATCATTATAGGCCGTGAAAGAAATAGGTGGATAATATTAAAA
AAAAAGTAAATTAAGGTGTAGATGAAATAAAAAAGCAAATTGAATGAATTAATG
AGAATTTAATTAAGAAATTGGAGTAAAATTAGTTAAAATAAATAATATAAAATA
AGTGAGGTAATTTTGAACGAAAATTAAAGAAATTAATTATAAGAGATAGAAGAG
AGTATAAATCTTCTCATTAACTATGACATTATGTTAGTTATAAGGGTGGTAAGCCT
ACATAGAATGTGTAACAAGTTTGGTAGACCATACATTGTATAAAAAAATTTGATT
AATTTGATTATGAATTTATATTGTCCATCCTCAACATGAAATAGGCATGTGATGA
GCTCGTATCATGGTTAGACTGTCTTATAAGACTTGTTGAGTTAATTTTTGATTACA
AATTCTTGTGAGAGACTGTTTCTTTGAGAGACCATCTCTGATTAGGTAAAACTATA
AAGGAAAATACATAGTAAGAGTAGGTGTTAAGCTCTATGGACTAGTTTTGAGAG
ACGTCTCTCAGAAAGACGATTTCTCAGGATACCGGCTGATTATCGATTAATTATA
TACAAGCACATAAAAATCAGTTTAATTTTAAATTTAAATTTTAATAGAGGGCGGG
GCATGTGGATATGGAGACGTAGTGACCACAGAAGGAAGAGGATATGGGACTCAA
GCAGCAGCTATAAGCACAATTATGTTCAAAAATGGGGCTGGTTGTGGGTCTTGCT
ATGAACTCAAGTGTGAAGATCCTACTAAGGGTTGCAAACCCGGCGCACCCTCGAT
CACCATCACCGCCAACAACGTGTGCCCTGGCGGAGGGTGGTGTGCACCACCACA
AGAGCATTTTGATCTCACTCAACCTGCTTTTCGTCAAATTGCTGATCTCAATGCCG
GTGTTATACCACTTCAATACCGAAGGTAACTGATAAATACTCGTATCATCATTAT
ATATGTTGCTTATGCAAATCATGATCAGAGTATACAAATTACAACTTATCGATAA
TCTAAGGTGTATTCTTCATAACTTAGCTATTTAGGACAATGCTAAAGTAATATTTT
AACAATTTACACCAAAAATTAAAATCGTTGCTAAAAATCTCCATCGAATATCGAA
TATGCCTACCAATTATTATGTATGTTGATCGAATATCGAATATGCCCTACCAATTA
TTATGTATGTTGTCTAATGTTATAAGTCACGTCTTTCTTTGCTCCTACTATAGAAGT
CATGTTCGACCTACCTTTTCTTCTATACATATAGAGGAAACGGTAGGTTGAACAC
GACTTAAATAACAAGAGTGAAGAATGACTTACAAAATTAGATTTTACAACATAAC
TTTTGAAACCAATCGTTCAAAACAAACCTGATGACTCAAAATTTACCCCACCTTTT
GTAACCATACCCGATTTGTCCCGACTTTAAAAATGATTAACAATTTTGTAAAAAA
ACAATGTGGACAACAAACCCGATTTTCAACCGATCCGAAACACGTAATTCGAAAC
CAACCTGATGATCCAAATGAACACCTCTTGAAATTATTTTCACAATAATTATGGC
CCCCTCACAAGAAGAGGCCTTTGGGTTAAAATTCGACAGCAGAATATTTCACTTT
GAATGAGACATGGGTGATATTCAAGCTCATAATTTCTTGTCACATCGACTTCTGAT




TCTGATAACATGTTAAGGTGATGGTTGAACATCTAATTTCTAATAAAAATTTATAT
TAAATTGAATGAAATGCAGAGTTCCATGCATAAGAACAGGAGGAATAAGGTTCA
CCATATCACCAAATTCAAACCCCTACTTCTTGATGGTGTTGATATGGAATGTAGC
AGGTGCAGGAGATGTTGAAAGGGTACTTATAAAAGGAAATAGGGGCAAACCTTT
CGTAGAAATGAAGCGAAACTGGGGTCAATACTGGGACTCTACCCAGAGTTTGGT
AGGTCAATCACTCACCTTTAGGGTCATTACCAGTGATGGGAAAAAGTCCACTTCT
TGGCATAGGGTGCCCGCGAATTGGCAGTTTGGTCAAACATACGAAGGAAAAAAC
TTCAAATGAACATCGGGTATAACTTTTTTGATTACAGGGTAAGCCGAGGAAAATG
GGTAGGTGGGTAAATGAGTTTTATTCGTGAAATCTCTAGTTGAAACAAAACCCGA
TTCTCACCCTTGTAAAACTTTGCCTTAGGTGTATCTTTGTTCATGTTCATAGTAAGT
AATTGAAATTTGGTTGGTGTTTTTTTGTTTTATAAAAGAATATAATAATTAATGTT
AATGTGGTAAAAGTTATCGAAATGAATTTATTGGGATTCATTTAAGACTTCAAAT
GAACTCGAAGTATG




