
IDENTIFICATION 

Species: Amaranthus hypochondriacus 

Locus: AH023176 

Gene Model: AH023176-RA 

Description: AhyEXPA-19 

Family: Alpha Expansin 

3D structure: 

 

GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_1  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_1
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AhyEXPA-19 

IARLSNAYPPNFKPTKWSYAHATFYGDDSASATMGGACGYGNLFNNGYGTSTAALS

TVLFNNGYGCGSCYQIMCYDSKWCNANGGGGYGYGGGSTSITVTATNLCPPNWAQ

PSNAGGWCNPPRVHFDLSMPAFKKIAFWRAGIVPVKYRRVPCARKGGIRFSFQGNNY

WLLAFVMNVGGAGDIAKMWVKGSKTGWIGMSHNWGASYQAFAQLGGQSLSFKIQ

SYSTRQTIIAYNVVPPYW* 

CDS (coding sequence) 

>AhyEXPA-19 

ATAGCGAGGTTATCAAATGCATATCCTCCTAACTTCAAGCCAACAAAATGGAGCT

ATGCTCATGCCACTTTTTATGGTGATGATAGTGCGTCTGCTACTATGGGGGGAGCT

TGTGGATATGGGAATTTGTTCAACAATGGGTATGGTACAAGTACAGCAGCATTAA

GCACAGTATTGTTCAACAATGGATATGGTTGTGGGAGTTGTTATCAAATAATGTG

TTATGATTCAAAATGGTGCAACGCAAATGGTGGTGGTGGTTATGGTTATGGTGGC

GGATCGACGTCAATTACCGTCACCGCCACGAATTTATGCCCACCAAACTGGGCTC

AGCCTAGCAATGCCGGTGGCTGGTGTAATCCACCTCGGGTCCACTTCGACTTATC

TATGCCTGCCTTTAAGAAAATTGCATTTTGGAGGGCTGGTATCGTTCCGGTCAAGT

ACCGCCGGGTTCCATGTGCAAGAAAGGGAGGCATAAGATTTAGCTTCCAAGGCA

ACAACTATTGGCTATTAGCCTTTGTTATGAATGTAGGTGGTGCAGGTGACATAGC

AAAAATGTGGGTAAAAGGAAGCAAAACTGGGTGGATAGGCATGAGCCACAATTG

GGGAGCTTCCTATCAAGCCTTTGCTCAATTAGGAGGCCAATCTCTATCATTCAAA

ATTCAATCTTACTCCACTCGTCAAACTATAATTGCCTATAATGTTGTCCCTCCTTA

TTGG 

Nucleotide 

>AhyEXPA-19 

ATAGCGAGGTTATCAAATGCATATCCTCCTAACTTCAAGCCAACAAAATGGAGCT

ATGCTCATGCCACTTTTTATGGTGATGATAGTGCGTCTGCTACTATGGGTAATTCA

CTAAATCGTTAATATATTACTTTTAATTTACATTATAATATTTAGTCGGATAAATA

TGATCGATTAGTTGATGATAGAGTATATAACATGTTCTTGGGCTTCAACTAAACG



CTCAAGTTTAGAGTTAAAGCCCATGATATATTATTTACTCTATCACTTCTCACACG

AGGGTTATTTGGATTACAAATGTAGATGGAACACATGTTCTCATGATGCATGCCT

CTAAATATTCCATGTTAAAATGAGGGGCGAATGAGATTCAAACGTTTGATATGTT

GTCATGTTGGCTTCTAATTCCATGTCATGAAATCAACTTAACCAAAAGTTTAAGCT

GGTGGTTGAAGTTTCTAAATACATTATAAAAGTCAATACCTATGCCTAAGTTATTT

AAAAAAAAAAAGAAGCAAATATCACTAACTTAATGAAACACAACTTTTACAACT

TTTTGTATATAACATATTTTAGGCCTCAATTATCAACTTAAGCTTTTGGTTGAGTT

AATACTTTAACATGGTATCAGAGCCAACAAGATAAGAAATCTCAGGTTCGAATTT

CAATTACTCCTCATTTAAAGTGCAATATTTAGCGCCAGATATGAGAAATGCTTGT

GCTGCATCCACATTTCAAACCCAAATGGTTCTCATGTAAGGGGCGTGTTAGAGTG

TATAGATATCCTGATGTATCAACCACCAGCTTGATCTTTTGATAAATTGATTTCTT

TAAAGATTTTCTCCTAGCATTTCTTTAATATGAGTAAATTTATGAATTTTATAAAT

ATGCATGTTTATATAAATAGGGGGAGCTTGTGGATATGGGAATTTGTTCAACAAT

GGGTATGGTACAAGTACAGCAGCATTAAGCACAGTATTGTTCAACAATGGATATG

GTTGTGGGAGTTGTTATCAAATAATGTGTTATGATTCAAAATGGTGCAACGCAAA

TGGTGGTGGTGGTTATGGTTATGGTGGCGGATCGACGTCAATTACCGTCACCGCC

ACGAATTTATGCCCACCAAACTGGGCTCAGCCTAGCAATGCCGGTGGCTGGTGTA

ATCCACCTCGGGTCCACTTCGACTTATCTATGCCTGCCTTTAAGAAAATTGCATTT

TGGAGGGCTGGTATCGTTCCGGTCAAGTACCGCCGGTAATCAACTAATATGCTCA

TATTTCATTTTTGTTTATAAAACGGGGTTATGTGAAAATCAATTAAAGTGGTAAA

AATTAAAAATCATAAACATATATTCAGTTTTTTGAGTAAATAATATAGTGGTATTT

TGGTAAATTTATACAACTTGAAATAAATGGAGACATATTAAATTTACGATAATTC

ATTTCAAAAGTGATTTTTAAATAATTTTAAATAAACTGAAAGTCAAAAACACGTG

TATTTTATAAAAATGACATGCTCTAAAAATTAATATTTATTATTTTCACCAATTTA

ATGATTTTTTTTTTTTGGAAATTCAATTTAATGATTTTTAGTAGAATCTCACTATGG

TTAATTTGGACTCTCCATCATAAATTATATAATTGAATTAAACTATTCGCATATTT

GAAGTGTTGAACACTCTTTTACTAATGTTCATTTTAATTATAAGGGCACAACACAT

AAAAATATACTTCATATATAAAGGCAAAAGTGTACAAGTATTTTTTTTAACTATA

TTTAGCTTGTTTGACTTTTAGTTGGTTTTTAACTTTTGACTCTTATATTTATTCAAA

CACATATTTCTTAAATTGGCTTGTAAATTTTGACTTTTAAGCAAAACAAAACTAAT

TAATATGAATAGTGTTTTTTTTTATTGAATTTTGGTTTTCAACCCACGTTTTACGTG

GTAGACAATATCCGGTCACAAATAATTTTAACTAAACCTTTCTCATACAAAAAGT

TGGTCAGTAGTCAATTCAGTCAAACAACATTAACTTACAAATTCAAGCGACAGTC

ATTTGTCAAACAGCCTCATTCAAATAATTATAGCTTAATTGTCACAAATATTTATG

CTTATATAAGCTTTAATTCTTTGTAAATATAGTATCATTTGAGATGCTAATTTATC

TTGTATGTATGTGTATTATTTTATAGGGTTCCATGTGCAAGAAAGGGAGGCATAA

GATTTAGCTTCCAAGGCAACAACTATTGGCTATTAGCCTTTGTTATGAATGTAGGT

GGTGCAGGTGACATAGCAAAAATGTGGGTAAAAGGAAGCAAAACTGGGTGGATA

GGCATGAGCCACAATTGGGGAGCTTCCTATCAAGCCTTTGCTCAATTAGGAGGCC

AATCTCTATCATTCAAAATTCAATCTTACTCCACTCGTCAAACTATAATTGCCTAT

AATGTTGTCCCTCCTTATTGG 


