IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009801873

Gene Model: XP_009801873.1
Description: NsEXLB-03
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026

EXTERNAL RESOURCES
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Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family 33621 Expansin-like B1; Provisional 5-252 925e-144
SEQUENCES

Peptide

>NsEXLB-03

MSLITLKNHCHLLVTLIFPAICYCEEANSLYTRATYYGSPDCYGTPSGACGFGEYGRKI
YDGKVSGVSRLYKNGTGCGACYQVRCKIAGHCTDEGTKIVVTDYGEGDHTDFILSV
RAYSEMASQGMANHLLAYGVVDVEYRRIPCRYYGYNLMIKVHENSRFSNY LAIVPI
YQSGAFDVEAVEVWQADCKEWRGMRKAYGAVWDMPNPPKGSLTFRVQVSVSGEV
KWVQLADVLPDEWKAGIAYDTNLLLD

CDS (coding sequence)
>NsEXLB-03

CTTCACATCCCACTTCTTACTTAGAAGTAGGTTTGAACTTTAACATTAGATATGAG
TTTAATAACACTCAAAAACCACTGCATTATTCTACTAGTGACACTGATTTTTCCTG
CAATTTGCTATTGTGAAGAAGCCAATTCCCTCTACACTAGAGCAACCTATTATGG
CAGCCCCGATTGCTATGGAACCCCTAGCGGAGCATGTGGATTTGGTGAATATGGG
AGGAAAATTTATGATGGGAAAGTGAGTGGAGTCTCTAGACTCTACAAAAATGGA
ACTGGTTGTGGTGCTTGCTACCAGGTTAGGTGCAAGATAGCAGGTCATTGCACAG
ACGAGGGTACAAAAATAGTAGTGACAGATTATGGGGAAGGAGACCATACAGATT
TTATACTAAGTGTACGTGCCTATTCAGAAATGGCTAGTCAAGGAATGGCTAATCA
TTTATTGGCCTATGGAGTTGTTGACGTTGAATATCGCAGGATTCCTTGCCGTTATT
ATGGTTACAATTTAATGATTAAAGTTCATGAAAACAGTAGGTTTTCTAACTATTTG
GCCATTGTCCCAATCTATCAAAGTGGTGCATTTGACGTTGAAGCTGTCGAAGTTT
GGCAGGCTGATTGCAAGGAATGGAGGGGGATGAGAAAGGCATATGGAGCAGTAT
GGGACATGCCAAATCCACCAAAAGGATCACTCACATTCAGGGTTCAAGTCAGCGT
CTCTGGTGAGGTCAAGTGGGTGCAGCTCGCCGATGTTCTTCCTGATGAATGGAAG
GCTGGCATTGCTTATGACACCAACCTTCTGCTCGACTAAATTCCCCATAGAGAAC
TACTTAGGCACTAGGCTTGGCTTGCTTTCTTCTTGTTTTCAGTTTCTGTTCTTCAAT
GTCATGTGATTGCATTCTCGTTGAGTGTTTTACCTAAAGATATATTCATCGAATAA
GACGATAGAAGATTAAGAAAATTATGATGGTGTATGGTCTGCATATATAGGCGAT
AAATTGTGGTGATATAAATAAATAGTGAGATTTTTAGTAA

Nucleotide

>NsEXLB-03



CACTCGTTTAACACCTTTAATATTTGTTAAAAAAAAGAAATCGAACTTTTTCACTT
CATAAAACTTTTTTTAAAACTTATACATAACCTATTAGGTGTAATAAAAAATGGG
TCCCCCACAAACGTGGGGCCTAAAGCAATTGTTTTACTTGCTTTATGGAAGGGCC
GCCCTGTTAGTACGAAATAATTATACATACCTAGTTATTTGTATAAATTATGCCTT
TTGTTACTTTTCATATTATATCACATTCCATTAAGTTGGAGTAAAGCATGATGAAA
TGGTCGTTTGGAGTCAATACAGATGTCTTCTTCTACAGAAAATAATGTATCAAGT
CTAAGTACTTAACCCCATCTTCCACTTGCTTCGAATTCCTCCTCCTTAGTGGAATA
AATCATGTAGAAAAAAAATAATACATAAATAAATTAAAAAATTAAAATACCCTC
GATGGCTGCTTTCAATAGTTCAAAACTTCAACTATATATAGCCTTTTCATTTCAAC
ACTTCACATCCCACTTCTTACTTAGAAGTAGGTTTGAACTTTAACATTAGATATGA
GTTTAATAACACTCAAAAACCACTGCATTATTCTACTAGTGACACTGATTTTTCCT
GCAATTTGCTATTGTGAAGAAGCCAATTCCCTCTACACTAGAGCAACCTATTATG
GCAGCCCCGATTGCTATGGAACCCCTAGTATGTATTTTATTTCTTTTTTAACATTCT
CTTCTTATCATCTGCACTAGCATTTTTGGCAAACGTGGTGACGTAGCCACATATAG
TGAAGTGTATTAAGTTGAACATCCTTCATAGGAAGTTATATTGAATATATAGAAA
ATTATACTATGTATGTAGGTTAAGTTGTCTCTGTGTGACCTATATGTCATGAGTTC
GAGCAGTGGAAACAACCACTAATGCTTACGCTAGGGTAGACTGTTTACATCACAC
CTCTTGGGGTTGCTGCCCTTTCTCCGACCCTGCGTGAATGCGAGATGCTTTGTGCA
TCGAGCTGCCATTTTTATGTAGATCAAAAATAAAAATGTATAGATATATATTAAA
CCTTAAATATTCTTTGCAAAATCCTTGGCTTCACCAGCAAACACGTGTTTTAGATT
GAATTTGCGCAGGTTAAGAATGGGTTGAAGTTGAACAAAAAAGTTACTAACATAT
TCATATATTTATAAAGCTAAAATATAGGTTACGTGATAAATAATTAGTCCGGGGT
ATACATGAAATAAAAGGATGGGGAGTTAAATACCTTTGTACTATAAGTGTAAAAT
TATGTTGCTAATAGTTAGAAGACTCGTATCGTATGTTCCATAACTCGTATTGTATG
CCTATAAAGCGATATTTTTCTTATATTATGGTATAATTAAGGTAATTAAAAGTGTG
GTTGTTACAACATAAAACAGGCGGAGCATGTGGATTTGGTGAATATGGGAGGAA
AATTTATGATGGGAAAGTGAGTGGAGTCTCTAGACTCTACAAAAATGGAACTGGT
TGTGGTGCTTGCTACCAGGTATTTTTTTATATATTCTTTTGTGCCGCTTGTTTCTTC
TTTCATATTCGTAAATACTTTTACTTATCCACTATTAAAAGTATATTTTTATGTTTA
CTTGTCCACAAATTAAAAGAAAGACTATCTTTTTCTCCTGTATTATCCTAATCATT
AACTATTTATTCAATAAATTATTTTTTAAAACCTTTTGAAATGTTATCATTATTAC
GGGTAAAATTATAAAATACATAGTTTATTTATTTTTTTTTAAAAAAGGAATGCAA
CGTAAAAAATGGACAATTAAAAATAAACGGAGAGAATAGTAATAAGCAACTTAA
GTATTTTATAGTAACTATAATAATAAGCCTTTCAATTTTGAACTTTTAGATAGCAA
TGAAAGCGACACCCACTTAACCATTACAAAGGGTGGAAAAGGGTTTTGGTGAAA
ITTTTTATTTAAAACTTGGAATCAAAATATTAGTTCATGCATTCTCATTTTTGATTT
CCGGTAAAGTTATGACCATATTTAGATAAGAAAATCACAAAAAAGAATGAAAAT
TAATTTCATCTTTCCCTCACAAAATTTCTATTTTTTCGAGATTGGAGTTGTAGTCTG
GTGATCAAAATACCACCATTTCGCACGTCTTTCTAATTCCACCAGAGACCATAAA
AAGATTAAAAAACGACCCAAAAAGAAACAAAATTTTCATTTCCTATATTATTTTG
GCACTTTATTAGTTTCCTATATATGTTGATATTCTTCATATAATTTAATTTTGTTTC
TGTAAATTACAAACTATAGGTTAGGTGCAAGATAGCAGGTCATTGCACAGACGA
GGGTACAAAAATAGTAGTGACAGATTATGGGGAAGGAGACCATACAGATTTTAT
ACTAAGTGTACGTGCCTATTCAGAAATGGCTAGTCAAGGAATGGCTAATCATTTA
TTGGCCTATGGAGTTGTTGACGTTGAATATCGCAGGATTCCTTGCCGTTATTATGG
TTACAATTTAATGATTAAAGTTCATGAAAACAGTAGGTTTTCTAACTATTTGGCCA
TTGTCCCAATCTATCAAAGTGGTGCATTTGACGTTGAAGCTGTCGAAGTTTGGCA




GGTAAGTCCTACATCCTACCTACCTACCTGCATACATATATATGTCCGGTTGTTTC
TAAACCAAATTAGTGATAGTATTAATCTGAGGCGAATACAAAATTTTAAGTTTAT
GGGTTTTTACAGAAATCTCAAGTTAATATACAATGATAATTGGATTAACGTACTG
GTCTTCAAGCTAAATATTCTTATATATTTGATGAAATTTTCAATACAAATACAAGA
TCTACACAAAAATTACTGAATTCACGGAACTTGAAACTAATGCACTAGATCCGTC
CTGATATTAATAATAGTTAATGATAGACTATGGTGTGTTCCCTCATAATTTATTGA
ACTTTATCCACTGTAATAGTAAAGTCGCATTTTTTTTTTTTGGTTAAGTTAAAGTA
ACAAATTGTGCATGAATTACTCTAAAAGTTCAAATGACCGTAAGGTTAAGATTCC
AGCGCAAAGTTATGGCATGTTACTTGCCGCATCAGCACTTTATCAGTAATTGGAA
GAAATTTTTTTTATAGTATAGAAGTCTTGTGTGTCCGCGACCGGATGCAGCTTTAC
TTTATTGGGTTCATTTAACTCAGTATTTATTTATATATAAAAATAAATACTAATAG
ATATGAACTAATAACTTTAAAAATATAGCGGATTTATCGTTAGCAATCTTAACCC
ATAAATTTTGTGCAGGCTGATTGCAAGGAATGGAGGGGGATGAGAAAGGCATAT
GGAGCAGTATGGGACATGCCAAATCCACCAAAAGGATCACTCACATTCAGGGTT
CAAGTCAGCGTCTCTGGTGAGGTCAAGTGGGTGCAGCTCGCCGATGTTCTTCCTG
ATGAATGGAAGGCTGGCATTGCTTATGACACCAACCTTCTGCTCGACTAAATTCC
CCATAGAGAACTACTTAGGCACTAGGCTTGGCTTGCTTTCTTCTTGTTTTCAGTTT
CTGTTCTTCAATGTCATGTGATTGCATTCTCGTTGAGTGTTTTACCTAAAGATATA
TTCATCGAATAAGACGATAGAAGATTAAGAAAATTATGATGGTGTATGGTCTGCA
TATATAGGCGATAAATTGTGGTGATATAAATAAATAGTGAGATTTTTAGTAATCT
TTTTCTTATTTATAATACATATCTAAACTTTTAGATTGTACAATGAGAATCATTTC
AAGAGTTATTCCTATTAAAAGTATAGTCATCAAAGAAAAATAATTGTAGAAACAT
GATGCTTTTTGGAGGGATATTTGATTTAGTCTTGACTAGAGGCGGAGACAGAATT
TCCTATTAAGGGGGTTAAAAAAGAAGAAGTTAAAAGAAGATTGTAGCTAGTGGG
AATTGAACCAATGACTTTATAAAGACTTTGAACCCCCTTGTCCGCTAAGCTTTGCA
TTTGGGTTGTGTTAAAAGAATTTAAAACATAATATATAGAGTTATTCCTATTAAA
AGTGTATATTCATCAAAGAAAAAATTGTATAAATATGACACTTTTTAGGGTGGTC
TTTAACTTTTGACCTCCGTTTTCCCCATGAAAATTTTAAAGTCAAAAGTTAGAAGT
GTTGCCCATTGAAGGGCAACCCTTGTTAAATTAATAATTCTATCCATTAGACAA




