IDENTIFICATION

Species: Solanum tuberosum

Locus: PGSC0003DMP400045513

Gene Model: PGSC0003DMP400045513
Description: StEXLB-06

Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Stuberosum_v4 03
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02981

EXTERNAL RESOURCES
http://spuddb.uga.edu/



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Stuberosum_v4_03
https://www.genome.jp/entry/T02981
http://spuddb.uga.edu/

GENE STRUCTURE

SIEXLB-06
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Legend:
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DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq.
Superfanilies

PLN03023
List of domain hits o

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family c133621 Expansin-like B1; Provisional 5-246 1.45e-104
SEQUENCES

Peptide

>StEXLB-06

MDRSLKYSCIFMCMNIMLMPAFSYSQTLVSKASFYSTSDGMGTPSGACGYGDYGKD

VNNGEVCTASRRLYRNGVGCGACYQVRCKNNALCSEEGTKVVVTDSADGQETDLIL
SFKAYAKLAKTPSLAAHLCGKGVVDIEYRRVSCGYGGNLMVKIHEHSKYADYLAIV

VLNQGGATDIHAEESQQWISMRKAY GAVWDLSNPPCGDLKVRFLTSTSVESKWVQS
DKAVIPAQWKVGLTIETDIQLT*

CDS (coding sequence)
>StEXLB-06

ATGGATCGTTCACTTAAATATTCTTGCATTTTTATGTGCATGAATATTATGCTTAT
GCCAGCATTTTCCTACAGCCAAACCTTAGTTTCCAAGGCATCATTTTATAGTACTT
CTGATGGCATGGGAACACCATCTGGAGCATGTGGTTATGGAGACTATGGTAAAG
ATGTGAACAATGGTGAAGTGTGCACAGCCTCTAGGCGTCTCTACAGAAATGGAGT
TGGTTGTGGTGCATGTTACCAGGTTAGGTGCAAGAACAATGCATTGTGTAGTGAA
GAGGGTACAAAAGTTGTGGTGACAGACAGTGCAGATGGACAAGAAACAGATTTA
ATTCTTAGCTTTAAAGCCTATGCAAAATTAGCTAAAACTCCAAGTTTGGCAGCTC
ATTTATGTGGAAAAGGGGTTGTTGACATAGAATATAGAAGAGTTTCTTGTGGTTA
TGGTGGAAATCTTATGGTTAAAATTCATGAACATAGCAAGTATGCTGATTATCTT
GCTATTGTTGTATTGAACCAAGGTGGTGCCACCGACATCCATGCTGAAGAGAGTC
AACAATGGATATCAATGAGAAAGGCATATGGGGCAGTGTGGGACTTGTCAAATC
CACCATGTGGAGACCTTAAAGTAAGGTTTCTAACAAGTACAAGTGTTGAAAGCAA
ATGGGTACAATCAGACAAAGCTGTTATTCCTGCTCAATGGAAAGTTGGACTTACA
ATTGAAACTGACATTCAGCTTACTTAA

Nucleotide
>StEXLB-06

ATGGATCGTTCACTTAAATATTCTTGCATTTTTATGTGCATGAATATTATGCTTAT
GCCAGCATTTTCCTACAGCCAAACCTTAGTTTCCAAGGCATCATTTTATAGTACTT
CTGATGGCATGGGAACACCATGTATGATACCTAGCTAATTAACTACTTCTGTTATT
TTTTTCGGAAAAAGGTCAAAAATGTCTCTGAACTATCGTAAAAGATCTAAATATC
CCCTTCATCCACCTATTTTGTTAAAAATACTCATCTGTTTGACTAATGTTGAACAC
TTGAATATCACATTATGCTATAGTTCAGGAGCATTTTTGGCCCTTTTTCTGTTTTTT




TTTTTTTTACCCAATTAAAAAAGAACATGTGAACATCATATATTAATTAAACACG
AAATTTTAATCGATTATTACTATAATTGTTTTAACATTAATTTTGATGTATGTGTAT
ATATGATTAGCTGGAGCATGTGGTTATGGAGACTATGGTAAAGATGTGAACAATG
GTGAAGTGTGCACAGCCTCTAGGCGTCTCTACAGAAATGGAGTTGGTTGTGGTGC

ATGTTACCAGGTACGTACCTACTTATTTCATTTTTATCGATAATATAATTATATTA
GTAGCGGTTATTTTTTAGGTGACATGATATATTACATTGTCGTGGTGTCTTCGAAA
TTGGACCCCTTTAATATTACAATCAAAGTTTTTTAAGTTTTATTTCACTAACGATA

TGAAATACAATCAGGTGTAATCATAATTCTACTTAATTGGGAACCAAGAATAATT
GATAGTAATAAGTTACCTGGTATATATAAGCGCAAATTATAATAGTCTGTTTGGT
CAAGTTTCTAAAATCAGCTTAGTTTGAAAAAAGAAATCGTGAAACATAGTTTATG
TTTGACTAACTAAATTCAAAAATACTTTTGAACAACATACAACTAGTGTTTGACC
AATTTCTAAACATGTTTCAAGTGTAACAAATTAGGAGTAATATTAATATGTTACA
AGTGTATTTTGTTCAATTTATATGGAGGTCAATAAATTAATTAATTAATTAATGTA
ATTACAGGTTAGGTGCAAGAACAATGCATTGTGTAGTGAAGAGGGTACAAAAGT
TGTGGTGACAGACAGTGCAGATGGACAAGAAACAGATTTAATTCTTAGCTTTAAA
GCCTATGCAAAATTAGCTAAAACTCCAAGTTTGGCAGCTCATTTATGTGGAAAAG
GGGTTGTTGACATAGAATATAGAAGAGTTTCTTGTGGTTATGGTGGAAATCTTAT
GGTTAAAATTCATGAACATAGCAAGTATGCTGATTATCTTGCTATTGTTGTATTGA
ACCAAGGTGGTGCCACCGACATCCATGCTGTAGAAATCTATGAGGTATAAGATCT
ACGTATGCTCTACTTTTTCAGACTTTACCTGTAAATTTCACTGAATTTGTTGTTGTA
GGATTTGGTGTTAGTAGCTAGGTTTAGAATGAGTGTTAGAGGTGGCAAATCCAAT
TTGAGATTATGACATGTCTATTGACTAATTGACCTCAACATCAAACTCGAAACGA
CTCATCAAATTATTGAATTTATTAAATCGAGTGATCAAAATAGAGTGTATATAAC
CTAATGAATTAGAAATGCATTAATTTTAAATTCAAAAATACAAAATTGTAAATTG
TATGAAAGTGAGATGGTTCAACTTTGGAGTTAACTTATCGATCCGTAGACAGTCT
ATTGTCTACCAGCTCACCCCCTCTTTTAGTTTTTAGGGAACGATAAGTTGGATCAT
ATCTAATCTTGATCCACCCATTCTCAACGGATCAAGTCAGGATCACATGTTTACTT
ATTTCACCTAAGGTAATAGATATATTTGATTGAACTCATAGAATGATCTCGCGTTT
AATAATATTTGATTGTTTGTATGTACGTAGGAAGAGAGTCAACAATGGATATCAA
TGAGAAAGGCATATGGGGCAGTGTGGGACTTGTCAAATCCACCATGTGGAGACC
TTAAAGTAAGGTTTCTAACAAGTACAAGTGTTGAAAGCAAATGGGTACAATCAG
ACAAAGCTGTTATTCCTGCTCAATGGAAAGTTGGACTTACAATTGAAACTGACAT
TCAGCTTACTTAA






