IDENTIFICATION

Species: Anacardium occidentale
Locus: Anaoc.0008s0966

Gene Model: Anaoc.0008s0966.1.p
Description: AocEXPA-14
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_ v0_9
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_v0_9
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Query seq.
Superfanilies PLNO0OSO

-+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family expansin A; Provisiona 33-279 3 40e-150
SEQUENCES

Peptide

>A0cEXPA-14

MPRHLSYLLFLFLIHILFYSKLASFLKTLVIEMDFLGIFVVTILSMLSTIHGYASGWYNA
HATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTNTAALSTALFNNGLTCGACFEIKCVN
DNRWCLSGSIVVTATNFCPSNSALPSNAGGWCNPPLRHFDLSQPIFQRIAHYKAGIVP
VQYRRVACRKSGGIRFTINGHSYFNLVLITNVGGAGDVVAATIKGSRTGWQPMSRN
WGQNWQSNAYLNGQALSFKVTTSDGRCVISNNVAPPNWSFGQTFSGRQF*

CDS (coding sequence)
>A0cEXPA-14

ATGCCTCGACATCTTTCCTACCTTCTCTTTCTCTTTCTCATTCATATTCTCTTTTATT
CCAAGTTAGCATCTTTCTTAAAAACTTTGGTCATTGAAATGGATTTTCTTGGAATC
TTTGTGGTCACCATTCTGTCTATGTTAAGCACAATTCATGGCTATGCTAGTGGATG
GTATAATGCTCATGCTACCTTTTATGGTGGAGGGGATGCTTCTGGCACAATGGGA
GGAGCTTGTGGGTATGGAAATCTTTACAGCCAAGGTTATGGCACCAATACAGCAG
CATTAAGCACTGCCCTTTTCAACAATGGACTAACTTGTGGAGCTTGTTTTGAGATT
AAATGCGTGAATGACAACAGGTGGTGCCTGTCAGGCTCCATTGTAGTCACTGCAA
CAAACTTTTGCCCTTCAAACAGTGCCCTTCCAAGCAATGCTGGAGGCTGGTGTAA
TCCTCCTTTGCGCCATTTTGATCTTTCGCAGCCCATTTTCCAGCGCATAGCTCACT
ACAAAGCGGGAATAGTCCCAGTTCAATACAGAAGGGTTGCCTGCAGGAAGAGTG
GTGGGATCAGGTTCACCATAAACGGCCACTCATACTTCAACCTTGTGCTTATAAC
AAATGTTGGTGGTGCTGGTGATGTTGTGGCAGCCACCATCAAAGGGTCAAGAACT
GGATGGCAACCAATGTCTCGCAATTGGGGCCAAAACTGGCAGAGCAATGCATAC
CTGAATGGTCAAGCCCTCTCTTTCAAGGTGACAACAAGTGATGGCCGCTGTGTCA
TCTCAAACAATGTGGCTCCTCCAAACTGGTCTTTTGGCCAAACCTTCAGTGGGAG
ACAGTTTTAA

Nucleotide
>AocEXPA-14

CTTTCCTTCCCACACATGCATCTATAAATAAAGTTGCATGCCTCGACATCTTTCCT
ACCTTCTCTTTCTCTTTCTCATTCATATTCTCTTTTATTCCAAGTTAGCATCTTTCTT
AAAAACTTTGGTCATTGTAAGCACACAAACCCATCATTTTACTTCTATATGCAGC
AGCTTTTTACATGAACTTTTCTCTGTCCATCCATCTGAAAATACTTAGCTTCTGTCT



TGGATTTTGACTTTCTTTATACTTCTGCAGGAAATGGATTTTCTTGGAATCTTTGTG
GTCACCATTCTGTCTATGTTAAGCACAATTCATGGCTATGCTAGTGGATGGTATAA
TGCTCATGCTACCTTTTATGGTGGAGGGGATGCTTCTGGCACAATGGGTGAGAAT
TAGACCCACCAAAAATTGAATTCTTGGAAATTAAATCTATTCAGTAGTTTAAACA
TTTTTCGATCTGTTCTAGGAGGAGCTTGTGGGTATGGAAATCTTTACAGCCAAGGT
TATGGCACCAATACAGCAGCATTAAGCACTGCCCTTTTCAACAATGGACTAACTT
GTGGAGCTTGTTTTGAGATTAAATGCGTGAATGACAACAGGTGGTGCCTGTCAGG
CTCCATTGTAGTCACTGCAACAAACTTTTGCCCTTCAAACAGTGCCCTTCCAAGCA
ATGCTGGAGGCTGGTGTAATCCTCCTTTGCGCCATTTTGATCTTTCGCAGCCCATT
TTCCAGCGCATAGCTCACTACAAAGCGGGAATAGTCCCAGTTCAATACAGAAGGT
AATCAAAACATTCTAACCAGTGCCCATCTGGCCTATATATATTATCAAACATTAA
CCAATATTTTGAATTCCAGGGTTGCCTGCAGGAAGAGTGGTGGGATCAGGTTCAC
CATAAACGGCCACTCATACTTCAACCTTGTGCTTATAACAAATGTTGGTGGTGCT
GGTGATGTTGTGGCAGCCACCATCAAAGGGTCAAGAACTGGATGGCAACCAATG
TCTCGCAATTGGGGCCAAAACTGGCAGAGCAATGCATACCTGAATGGTCAAGCCC
TCTCTTTCAAGGTGACAACAAGTGATGGCCGCTGTGTCATCTCAAACAATGTGGC
TCCTCCAAACTGGTCTTTTGGCCAAACCTTCAGTGGGAGACAGTTTTAATCTTTCC
TGAATACCGAGTAATATTGGATCTATATGTTCTATTTACTAATTACAGATGTTAAA
TTTATTGTAAAGTCTCAGTGCAATGACAGTAGTGTCACCACAGGACCTTCTAGTTC
TAGAGATGGCCCTGAATCCATTTTTATTATGTTCTATAACATGTATAATTTAAATC
ATATATATTATAATACCAACAAGGGTTGGTGCAGATGTGGTCTCTACCAGACCAA
TCTCAGAATTAGAATTATTCTGATGATCCATGGAGGAAGATGAAAAGAGATTGTG
TAATTGTAACAAGCTTTTATGCCTGTGGCTTGAATTTGCTTTTATCATTGTATATTT
TGATGGAATGAGTTTCTGAATGATTAATGCTTTATATATCTTTGATATTTTGGTCC
AATTGATTTGGTAGCTGAACATTTCAAAAAATAAGGGAAAAGGCCAG





