
IDENTIFICATION 

Species: Amborella trichopoda 

Locus: evm_27.model.AmTr_v1.0_scaffold00111 

Gene Model: evm_27.model.AmTr_v1.0_scaffold00111.29 

Description: AtrEXPA-07 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Atrichopoda_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T02990  

EXTERNAL RESOURCES 

https://plants.ensembl.org/Amborella_trichopoda/Info/Index?db=core 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Atrichopoda_v1_0
https://www.genome.jp/entry/gn:T02990
https://plants.ensembl.org/Amborella_trichopoda/Info/Index?db=core


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>AtrEXPA-07 

MESGACGYGTAVEQAPFSSMIAAGSPPLYKSGKGCGACYQVKCTSNEACSKNAVRV

VITDECPGCGGIHFDLSGTAFGAMALSGKEEQLRDAGQLQISYTRVPCEYPGKTIAFH

VDSGSNSNYFAVVVEFEDGDGDLNAVALAESSTSTYSSSSWLDLTQSWGADWKIDP

GRKLEAPFSIRLTSSTGKTIVANNVIPAGWQADATYRSVVNY* 

CDS (coding sequence) 

>AtrEXPA-07 

ATGGAAAGTGGGGCTTGTGGATATGGTACTGCAGTGGAGCAAGCCCCTTTCTCTT

CCATGATAGCAGCAGGGAGTCCCCCTCTCTACAAGTCAGGCAAGGGATGTGGTGC

TTGTTATCAGGTGAAATGTACTAGCAATGAGGCGTGTTCGAAGAATGCAGTGAGG

GTGGTGATAACGGATGAGTGCCCTGGGTGTGGTGGTATTCATTTTGATCTGAGTG

GGACAGCTTTTGGAGCCATGGCTCTCTCTGGCAAGGAAGAACAGCTTAGGGATGC

TGGCCAATTACAAATTTCATATACTAGAGTCCCTTGTGAGTACCCCGGGAAAACT

ATCGCCTTCCATGTCGACTCCGGCTCGAACTCGAACTACTTCGCCGTCGTCGTTGA

GTTTGAGGACGGCGATGGAGACCTCAATGCTGTTGCCCTCGCAGAATCCTCCACC

TCAACTTATTCCTCGTCCTCCTGGTTAGACCTCACGCAGTCTTGGGGTGCAGACTG

GAAGATAGATCCTGGCCGAAAGCTTGAGGCTCCATTCTCCATTCGCCTAACTTCG

TCGACTGGGAAAACTATCGTGGCCAACAATGTAATCCCCGCAGGGTGGCAAGCC

GATGCGACATATCGCTCCGTGGTGAATTACTAG 

Nucleotide 

>AtrEXPA-07 

ATGGAAAGTGATTACCTAACCTTAAGATCTATTACTTATTTATTATTTATTTATTA

TTTTTAATTTTATTTTTTTGTTTTAATGGCAGGTGGGGCTTGTGGATATGGTACTGC

AGTGGAGCAAGCCCCTTTCTCTTCCATGATAGCAGCAGGGAGTCCCCCTCTCTAC

AAGTCAGGCAAGGGATGTGGTGCTTGTTATCAGGTATCATATCATAGAAAATATA

CACTTACATAGCTAAAGGGATTTTTTTCTGCACTAAAATTTCACACATCTTCGATT

CGAAGAATCACAATTTTACGAAAATAAATTTGATTTTGAGTTCTTAAAGGCCTAT

ATCGAAAAATATACTTATAACTGTTATGTTCGTGCTCCAGAATATAGAGCTAAAG

GGATTTTCTCTAAACTAATATTTTGCACATCTTTGATTGGAAATAAGAAATTAAAA



AAAAAAAAAAAAAACATGATTTTGAGTTATTCAAGGCCTAAATCTACTGTCATCC

AGATAAGTGGTCGGCATCCATTTCAATTGTTAGGCTCATTTTCACCTTTTATTTTG

TAACGATTCAATTTTTTTATTTAATTGCCTGAATGAGTTAGGGTCCAACAATCAAG

AAACCTGTAAACTCAAAAGCGGTTAAGTTAAATTTATCAAAATGCACCTAAGACA

TGAACTATTTAAATTTTACCTGTTTTTATTTTATTTTAAAAATCCTTTTAGAATATG

AATTATTATGAGTTAGAACTTTAGAAATTAAGTAAAATGTATAAATATATTTAAG

TCTGACATATTTTGAAAAATTTTCCTTAATTCCACTTGTATATCCAAAATTTATTG

GCATTTTCACCGAAATCTCAGTGTGAACATCTCTAGATTTCTATATTTTTGTTCTA

GGTTAGTGGTGAATTTAGGCATAAAAGAAAAGCAACACTATTTTATTGAGGTAGA

CTTGGCAAAGAATCACTGTTAGTTAAAGAAATGGTAAAATTGTTTATTATTACTT

GATTTTCTTTTATTTTGTCTGAGTTATTATATTCATGGACTTTCAAAGCACTTGTTC

TATTCGTGGAGAGCCCTGGAGTCCTATTCATAGTCTAAACAGGCGGTGGAAAAAT

AGAAAAACATAAATAATAGTAAAAAAAAATAAAAGAGCCAATTAGGTAAACAC

GCAAAAAAAAAAAAATTTAAATTAAATTATAAAAATAGTCGAATTGACTAAAAT

ATTACAGTGAAAGTCGGTTGCTCTAGATTTTTTATTTTTATTTTCAAAATACCCTTC

GATATGGGGATACCATCGCTGGACTGATTTTAATTTTCCCTTTTTTCTTAGTTTTCT

TCGTTGTGCCCTATGTTTTAGGACAGTAGGCGATCGGTTCGAAGTTCCAATCCTCG

GACTGCACATAATGTGGTCGAAGACCACAGTGTAGGCGGTCAGGGATGGAGACC

TTGAGTTGTTAACTGGATTGAGTCTAAGCGAGCGGTCCAAAATTTCCATCCTCAG

ACTGCCAATAATGTGGTATAACACCACAAACTGAGCAGTTCGAAGATCAGACAA

CTATCCTAAAACATAGAACTCATTGAAGAAAACTAAGAAAAAAAGGAAAATTAA

AACCTGTATGGGGATAGTATCTTTGGACCGAAGGGCATTTTGCAAAAAATTTAAA

TGTCTACAATAACCAATCTTCTTTATAATTTTCAAATCAATTTGACTTTTTTTGCAT

TTTGCCTCTTTTTTTGTGTGTAGGTGATTGGCTCAATAAAAAATATGTAAAACTAA

AATTGTCCAATTTTATTTAGCTCTTGGTAGGTCCGACTGACAAAAAAAATCACCA

AGCATTAGTCTTGGATTTAGACAAATTCTTGCCTAAACTTGAATTTTCTATTAATG

AGACCAATCAAGGCACCGATTAGAGATCTAACTCATATGGTATAAACAAACCTAT

TTCTCTCCTCTCTCTCTCTCTAAAAATTAAATAAAACAATTATCTCTCTAAGGGTC

GAAGAAAATGTCTCTCTCTAAAATAATACCTAAGCATAAAAGGCTACAACAAAA

AAAGTCTGCTAAAATGGTGATACTATATTCTATAGAGAATATGAAAAAGAATAA

ATGACCTGTATGTGATAATGGGGTGAAATTCACTGAAATATTGGCCGTAAACTTG

AAGGTGAAATGTACTAGCAATGAGGCGTGTTCGAAGAATGCAGTGAGGGTGGTG

ATAACGGATGAGTGCCCTGGGTGTGGTGGTATTCATTTTGATCTGAGTGGGACAG

CTTTTGGAGCCATGGCTCTCTCTGGCAAGGAAGAACAGCTTAGGGATGCTGGCCA

ATTACAAATTTCATATACTAGGTGACTATGCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTCCAGG

GGTGGCAATGAACACGGACCCGACCTGAGTATGGGTATGGGTTCAAAAATTGAA

CCCGACTGGTCAGGTCTAGGTCTAAATGTTGGATCCGAACACTAAACAAGGTGTC

CAAGTCAGGGTCCTACATTATATTTTTGAGTTCCAGTTTATGAAATATATTTAGAT

ATATTTAAATGTATATATATTTTTTAATTTTTTAATTGGGTCCAATCGGGCCCGAT

CGGCTTTGTCTGGGTCCTATGCCTGCAGCTCTGATTGGCTCTAAGTCCAGGTCTAG

ATCCCATAATATGTTTTTCGAATATATATTTTCGAATTCAGGACCCAACTTGTTGC

CACCCCATGACTCTCTCTTCCCATATTATGAGTTTCTCTTTCTCTCTCTCAATCAAA

AGGTTGGTGTGTGCTTGGCCTAGATTTTCCCTATCTCATGTAACATGAGGTAGGTG

AAGATATCGGATAGAGTCTTTTTTCTCCCTCTCTATCTCCCTCTGAAAAAACAAAT

CAAAATAACAGACCCTGTAGGTAAAATAGGGTTTGCTCTTAATATATGCGAATAT

TACAACAAAAGTCGATCAACCTGATTTTTTTTTTAATTTTCATTGATAGGCAATGC

CCAAATGAGTTTGGGGCATTGCCCACACGATTCGAGGTTTGAATCTTCGGACCTC



TTAAGTTTTAAGTTATACCAAATACGGTTTGAGGTTATAATCCTACCGCTATAAAA

AATATTGATCCTAAAATGGTTATCTTGGACCACCCCACCGAGTAATAAAAACTAC

ACGGTTCCAGAATTGTAACCTCGAACCAGATGTTTAAAAAAAGGCACGATTCGAG

AATTTCATCCTCTCATTTGGTATGACAAATGACTTAAAACTTACTGTTGTTATTTG

CTCTTATAAGAATAACAAAAGTCTCTTCCCTTTCTCTCTCCAAAAAAGAAACAAG

AAAAGATTCAAATCTCTCTCTCTTCCCTCTCCCCCCAATTTTTTTGATCGTTATCCT

CCACAGAGTCCCTTGTGAGTACCCCGGGAAAACTATCGCCTTCCATGTCGACTCC

GGCTCGAACTCGAACTACTTCGCCGTCGTCGTTGAGTTTGAGGACGGCGATGGAG

ACCTCAATGCTGTTGCCCTCGCAGAATCCTCCACCTCAACTTATTCCTCGTCCTCC

TGGTTAGACCTCACGCAGTCTTGGGGTGCAGACTGGAAGATAGATCCTGGCCGAA

AGCTTGAGGCTCCATTCTCCATTCGCCTAACTTCGTCGACTGGGAAAACTATCGTG

GCCAACAATGTAATCCCCGCAGGGTGGCAAGCCGATGCGACATATCGCTCCGTGG

TGAATTACTAG 


