IDENTIFICATION

Species: Sorghum bicolor

Locus: Sobic.003G128800

Gene Model: Sobic.003G128800.1.p
Description: SbEXPA-18

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Sbicolor v3 1 1
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SEQUENCES

Peptide

>ShEXPA-18

MGSLGLLVLAIAAFLELTRADSWHGGRATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYNAGYG
KNTAALSTALFNNGQSCGACFEIRCTGSGSCRSGSATVTATNFCPPNYALANNNGGW
CNPPQPHFDLSEPVFTQIAIAGAGVVPVQYRRVACVKQGGIRFTINGHSYFVLVLITNV
GGAGDLTAVSVKGSGTGWQTMSHNWGANWQNGALLDGQALSFQVTGSDGRTLTC

DNAAPVGWSYGQTYTGKQF*

CDS (coding sequence)
>ShEXPA-18

ATGGGGTCCTTAGGCTTGCTGGTTCTAGCGATCGCTGCCTTTCTGGAGCTCACCAG
AGCCGACTCCTGGCATGGTGGCCGCGCCACGTTCTACGGCGGCGGTGACGCCTCT
GGTACTATGGGAGGAGCGTGTGGGTATGGCAACTTGTACAATGCCGGGTACGGG
AAGAACACCGCGGCGCTGAGCACCGCGCTGTTCAACAACGGGCAGAGCTGCGGC
GCGTGCTTTGAGATCCGGTGCACGGGCAGTGGCAGCTGCCGGTCTGGTTCCGCCA
CTGTGACGGCCACCAACTTCTGCCCGCCCAACTATGCGCTCGCCAACAACAATGG
TGGATGGTGCAACCCACCACAGCCGCACTTCGACCTCTCCGAGCCGGTCTTCACC
CAGATCGCCATTGCCGGTGCCGGCGTCGTGCCTGTCCAATACAGGAGGGTGGCGT
GCGTCAAGCAGGGTGGCATCCGGTTCACCATCAACGGCCACTCCTACTTCGTCCT
GGTGCTCATCACAAACGTGGGCGGCGCTGGCGACTTGACGGCGGTGTCGGTGAA
GGGATCGGGGACGGGCTGGCAGACGATGAGCCACAACTGGGGCGCCAACTGGCA
GAACGGCGCCCTGCTCGACGGCCAGGCGCTGTCGTTCCAGGTCACCGGCAGCGAT
GGCCGCACCCTCACGTGCGACAACGCCGCACCAGTTGGCTGGAGCTACGGCCAG
ACCTACACCGGCAAACAGTTTTAA

Nucleotide
>ShEXPA-18

CACTTCCGTAGTGTTACATTCCATGGCTCATGGCTGATGGCTCTCTCTCTCTCTCA
CTAAAAAAACCCTCCTCTTATCCTTTCAACGCCGGATTTCTCTCCGCCCCCGCCGC
CCCCAAGGTCCGTCAGCAGGCGGCCTCGCCACTCGGGAGGATCCGGGTCGLCLTCC
GCGGGCTGTTCGACGCAAACTCTCGGGGGACGGCCGGGTCTCCCCAGCGTCTTTT
TTTTTTTTTGAAACAGTCTCCCCAGCATCACACTCGCCATGGTTGCCTCGTCAGCA
TGATGGGGGCCAAAATGTGGCTTTATCCTTGCGTTGTGGCTTGTGCGGCGCGGAG



ATTGGAGATTCTAGCCCAGGCAGAAGGTTCTCATTCGGTAACATGCTGGCAGTTG
GAGTTGGGTGCTCGGCTACTCGCCGAACATTGTGACGTGTATAGTATTTTTTTTCC
TTCCCCTTTTTTGAGGCAGACATGTACAGCTTCGGGTGAGAGGGTTTCAGACAAA
ATTCACAGTGCAAGAAGCCTGATGGGAGGCAATGGTCGATCTGGGCCCTCTGGG
GGCACTCATGTCTGGTCTCTGCAAGGGTGGTCAGATGAAGCTGTGGACTCCTAGG
AGAGATGCTAAGACCAAGGAAATGAGTTCTCTGACAGATTGTTTGCATACACTTC
TTATAACTTGGTTCTGCAAAATGGGGGACATGGAGAAAGCTCTCGAAGTACTTTT
GTGACCTGAGTGAAAAGGGTTTGGTGCCTGATGTTTTCACATGTAACACATTGAT
GGATGGTTATACTCTAATAAGTTCGATCAGATTGAAACGGCAAAGGGATTGCTGA
TTGGCATGGATAGTTGCAGCATGTTAGTTTCTAGTCTAGTGACTATAGGAGATGT
CAAAGTTGACGGTTTGACAAAAGAGATCCTTACAAAAGGAATCTTCATCCCTGTA
TAATTTCAGGGGAAACAGAAATAGAGGTTTAAATTTCCTGCTGGCAGTGCACAGG
TTGTCAGTTATTCCTTTCTGGAGCAATAAGTTGAACTTGCATTGAAACAATTGATT
TTATGTTATGCTGCAAATGCTTCAAGGGGAGCAAGGAGTCCTCATCCATGTGAGG
TTTGTTTACCCATTTCTTATTCAGTATTTCCACTCCTTGAAATTTTATGCTGCCCCT
CCATATAATCAACTATGTAATCTGGAAATCAATGAAACAGAGTGGTTTGGTGTTG
GTCTGCATGCTGACATATGCCTTTCTCCTTATTTAACTGCCTAACTAAACCATATT
ATTGAACTCAGGAACATCTGAATGCCGCTGTTGTCTAAAAGGACATCTGCAAGTG
CCAACACTGCTGTTTCTCTTTTGAGATTTTAGCAGATGACCAGGTCTCTTAATGGT
ACTTTCTTATATTTCACACATTCCTTTTAGGTGTCATCTTACCATACAACATATATA
TATTTACTAGCTAGGTCATACTAAATCCCAAATTATTCCAAAGGCAGAATGAGTT
TGGCATTGGGAGAAGGTTCTGAGCAATATCTTGAAGTACAACAGATACAAAGGA
ACTTTGGGTTCACTGATTGCAGTTAGACGAGTGATTCCTAATAAATGCTTTCTGTC
CAAAACTGTCACACAGATGGTGGATGGTGCTTAAGTTAGTTCAGTTCAGTAACAT
ACCTTTTTGTCAGGTGCTTCTTATAAGCAACTATATTGAACATTTTGTTGCATTTTT
GTTGCTTTATGCTTTCTATAAAAGCAGGGTTTACCTCCGTAAAAAAAAAGTCAGT
TGCAATTTCATCTGTTCAAGTTCTAGCAAAATGAGCAAAGGTTTCAAAAACTGTT
GCTAAATCTGTACATCGCTTAAGATAACATTATCTGTTATTCTGCTGTTAGCATTT
AGCAAGGTTTCACCTTGCTACGACGTTGTAAAGAATCAATATTCATCACAGGATG
TCTCGAATAATGGAAGAAACATGTATTTAGCAACAGCAAGTGCCTGTTACGATAG
CACCGTTATTATAAACATGTGCATCAAGCCATCAATTGCTCCTGTTGGTCTGGTTT
TATTTTCTTTGAGGAATCGTGATCTGGTTTTATTGGCAGATGCAATTTCGACGATT
ATGAAATTGGATTATTGGTGTTAATTTGGAGGCATAGTTTGATGACAGTATGATA
GTTCAGTTATTGGCTGCAACCATGCAGGAACCCACCAAGTAAACTGAAAATAATC
TTTTACTAGATAATTGATAGCAGGTGGAGCTAGTCGAACTATACTGTTCGTAATG
TTCAGTATATTGAAATTAGTGACCATAATAAATGTGGATACTAATTACTGAATTTT
TTCCCTATATGAATGAAGGGCACGTTTGGTTGTTGAGCAAGCCTTGAACCCTGCC
TTGCCAGGCAAGCCAAACCTGGCCCACGGTGGTGAACTGTTTCTGCTCGCACACT
TCATGGGGAAATGATGGAAACCACAAGCCCCGAGGCAAGCCGGCAAGAGAACA
AACACGATTTTTTGCACCTGTTTCTGGCTTGGCAAGGTGAGGTGTGTGTTACTGAC
GCAACCAAACTTGGCCGAAGTCTTCAGCCATATTGATAATCCATAAGTTTCTTAA
TCTAATATATAATAGCTGCTTGCTACTGCAGGGCATGGTAAAATTGTCTAGTAAG
TAGTGGCTCATGCTTTGCACTGACGCCTAAGATGAGCTTTATAATCTTTTGAAAGT
CATGCCTATAAGTAATTTGCATTTGTACATAATCTACAATATAGAGGATCTTTGTC
TATTTCTGGAGAGTCTTTTGCAGATTTACTTAAATTTAAATTGCAATATGTTTATT
CTTTTGAGGCTAATTTTGACTAACTAATTTTGGTTTTCTATACTCAAATTGTGTGA
CTAGTGAAGATCATCAACCAAAATTTATCTGCAAAGCTATAATTTAGAATATTAT




TTATGAATACATATATGAATACCTTTACCGTAAACTTGTTTACTAGTTTCAATATC
AGAAAAATATAAATGTCATGCTACTCAGGGTACATGTATATTATGAAATTTAATT
ATTCTTTTTTTCGTAAAGGAAACTGAAAATTCTGTTGCTTAAAATCTGGATTATTT
AGAGTCTAAATGTTCGTGGTGGCAATATCAAGTCGTTTTAGTGATTCATAAAATA
ACTCTAAAATACTAGATATTTGTATGAAGCCTTGTTTCAGCAAACAAGCAATAAT
TGAAAGATATGTCTTTGTCTGAGTATTTATATACACTTAATTTTTCAAGCGAGGCT
AATTTTCATAGCTTTCTGATTAAAAAACATACATTTCTGGTCTGATTTTACATGAA
CCACAAACTTATTATTATACCAAGCATTGAAGGCTTTTATCTGCTAAGTTTTGCTA
AAATCTGCATTGTCACACTGGAAGGGCTTTGCACCAATACTGAATGCTGAATTTG
CATTATTATATACTCTTGGTATATGGCATATTGAAAATACTTTGCAAATTTTTACA
TACAGGGTCTCTGGAAATAAAAGCAAGAAGCTTATGAAGTTGCATGTGAGAACA
GTGCTGACACTTTAATTTTCGGACCATAGAGTTGGTGCAAATGCTAGTGCCCTGA
AGCTTTGGTACATAATCAATATAGGTGGAAATGTGGAATGTAAAACAAAAACCA
GCGGAGTTTTTAGTGAAGTCTCAGTGTTCAAGGGACATGATTTGTAACTGGCAGA
GTAGATTTATATCAGCAGCAAAAATGTATATGGTTATCAAGACCCTCCAATCATT
GAGACTGTTATATCTGGATGGTCTACGGACTACAGTGAACCAGGCCTCTGGAGCT
TAGTAGAATCACATAAGTGATGGCTTAAACTTCGTGCAGTTCTGGTGGCAAACTG
GTGCAAGTCTGCAGACTCAGCATTTGATGAACAGATCTGCTTTGTACTTAAATAT
CCAGCACCATTGCTGAGGCTTGTCAGCTTGTAGCTGAGCCGGTATCTTCTAAGGTT
TTCACATCTTAATAATGGATGCGTCCAGTGCTTTTGAGTTTCAACTTCCATTAGGG
GTCCCAGGTTAGATACTTTTCCTGAATTTCTGTCACCTGTCTACTTACCAATTGCT
CATTACTTATTCTTCTGACTACACATTAGTATGATATAAACACTAAACAAGCTTGG
TGTTTGGTTTGAAGATATAGTTTATCATGTTTGAATGGTAACTGGCACATACTCTA
GGAAAAAAAACTGAGTTTAGCTTGCATAGTTCATACAACTTCTGGGTAGTAGAGT
CCTATTTTGATGTCTTCTGTCACTTGGCTTAGCGAGTTGGCCTTTCTTATCTCCTAT
TGTAAACTGGTAACCCCCAGTTTGGATCGGGGTCTGTTTAAGCTTTCTAATAAAG
CTGGGTGGGGTCTTTGATCTAAAAAAAAGATAAGGTATTCTGCATTCATAAGCAG
CTAAACAAATCATTAGTAATCTCTAGCTTTCATCTCTATTTGCAGGTGTGGCACAT
GTAGTCTTGTATCATACCTGATCTTGCTGATCTTGTGATCTGCTCATATTGATTACT
TTAGCATGAGAAGAGTAAGATCCGAAAGAGTTCAATAGTCATGCTACTTGTAGCA
TCAGCTTCAATTGTCAAAATCCACCAGTGCTAAATTAACATCAGTAGGTGAATTT
TAGCTGTTAATAGCAAGGGTACTGTACTCTGTGTAATGGTGAATATCTAGTGCAA
ATATTTATTGAAATGCAGTCATGCAAATTCCATGTTTGAATTATACATATAATGAC
TAATTAGAAAAACATTTTCAGAGTACACGATCCCAATTTCATTCTACAAGTCTAG
ATCACAGTTCACATGTGTTCCGTGTTCGCCTCATTGGTTTAATAAGAATTTACCAG
ACAAATTTAAAGTAAAAAATTTCCAAAATGAGGCCTTTAATTTAGTCTAGAGTCA
AATCAGGAGGAACCCGTAGCCATGTGCCAGAGCATCTGATCCGCATCTCGCAGGC
TGTGCAGTATTGCTAAACAAGTGTTCTTTTTTGGAACCAGTAAACAAGTGCCTTCT
TGAATCTTGAACACTGATTCGGCACCCTAGAATACCAAGCTCCTCCTGTGAGTTTC
GTGTACGTTTACGTTCTGGTTATTGTTTTTATGTAGGGTACTTTTTGTTTGTTTAAT
ATTTTTTTTCCCTTTTGGGGATAGGGGACAAATTATTATCAAAGGAACACATTATT
ACACAGGAAAAAGGGGGTTGAGTTGTGTAGGCTCCTTACTTCCAAACAACTGCTA
TGCTACCACGAGTTCACTGCAAGAAGCTACTCCATTTTTTTGTGAGGTATCAGGA
ATCAGGATATTGAATCAAATAGGTGAGAAAAATACCATGTTGCTTCATGTGGATT
AAAGGACTGACTTTTCTTAGCTCACATATTTAATTGAGGAGTGTTTTCTTTATCCT
TTCAGCGTAGCTAGCTAGTGATCCAACTAATAGCTCTGTTTCTCTGCATTAATTTT
GCATCTTTGTTTTGTCTATTTTTCTTCTCTTTAGATCAGGATATGCATATTTATTGT




GATCTCTGTCATGTGCTTATAGTTGTAGGCCTCTTAATCGTTGCCATTGACACCAG
AACAATATTATACATATCCTTAAACTCTATATAGTATCAGCCCAATAAGACAATG
CAAAATATAAGCAATAGGCTTTTCATCCATGTTCCACGGTTTAATGTGAATCTGTT
ACTAGCTGTTTACCTTGCAGACATGCCGTTCTTAACGGCAGCCGACATATTATATC
GTCTAATAATAAAATGGCTAATGGCCTCGTGACAATCAAAATCACCACATGAAAC
ACTGGCTTCAAATCCAAGCGAGTTCAAAGTCAAAGCGAACTTGGAATTTGCACCC
ATGGGCAAAGTAAAAGGACTTATTTTTTTTTCTAATCATGTTAGGTTCAGTCTGAT
TGCACATTAACCATCTGATCTCGTCTTCTTGATAGATGTGAAGTCAAGGTCTACTC
ACAGTTTGTTATGGATGCAGTATAGGTGCCCCCAGACCCCAACTGGGCAATTTGC
CCATGTTACCAGTTAAACTCTGATCCCAACTATCTCCCACTGAAAACAGGCGAAT
CTTTTGTATGTTCAGTGTTAACAGCGACAAGTGGGCCTTCCTCCCACTGCTCTATA
TATGTATGTCCATAATAAGGAAAAAAAAGAGATTCCTTCATACACGTGGCGCTTG
CCTTCAGACGACTTTGCATGCAGTGAGCGCCTATATATGTCCACCCCATCTTCCTC
CTACCATCCTGTGTAGTCAAACCACAGCAAGTTGAACTAGCAACAGCAAGCCTAG
TGGTGCTCATCTGAGCTGCAAGTACGTGACTGCAAATTCCTAACTAGATCTAGCT
ATCTTAGTTTGTTTCCTTTACTAACGCTCTTTTTTACTATGCTTTTTAGAAGGATAT
ACTATACATGGGGTCCTTAGGCTTGCTGGTTCTAGCGATCGCTGCCTTTCTGGAGC
TCACCAGAGCCGACTCCTGGCATGGTGGCCGCGCCACGTTCTACGGCGGCGGTGA
CGCCTCTGGTACTATGGGTGAGCATCTTCTATCTATAAATTGAGCAGTTGAAGGT
ATCGATCGATCGCTCGTTAGCTACTGGCTGCATTACGTGAGTGCATGACATGTTCT
TCGCGTCTGACGTGCAGGAGGAGCGTGTGGGTATGGCAACTTGTACAATGCCGGG
TACGGGAAGAACACCGCGGCGCTGAGCACCGCGCTGTTCAACAACGGGCAGAGC
TGCGGCGCGTGCTTTGAGATCCGGTGCACGGGCAGTGGCAGCTGCCGGTCTGGTT
CCGCCACTGTGACGGCCACCAACTTCTGCCCGCCCAACTATGCGCTCGCCAACAA
CAATGGTGGATGGTGCAACCCACCACAGCCGCACTTCGACCTCTCCGAGCCGGTC
TTCACCCAGATCGCCATTGCCGGTGCCGGCGTCGTGCCTGTCCAATACAGGAGGT
ACGTGACGCCATCCAACCAGCTAGCTGTAGCTGTAGCATGCTCAAAAGCTGGTGG
CCCGTGCGTATATATATATGATCACACCACCACGCCTGACTGATGATGCCTATGC
GATGGTGATTTGTGCTTTTGTGCAGGGTGGCGTGCGTCAAGCAGGGTGGCATCCG
GTTCACCATCAACGGCCACTCCTACTTCGTCCTGGTGCTCATCACAAACGTGGGC
GGCGCTGGCGACTTGACGGCGGTGTCGGTGAAGGGATCGGGGACGGGCTGGCAG
ACGATGAGCCACAACTGGGGCGCCAACTGGCAGAACGGCGCCCTGCTCGACGGC
CAGGCGCTGTCGTTCCAGGTCACCGGCAGCGATGGCCGCACCCTCACGTGCGACA
ACGCCGCACCAGTTGGCTGGAGCTACGGCCAGACCTACACCGGCAAACAGTTTTA
ACCGGCCGGCCGTCTGTGCTCGGCGGCCGGTCACGATTAGCATCGTGTGTGTGTG
TGTGTGTACGTGTGCGTCGCCGGAGGAGGGGCTCTGTTTTGAAGCAACTCGCTCG
AGAGCGGCAAGGTCTCTATGGTTAGGGGCTTGTGACTTAACGTTGTTGCGACTGA
AGCAAGGCATGTGCGTCGTCGCCAGACACCGAAGATGGGGGCTCTGGGCGCTTTT
CACTTTTCAGCAGGCGTATGCTTTGCAGGGACGCTTAATTTGTTATTAGGGTCAGG
GTGTTGACTTTCGAGGCATGGAAATTGATCAATGGATGGCTGTGGTGATGAGCAG
AAATTAGCAGCTCGTCACCCACGCCGTGTACCACGTA




