IDENTIFICATION

Species: Sesamum indicum
Locus: XP_011089527

Gene Model: XP_011089527.1
Description: SinEXPA-18
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
KEGG: https://www.genome.jp/entry/qn: T04135

EXTERNAL RESOURCES
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Query seq.
Superfanilies PLNO0OOS0O

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND0050 super family cl31535 expansin A; Provisiona 11-249 4.58e-133
SEQUENCES

Peptide

>SinEXPA-18

MVPGLNSFAIISLLLQLHAAVADYGAWESAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYS

QGYGTNTAALSTALFNNGLTCGACYQVRCDNDPQWCLPGTITVTATNFCPPNYALP

NNNGGWCNPPLQHFDMAQPAFLQIARYRAGIVPVAFRRVPCVKKGGIRFTINGHSYF
NLVLITNVAGAGDVHAVSIKGSRTGWQRMSRNWGQNWQSNSYLNAQSLSFQVTTS

DGRTVTNYNVAPSNWQFGQTFEGGQF

CDS (coding sequence)
>SIinEXPA-18

ATTTGGGCGGCCGTTAGCCCCAATCTTGTCAGCTGTCTCTCCTTTTCTAATTACTT
GCCAACTTTGATACTCCTGCTGCCTGCTGCCTGCTGCTCCACCACTATAAATGCTC
CCACCACTCTCCACCAGCTACCAAAAATACATATATTTGTCTAAGTACTCTGCTTC
CTCTCAATTCACTAAAAATGGTTCCCGGGCTGAACTCTTTCGCCATAATTTCTCTA
CTCCTTCAATTGCATGCTGCTGTGGCTGACTATGGCGCCTGGGAAAGCGCCCATG
CCACTTTCTACGGCGGTGGCGATGCTTCCGGTACAATGGGAGGGGCGTGTGGGTA
TGGTAATTTGTACAGCCAAGGATATGGAACCAACACAGCAGCACTAAGCACGGC
CCTATTCAACAATGGGCTGACCTGTGGGGCGTGTTACCAAGTACGGTGCGACAAT
GACCCTCAATGGTGCTTGCCAGGCACCATCACCGTCACCGCCACCAACTTCTGCC
CACCGAACTACGCCTTGCCTAACAATAACGGCGGGTGGTGCAATCCCCCTCTCCA
GCATTTCGATATGGCCCAACCCGCTTTTCTACAAATTGCTCGATATCGAGCAGGC
ATTGTGCCCGTTGCCTTTAGGAGGGTGCCCTGTGTCAAGAAAGGAGGAATTAGAT
TCACCATCAACGGTCACTCGTACTTCAACTTGGTTCTGATCACTAATGTTGCAGGT
GCAGGGGATGTCCATGCTGTTTCAATCAAAGGGTCTAGAACTGGCTGGCAACGGA
TGTCTAGGAACTGGGGCCAGAACTGGCAAAGTAATTCTTACCTCAACGCCCAAAG
CCTCTCCTTTCAAGTCACTACCAGTGACGGCAGAACTGTTACCAACTACAACGTG
GCGCCCTCTAATTGGCAGTTCGGCCAGACATTTGAAGGGGGTCAATTCTAAGATG
ATTATTAAAAACGATTTAGTGAAAAATATTATACGTATTTTACTCCATATTAATTT
ATTAATATATCCGACTACATCTACGTAGAGATCAATGGTCACGCATTGACGATCT
AAAATGCTTCCCTTTTTTTGGAACTATATTTTTGCACCATTACAAGGGATGATAAA
TTGAAATTTTAAAAATCAACATATATATGTATTTTATTTTGTATACGTATAATTTT
CTGTATACGTATTTGTAGAAGTAAGAGAAAAGCTGAGGTGGTTGGTTACTACCCG



CTTTGCTTTATTTGCTAATTGGTGTAATGTTTTGTTTGTATTATGACTATAGCAATA
TAATTTTGTGTCACGTTAAATTCGTGGTATAAAATTTTTA

Nucleotide
>SIinEXPA-18

TTGGGCCTGGAAAGTGCATTTGAATACTAGCCCAAAAGCCCACACAAATTCCATT
CCATGCCCTAAAGAATTAAAATTATTGTGGTCCTATATATAAGTATAAATAAATC
GAGTCGAGTTAAATACATTATTAGTTAAATTAATTGAAATTATTATAAAATTTTAA
AATTTTTGTTCGAGTTAGCCTAATCATTGATCGATCAAGTTCAAAATGAGGTTTAA
CTAGATCAATTATGAGTTGAATTCGAACAATTTGAGTTTCTCAAGTATATTTTTTT
TATTATTTGTTTATTAATTCAATCAAATCCGGATGTTGCCTAAAAGCTTATGAAAT
AAAAAACTTAGTTCGAGTTTGGTTCATTAAGTTTAACTAATTGTGCTTAACTGATT
TTTTTATCGATCCACTTCAATTGAGTTTCATATAATTTGATTTTTTTTCTCCAATTC
TATATGAAACAAACTTAGAAAAAATCAATGTTATGATTAACGAGAAAATCAAAT
AAAAATTTTATACCACGAATTTAACGTGACACAAAATTATATTGCTATAGTCATA
ATACAAACAAAACATTACACCAATTAGCAAATAAAGCAAAGCGGGTAGTAACCA
ACCACCTCAGCTTTTCTCTTACTTCTACAAATACGTATACAGAAAATTATACGTAT
ACAAAATAAAATACATATATATGTTGATTTTTAAAATTTCAATTTATCATCCCTTG
TAATGGTGCAAAAATATAGTTCCAAAAAAAGGGAAGCATTTTAGATCGTCAATGC
GTGACCATTGATCTCTACGTAGATGTAGTCGGATATATTAATAAATTAATATGGA
GTAAAATACGTATAATATTTTTCACTAAATCGTTTTTAATAATCATCTTAGAATTG
ACCCCCTTCAAATGTCTGGCCGAACTGCCAATTAGAGGGCGCCACGTTGTAGTTG
GTAACAGTTCTGCCGTCACTGGTAGTGACTTGAAAGGAGAGGCTTTGGGCGTTGA
GGTAAGAATTACTTTGCCAGTTCTGGCCCCAGTTCCTAGACATCCGTTGCCAGCC
AGTTCTAGACCCTTTGATTGAAACAGCATGGACATCCCCTGCACCTGCAACATTA
GTGATCAGAACCAAGTTGAAGTACGAGTGACCGTTGATGGTGAATCTAATTCCTC
CTTTCTTGACACAGGGCACCCTGCAACAAAATGCATGAAAGAGATCAAAATTGAT
GCTTTATTTACACGTATTTTGACAAAAGCTTGGTAAGTGCACAAACCTCCTAAAG
GCAACGGGCACAATGCCTGCTCGATATCGAGCAATTTGTAGAAAAGCGGGTTGG
GCCATATCGAAATGCTGGAGAGGGGGATTGCACCACCCGCCGTTATTGTTAGGCA
AGGCGTAGTTCGGTGGGCAGAAGTTGGTGGCGGTGACGGTGATGGTGCCTGGCA
AGCACCATTGAGGGTCATTGTCGCACCGTACTTGGTAACACGCCCCACAGGTCAG
CCCATTGTTGAATAGGGCCGTGCTTAGTGCTGCTGTGTTGGTTCCATATCCTTGGC
TGTACAAATTACCATACCCACACGCCCCTCCTGCACAAGAGTATAGTAAGTATTT
TAATTAATTTAGTTACAATTTTTGGAAGAAATTCATTGTGTATTTATCAAAACTAG
CAGTGTTGAGATACATGACGTGCATGTTTTTAGAAAATATATAATTATTATATGTG
AATAATTACAGTCACTATGTAGTCAACTTATAAGCACCTGAGCTTGATATTTTGA
AAAAAAAAAAAAAAAAGTTTCCATTTATCTCCACTGCAAACACCACTCTAATAAG
CTATTTATAATTTTATTTTTAGACGATAACAAAATTAGAATAAAATACTATTTCAC
CTATTTAAGTAGCTATTTCTGTTCGTTTTAGTAACTCATAAAATACAAATTATAGA
CAAGAAATAAAATCAAACTATACGTACCCATTGTACCGGAAGCATCGCCACCGCC
GTAGAAAGTGGCATGGGCGCTTTCCCAGGCGCCATAGTCAGCCACAGCAGCATG
CAATTGAAGGAGTAGAGAAATTATGGCGAAAGAGTTCAGCCCGGGAACCATTTT
TAGTGAATTGAGAGGAAGCAGAGTACTTAGACAAATATATGTATTTTTGGTAGCT
GGTGGAGAGTGGTGGGAGCATTTATAGTGGTGGAGCAGCAGGCAGCAGGCAGCA
GGAGTATCAAAGTTGGCAAGTAATTAGAAAAGGAGAGACAGCTGACAAGATTGG




GGCTAACGGCCGCCCAAATGCCCCACGAGGGTGTTATCTGTGTTTGTGTGCTAAA
ATTAAGTTGAAATAGTTGATGTTGTTTAAGGGCACATGCGTTGGCTTTGGTTGGG
CAGCTAAGTACCAAATTCTCAGCCTTTGTAGGCCCACCTCCTCCACATGCATGTA
GCTACCCATAATAACTTATGCAGCCTCTCGGTTTTGTATTTATTTTCGTCTGAAAA
TATCAAACAGTGTAAGAAAGGAATCGTAAATGGGTGGCTTCTTACCTCAGATTCA
TTTCAAATAAGTTTGGGTTTAAATTATTGGATTTGGATTTGAAAACGAAATTTTAT
TTCACGAGTCGGGCTCGTTCGAATTGCGTCATTATAAGGATTTTCCAAGAGTATA
CCAATCACTCTGATAATTTTTTTTAGAAATAATTCGTTATTTTATCTATAAATACA
TCGAGAAACAACTATTAAAGTAGGTAAATGTTTATAAATAGAATTATAGAGACCT
TCTAATTTGAGGTTATTTGGA




